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9 Verzeichnisse

9.1 Abkurzungsverzeichnis
3D dreidimensional

Abb.  Abbildung

AER apikal ektodermale Randleiste
ALP  alkalische Phosphatase

ANZ anterior nekrotische Zone

BD Brachydaktylie

BMP Bone Morphogenetic Protein(s)
BMPR BMP Rezeptor

bp Basenpaar(e)

bp brachypodism

ch chicken

CS chicken serum

dest.  destilliert(es)

DIG  Digoxigenin

DMSO Dimethylsulfoxid

dNTP Desoxyribonukleotidtriphosphat
Dpp  Decapentaplegic

E Embryonalstadium der Maus
ECL  enhanced chemiluminescence
EDTA Ethylendiamintetraessigsdure

EGFP enhanced green flourescence

protein
EN1  Engrailed
f.c. final concentration

FCS  fotales Kélberserum
FGF  Fibroblast Growth Factor(s)
Gapdh Glyceraldehyd-3-
Phosphat Dehydrogenase
GDF  Growth and Differentiation
Factor(s)
GS-Box Glycin-Serine-reiche
Region

h human (vor Genbezeichnungen)

HBSS Hanks buffered saline solution

HH  Hamburger Hamilton
Entwicklungsstadium des
Hithnchens

IHH Indian Hedgehog

kb Kilobase(n)

kDa  Kilodalton

L-GIn L-Glutamin

LMXI1B LIM homeobox
transcription factor 1 beta

m Maus (vor Genbezeichnungen)

M molar (Mol/l)

MAPK Mitogen-Activated Protein Kinase

min  Minute(n)

NANDOR Non-Activating-Non-
Down-Regulating

n.d.  nicht dargestellt

NCBI National Center for Biotechnology
Information

NOG NOGGIN

OD optische Dichte

OMIM online mendelian inheritance in
men

OP opaque patch

PBS  phosphate buffered saline

PBST PBS mit Triton

PCR  Polymerasekettenreaktion

PDB  protein data bank

Pen/Strep Penicillin/Streptomycin

PFA  Paraformaldehyd
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PMSF Phenylmethylsulphonylfluoride

PNZ  posterior nekrotische Zone

PTHrP Parathyroid Hormone related
Protein

RT Raumtemperatur

SDS  Natrium-Laurylsulfat

sec Sekunde(n)

SHH  Sonic Hedgehog

SYM1 proximaler Symphalangismus

SYNS1 multiples Synostose Syndrom

Tab.  Tabelle

TGFB Transforming Growth Factor beta

TGFBR TGFB Rezeptor

Tm Schmelzpunkt

U Unit

i. N.  iiber Nacht

UpM  Umdrehungen pro Minute

\Y% Volt

WNT Wingless-related MMTV
integration site

WT  Wildtyp

ZPA  Zone der polarisierenden Aktivitét
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