
 

 

11 ANHANG 

11.1 Haushaltsgene 

Tabelle 11.1: Auflistung der Gene, die durch ESTs repräsentiert werden (Bezeichnung und UniGene Accession Nummer). 
Diese ESTs wurden zur Normalisierung der Mikroarray-Experimente verwendet. Die Daten sind über einen interaktiven Zugriff 
im Internet unter http://sandra-prietz.bei.t-online.de verfügbar. 

Bezeichnung des Gens  UniGene-Nr. 
  
40S RIBOSOMAL PROTEIN SA 331160 
40S RIBOSOMAL PROTEIN SA 349657 
40S RIBOSOMAL PROTEIN SA 354986 
40S RIBOSOMAL PROTEIN SA 532167 
40S RIBOSOMAL PROTEIN SA 532448 
Actin, beta, cytoplasmic : Actb 348425 
Actin, beta, cytoplasmic : Actb 350516 
Actin, beta, cytoplasmic : Actb 457596 
Actin, beta, cytoplasmic : Actb 457881 
Actin, beta, cytoplasmic : Actb 466000 
Actin, beta, cytoplasmic : Actb 525163 
Actin, beta, cytoplasmic : Actb 537291 
chromatin assembly factor I p60 chain 373854 
chromatin assembly factor I p60 chain  440420 
chromatin assembly factor I p60 chain  476409 
chromatin assembly factor I p60 chain  719225 
Cytochrome C oxidase, subunit  IV : Cox4 348847 
Cytochrome C oxidase, subunit  IV : Cox4 403737 
Cytochrome C oxidase, subunit IV : Cox4 312882 
Cytochrome C oxidase, subunit IV : Cox4 316196 
Cytochrome C oxidase, subunit IV : Cox4 532277 
ESTs, Highly similar to 33 KD HOUSEKEEPING PROTEIN  465967 
ESTs, Highly similar to 33 KD HOUSEKEEPING PROTEIN  585809 
ESTs, Highly similar to 33 KD HOUSEKEEPING PROTEIN  1495624 
ESTs, Highly similar to 33 KD HOUSEKEEPING PROTEIN  1498733 
ESTs, Weakly similar to UBIQUITIN-CONJUGATING ENZYME E2-16 KD 313579 
Glucose-6-phosphate dehydrogenase X linked 312945 
Glucose-6-phosphate dehydrogenase X-linked 963477 
Glucose-6-phosphate dehydrogenase X-linked 1053400 
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase : GAPDH 316889 
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase : GAPDH 331364 
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase : GAPDH 331434 
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase : GAPDH 336513 
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase : GAPDH 521076 
Glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase : GAPDH 538210 
HEAT SHOCK FACTOR PROTEIN 1 555270 
HEAT SHOCK FACTOR PROTEIN 1 567829 
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Bezeichnung des Gens  UniGene-Nr. 
HEAT SHOCK FACTOR PROTEIN 1 567829 
HEAT SHOCK FACTOR PROTEIN 1 1065841 
Heat shock protein 25 kDa :  Hsp25 317072 
Heat shock protein 25 kDa :  Hsp25 335828 
Heat shock protein 25 kDa :  Hsp25 337877 
Heat shock protein 25 kDa :  Hsp25 349508 
Heat shock protein 25 kDa :  Hsp25 351339 
Heat shock protein, 74 kDa : Hsp74 572543 
Heat shock protein, 84 kDa 1 : Hsp84-1 615299 
Heat shock protein, 84 kDa 1 : Hsp84-1 353350 
Heat shock protein, 84 kDa 1 : Hsp84-1 468258 
Heat shock protein, 84 kDa 1 : Hsp84-1 468916 
Hypoxanthine guanine phosphoribosyl transferase : Hprt 637243 
Hypoxanthine guanine phosphoribosyl transferase : Hprt 718044 
Hypoxanthine guanine phosphoribosyl transferase : Hprt 978060 
Keratin complex 1, acidic, gene 19 1052976 
Keratin complex 1, acidic, gene 19 1053132 
M.musculus mRNA for splicing factor U2AF (65 kD) 385661 
M.musculus mRNA for splicing factor U2AF (65 kD) 402394 
M.musculus mRNA for splicing factor U2AF (65 kD) 418567 
M.musculus mRNA for splicing factor U2AF (65 kD) 436912 
M.musculus mRNA for splicing factor U2AF (65 kD) 480285 
Mouse endo B cytokeratin mRNA, complete cds 463726 
Mouse endo B cytokeratin mRNA, complete cds 482255 
Mouse endo B cytokeratin mRNA, complete cds 978131 
Mouse keratin (epidermal) type I mRNA, clone pkScc-52, 3' end 350502 
Mouse keratin (epidermal) type I mRNA, clone pkScc-52, 3' end 475526 
Mouse keratin (epidermal) type I mRNA, clone pkScc-52, 3' end 476120 
Mus musculus (clone mcori-1ck9) S29 ribosomal protein mRNA 420530 
Mus musculus (clone mcori-1ck9) S29 ribosomal protein mRNA, 465138 
Mus musculus (clone mcori-1ck9) S29 ribosomal protein mRNA, 991359 
Mus musculus chaperonin 10 mRNA, complete cds 314223 
Mus musculus chaperonin 10 mRNA, complete cds 333965 
Mus musculus chaperonin 10 mRNA, complete cds 336017 
Mus musculus chaperonin 10 mRNA, complete cds 336518 
Mus musculus chaperonin 10 mRNA, complete cds 464077 
Mus musculus eIF-1A (eIF-1A) mRNA, complete cds 351631 
Mus musculus eIF-1A (eIF-1A) mRNA, complete cds 479742 
Mus musculus elongation factor 1-beta homolog mRNA, complete cds 459059 
Mus musculus elongation factor 1-beta homolog mRNA, complete cds 468861 
Mus musculus elongation factor 1-beta homolog mRNA, complete cds 524550 
Mus musculus elongation factor 1-beta homolog mRNA, complete cds 573041 
Mus musculus mRNA for mitochondrial ribosomal protein S12 334715 
Mus musculus mRNA for mitochondrial ribosomal protein S12 367015 
Mus musculus mRNA for mitochondrial ribosomal protein S12 368109 
Mus musculus mRNA for mitochondrial ribosomal protein S12 387799 
Mus musculus mRNA for mitochondrial ribosomal protein S12 438290 
Mus musculus non-muscle myosin light chain 3 (MLC3nm) mRNA 348470 
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Bezeichnung des Gens  UniGene-Nr. 
Mus musculus non-muscle myosin light chain 3 (MLC3nm) mRNA 355690 
Mus musculus non-muscle myosin light chain 3 (MLC3nm) mRNA 419498 
Mus musculus non-muscle myosin light chain 3 (MLC3nm) mRNA 472502 
Mus musculus putative RNA helicase and RNA dependent ATPase (mDEAH9) mRNA 622462 
Mus musculus putative RNA helicase and RNA dependent ATPase (mDEAH9) mRNA 722252 
Mus musculus U1 snRNP-specific protein C mRNA, complete cds 333084 
Mus musculus U1 snRNP-specific protein C mRNA, complete cds 330165 
Mus musculus U1 snRNP-specific protein C mRNA, complete cds 373870 
Mus musculus U1 snRNP-specific protein C mRNA, complete cds 374142 
Mus musculus U1 snRNP-specific protein C mRNA, complete cds 402462 
Topoisomerase (DNA) I : Top1 623085 
Topoisomerase (DNA) I : Top1 635321 
Topoisomerase (DNA) I : Top1 720790 
Transcription factor E2a : Tcfe2a 476685 
Transcription factor E2a : Tcfe2a 583333 
UBIQUITIN-CONJUGATING ENZYME E2-16 KD 537190 
UBIQUITIN-CONJUGATING ENZYME E2-16 KD 555114 
UBIQUITIN-CONJUGATING ENZYME E2-16 KD 567686 
UBIQUITIN-CONJUGATING ENZYME E2-16 KD 578398 
Ubiquitin-conjugating enzyme E2B (RAD6 homology) : Ube2b 375162 
Ubiquitin-conjugating enzyme E2B (RAD6 homology) : Ube2b 465280 
Ubiquitin-conjugating enzyme E2B (RAD6 homology) : Ube2b 532848 
Ubiquitin-conjugating enzyme E2B (RAD6 homology) : Ube2b 577107 
UBIQUITIN-LIKE PROTEIN  GDX 316820 
UBIQUITIN-LIKE PROTEIN GDX 406157 
UBIQUITIN-LIKE PROTEIN GDX 475967 
 
 

11.2 Retina-spezifische und Apoptose-relevante Gene  
Um die auf den Mikroarray enthaltenen Gene zu ergänzen wurden ESTs aus dem Ressourcen 
Zentrum des Deutschen Human Genom Projektes bestellt. Diese ESTs repräsentierten 1167 
Retina-spezifische Gene und Gene, die in apoptotischen Prozessen involviert sein können. 
Eine vollständige Auflistung ist unter http://sandra-prietz.bei.t-online.de gegeben. 
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11.3 Pools für das Redundanz-Screening und Anzahl 
detektierter Elemente 

Tabelle 11.2: Zusammensetzung der Pools und Anzahl der detektierten Elemente 

Expression in 2 Jahre 
alten ND-Knockout vgl. 
mit Wildtyp Mäusen 

Pool enthaltene Genfragmente 
(einige Beispiele) 

Anzahl 
eingesetzter 

RsaI-Fragmente 

Anzahl 
detektierter 
Elemente 

I Cytochrom C Oxidase, 
NADH Dehydrogenase, 
ATPase Untereinheit 6 

9 150 

VI Adenin Nukleotid 
Translokase 1, Aldehyd 
Dehydrogenase 

12 10 

IX ---- 12 26 
X ---- 14 17 

XIII Alpha-Tropomyosin slow 
mRNS 

8 12 

XIX ---- 13 19 

 
nicht differenziell 

 

XXII ---- 13 23 
II Recoverin, 

cGMP-gesteuerter 
Kationen Kanal, 
Tansduzin 

7 46 

III Guanylat-Zyklase 
Aktivator 1A, Bcl-2 
bindendes Protein 

6 3 

IV RNA Helikase, 
Tetraspan 

8 5 

V Uridin Kinase, 
Tim22 Präprotein 
Translokase 

13 2 

VIII Metalloproteinase-3 
Gewebe Inhibitor, 
Ribosomales Protein L41, 
Protoglycan II 

10 17 

XI ---- 7 13 
XII Peripherin, 

Phosphodiesterase 
Untereinheit 6g 

8 23 

XIV Vanin-1, ARL6 11 29 
XV Spannungs-abhängiger 

Anionen Kanal 3, 
Arrestin Promotor Region 

9 26 

XVI ---- 11 18 
XVII Humanes LGN-Protein 14 38 
XVIII ---- 10 22 
XX Prominin 6 39 

 
differenziell exprimiert 

XXI ---- 11 24 
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11.4 Hybridisierung vollständiger cDNS und Anzahl 
detektierter Elemente  

Tabelle 11.3: Komplette cDNS, die für das Redundanz-Screening eingesetzt wurden und Anzahl dadurch detektierter Elemente 

komplette cDNS Amplifizierbare RsaI-
Fragmente 

detektierte Elemente 

Klon 90 2 23 
Phosduzin (Pdc) 3 34 
Fas Apoptose-inhibierendes Molekül (Faim) 4 22 
Blaues Zapfen Pigment (Bcp) 3 83 
Norrie Disease (ND) 4 0 
Ubiquitin-konjugierendes Enzym (Ube) 3 12 
Phosphodiesterase (Pde) 8 116 
Retinal S-Antigen (Sag) 2 39 
X-chromosomale Retinoschisis (Xlrs) 11 21 
Synaphin-Homolog (Syna) 5 41 
Myelin (Myl) 6 6 
 
 

11.5 Klone, die bestätigt differenziell exprimierte Gene 
repräsentieren 

Klone, die durch die unabhängige Methode der Virtuellen Northern Blots in ihrer 
differenziellen Expression bestätigt worden sind, wurden entsprechend ihrer Zugehörigkeit zu 
einem bestimmten Gen gruppiert und sind unter der folgenden Internet-Adresse 
zusammengefaßt: http://www.molgen.mpg.de/~norrie/iovs/welcome.html. 
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11.6 Expressionsmuster der RNS-Targets im Zeitverlauf 
Vollständige Auflistung der Genexpressions-Daten im zeitlichen Verlauf basierend auf der 
Hybridisierung von RNS-Targets. Dargestellt sind die geclusterten Elemente mit den 
entsprechenden Zahlenwerten, den zugehörigen Gen-Namen und Accession-Nummern. 
Die folgenden Farbcodes wurden in der Darstellung verwendet: 
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11.7 Expressionsmuster der SMART-Targets im 
Zeitverlauf 

Vollständige Auflistung der Genexpressions-Daten im zeitlichen Verlauf basierend auf der 
Hybridisierung von SMART-Targets. Dargestellt sind die geclusterten Elemente mit den 
entsprechenden Zahlenwerten, den zugehörigen Gen-Namen und Accession-Nummern. 
Die folgenden Farbcodes wurden in der Darstellung verwendet: 
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