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7 ANHANG: SEQUENZIERUNG DER GENE REPLACEMENT-
MUTANTEN 

Der Bereich des gene replacement-Konstruktes (von Hpa I – Nhe I, s. 2.11.9.1) ist 
grau hinterlegt. Im Bereich der durch homologe Rekombination veränderten Plasmide ist 
die Schriftfarbe rot. Ebenso die Nukleotide komplementär zu den verwendeten Primern 
G14 (5’) und G18 (3’). 

7.1 CpHO1 von G23#G4 

5’   1: GGGATCCCAACCCACTGCCACTGCGAGTAGGCTTCACGTGAACACACTGCACCATCTCCAT
CGCCATCGCCATCGCCATCGCCATCACTAAGTTATCTCCATCATCATCCGCATCTCATTTCCCAC
ATGATGCGCTGAATGCCGCTGCTGCTGCAGGGAGCCCTAAGTTAACGAATTCGCTTCACATCGTC
ACCATCAATCGTGTCTCAATTTGCATCAAGGACTCACCTTTTGGAGCCTTTGAAGTTTGGGTTGC
TTTTGTGGCGCTCGCAGGGTCGGTTGGTTTCGTCCACTTGTCTGCGCCACTCGGTCACCTTTTCT
GGAGTGTTTTGCAACCACTTGAATTTGCCGCCTGTCGTATCGGGGAGCGCTTTTTCAGTTTCGTG
GGTGGGTGGGTGAGTTAAGTTTGTTTCAGCGGTTTGGGAGGGTTGTTTTGGAGTTGGGAGAGGTT
TGGGAGTTGAARGGAGGTTGAGTTTTTTATTTTTTGGGAATTTGTGTTAGAAGGAGCTGGTTTTG
TGTGGAGGTTCTGGATGATGGCTATGGCGGTAGGGGAGCTTGGGTTGGGGTTGAAGGGGTCGGCC
GCGCCTGTTGTGGGAGCGGGGCGAGAGAAAAGTGTGATTCAGAATGGGCCCAGTAGAGCGCCGAC
GTCGGCCCATTTTTGGTCGAGGATTTCGCAGAAAGTGGATCTTCGGAGCTCGAATGTGTTTGGGA
GGATTTTAGGGTTTGGAGTTGAGGCTCCGAGCACTTCGACGAGCTCGTTCTCTGTGAGAGCCAGC
TCGGTTGCCCCTGAGAAGTCGAAGAGCCGTCCGGGAGAGAAGAAGGGGTTTGTGGAGGAGATGCG
GTTTGTGGCCATGAAGTTGCACACCAGGGATCAGTCGAAGGAGGGGGAGAAGGAGGCTGATGTGC
AGCCGGTGGGACAGTGGAAGCCTCCGATACCCGGTTACATAAAGTTTCTTGTGGAWAGCAAGAAG
GTTTATGACACTATGAAGACAATTGTTGAGAAGGCGTCTCATCCTTCTTGTGAGTTCCATCTTCA
CATCATGCTTGCATCTTCTCTTTGAGGGAGTTCAAACCATTCAGATCAGCTTCTCAAAATTGTGG
AGATTGCATGGTAACATGTTTGTAGCATGGGCGGATAATTGGCTGATTGGATTTTTGCATGACTG
CARATGAGTATTTTAGGAATACCGGACTTGAGCGATCAGCCAGGTTGGCTAAGGACCTTGAGTGG
TTTGCAAGCCAAGGTCACGAAATTCCAGAARCTGGGCCTGATGGAATCACATACGCAAATCTCTT
GACGGAATTGTCTGAGTCAGATGTTCCGGCGTTCATCTGCCACTTTTACAACGTTTACTTTGCTC
ATTCAGCTGGTGGCCGCTTCATTGGGAAACAGGTTTGTAATGATTTGTAGCAACTCTGGTTATGC
TGCATTTAGGCTTATTTCAAGGAACATGTGCCAGGATGCGTTCTGCTTTTGTTCTGCTTTTATTG
CTGCATTTTCCTGGTTAGAACAGGTTTAGTTGGGAGTTTTCTTTCTTGCTCGCATTTTTTACATA
AAATAAGATTGAGCATGACTTTTTGTTATTTTGAAATTGGCAGAGATTTGAATAGATGATTCAAA
CTCTGTTATTATTACAAAAGTCGCGAATTTCACTYTAGAACATCTTAGGATGGAGGATAATTGAC
AATCGTACATCAGAGTTGTTCTTCTTTTTTCTACTCATGACCAATATTTTATATGTGTTCCTCTG
TTGAAATGACGTGGTCATGCTATGTATCTACTCATAACCTTARAATCGTGATTTGTGAGTACAGG
TTGCACAGCAAATCCTAGATGGCAGGGAGCTGGAGTTTTACAAGTGGGATGGCGAGCTCTCCGAG
CTTCTGGGTGCAGTGAAAGKAAACCTGAACAAAGTTGCCGAGGTTAGTTGTTTTTCTGTTCTCAG
TTAGTTACTAAGGCGCAATTACCCATTTTAGAGTGATGTTTGTTACMCGATTGGTTTCAAAAACC
GGGGACTTTCCGCTCAAGCCAGTCCACAATTTTGTAGCCCATGCATGCCGATTCTGCTCACAGCA
TTCGTTATTGGGATCCCTTGGATGAAAGGGAGTTGAAGTTTATTAAGTTTCTCTGCATTTTAATA
GCTAGCATGGTCATAACCATTCGAAGTACAGTGCATAATTTTCATCATTATTTGTCCAACTTTCT
TCGTTTTGTCAACTGCTTGGACTAGACAAGGGTTTGCTTTGTATGGTTTGATCATAGAATTAATG
TAAATTGCTTGCATTGTTCCAGGAATGGACACGAGAGCAGAAAGACCATTGTCTAAAGGAGACTG
AGAACTCATTCAAGTACTCTGGCAAGATCTTGCGCCTGATTGTCTCAGCATAATAAATATCTCCC
TAGTATACCTATCCATAGTTTCATACCACTAGAAGATTTGGTATGGGGTGTGCAGTCCAAAAGAC
TTTTATTCTGTAATTTTTGGCGTTAGTAGGGAAACCAAAATGAGGTAAACTACAACGCATCTT    
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7.2 CpHO1 von G23#C1 

5’   1: CCCAACCCACTGCCACTGCGAGTAGGCTTCACGTGAACACACTGCACCATCTCCATCGCCA
TCGCCATCGCCATCGCCATCACTAAGTTATCTCCATCATCATCCGCATCTCATTTCCCACATGAT
GCGCTGAATGCCGCTGCTGCTGCAGGGAGCCCTAAGTTAACGAATTCGCTTCACATCGTCACCAT
CAATCGTGTCTCAATTTGCATCAAGGACTCACCTTTTGGAGCCTTTGAAGTTTGGGTTGCTTTTG
TGGCGCTCGCAGGGTCGGTTGGTTTCGTCCACTTGTCTGCGCCACTCGGTCACCTTTTCTGGAGT
GTTTTGCAACCACTTGAATTTGCCGCCTGTCGTATCGGGGAGCGCTTTTTCAGTTTCGTGGGTGG
GTGGGTGAGTTAAGTTTGTTTCAGCGGTTTGGGAGGGTTGTTTTGGAGTTGGGAGAGGTTTGGGA
GTTGAAGGGAGGTTGAGTTTTTTATTTTTTGGGAATTTGTGTTAGAAGGAGCTGGTTTTGTGTGG
AGGTTCTGGATGATGGCTATGGCGGTAGGGGAGCTTGGGTTGGGGTTGAAGGGGTCGGCCGCGCC
TGTTGTGGGAGCGGGGCGAGAGAAAAGTGTGATTCAGAATGGGCCGAGTAGAGCGCCGACGTCGG
CCCATTTTTGGTCGAGGATTTCGCAGAAAGTGGATCTTCGGAGCTCGAATGTGTTTGGGAGGATT
TTAGGGTTTGGAGTTGAGGCTCCGAGCACTTCGACGAGCTCGTTCTCTGTGAGAGCCAGCTCGGT
TGCCCCTGAGAAGTCGAAGAGCCGTCCGGGAGAGAAGAAGGGGTTTGTGGAGGAGAYGCGGTTTG
TGGCCATGAAGTTGCACACCAGGGATCAGTCGAAGGAGGGGGAGAAGGAGGCTGATGTGCAGCCG
GTGGGACAGTGGAAGCCTCCGATACCCGGTTACATAAAGTTTCTTGTGGATAGCAAGAAGGCTTA
TGACMCTATGGAGACAATTGTTGAGAAGGCGTCTCATCCTTCTTGTGAGTTCCATCTTCACATCA
TGCTTGCATCTTCCCTTTGAGGGAGTTCAAACCATTCAGATCAGCTTCTCAAAATTGTGGAGAGT
GCATGGTAACATGTTTGTAGCATGGGCGGATGATTGGCTGATTGGATTTTTGCATGACTGCAGAT
GAGTATTTTAGGAATACCGGACTTGAGCGATCAGCCAGATTGGCTAAGGACCTTGAGTGGTTTGC
AAGCCAAGGTCACGAAATTCCAGAAGCTGGGCCTGATGGAATCACATACGCAAATCTCTTGACGG
AATTGTCTGAGTCAGATGTTCCGGCGTTCATCTGCCACTTTTACAACGTTTACTTTGCTCATTCA
GCTGGTGGCCGCTTCATTGGGAAACAGGTTTGTAATGATTTGTAGCAACTCTGGTTATGCTGCAT
TTAGGCTTATTTCAAGGAACATGTGCCAGGATGCGTTCTGCTTTTGTTCTGCTTTTATTGCTGCA
TTTTCCTGGTTAGAACAGGTTTAGTTGGGAGTTTTCTTTCTTGCTCGCATTTTTTACATAAAATA
AGATTGAGCATGACTTTTTGTTATTTTGAAATTGGCAGAGATTTGAATAGATGATTCAAACTCTG
TTATTATTACAAAAGTCGCGAATTTCACTCTAGAACATCTTAGGATGGAGGATAATTGACAATCG
TACATCAGAGTTGTTCTTCTTTTTTCTACTCATGACCAATATTTTATATGTGTTCCTCTGTTGAA
ATGACGTGGTCATGCTATGTATCTACTCATAACCTTAGAATCGTGATTTGTGAGTACAGGTTGCA
CAGCAAATCCTAGATGGCAGGGAGCTGGAGTTTTACAAGTGGGATGGCGAGCTCTCCGAGCTTCT
GGGTGCAGTGAAAGTAAACCTGAACCAAAGTTGCCGAGGTTAGTTGTTTTTCTGTTCTCAGTTAG
TTAYTAAAGCSCAATTACCCATTTTAGAGTGATGTTTGTTACMCGATTGTTTTCAAAAMCCGGGG
ACTTTCCGCTCAAGCCAGTCCACAATTTTGTAGCCCATGCATGCCGATTCTGCTCACAGCATTCG
TTATTGGGATCTCTTGGATGAAAGGGAGTTGAAGTTTATTAAGTTTCTCTGCATTTTAATAGCTA
GCATGGTCATAACCATTCGAAGTACAGTGCATAATTTTCATCATTATTTGTCCAACTTTCTTCGT
TTTGTCAACTGCTTGGACTAGACAAGGGTTTGCTTTGTATGGTTTGATCATAGAATTAATGTAAA
TTGCTTGCATTGTTCCAGGAATGGACACGAGAGCAGAAAGACCATTGTCTAAAGGAGACTGAGAA
CTCATTCAAGTACTCTGGCAAGATCTTGCGCCTGATTGTCTCAGCATAATAAATATCTCCCTAGT
ATACCTATCCATAGTTTCATACCACTAGAAGATTTGGTATGGGGTGTGCAGTCCAAAAGACTTTT
ATTCTGTAATTTTTGGCGTTAGTAGGGAAACCAAAATGAGGTAAACTACAACGCATCTTAATCAC
TAGTGCGGCCGCCTGCAGGTCGACCATATGGGAGAGCTCCCAACGCGTTGGATGCATAGCTTGAG
TATTCTATAGTG  2608

 


