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Abkürzungen 

 

A    Adenin 

Abb.    Abbildung 

AMP    Adenosinmonophosphat 

ATP    Adenosintriphosphat 

bp    Basenpaare 

bzw.    beziehungsweise 

C    Cytosin 

DNA    Desoxyribonukleinsäure 

cDNA    codierende DNA 

DNase I   Desoxyribonuklease I 

dNTP    Desoxyribonukleosidtriphosphat 

G    Guanin 

h    Stunde  

ID    Identifikation 

kb    Kilobasenpaare 

l    Liter 

µl    Mikroliter 

M    Molar 

mM    Millimol 

nM    Nanomol 

mg    Milligramm 

min    Minute/n 

mm    Millimeter 

µg    Mikrogramm 

ng    Nanogramm 

OD    Optische Dichte 

pmol    Picomol 

polyA    poly adenylation signal 

PCR    Polymerase Chain Reaction 

RNA    Ribonukleinsäure 

RNase A   Ribonuklease A 

rpm    rounds per minute 
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RT    Raumtemperatur 

sec    Sekunde 

T    Thymin 

ü.N.    über Nacht 

U/ml    Units pro Milliliter 

U/min    Umdrehungen pro Minute 

U/µl    Units pro Mikroliter 

UV    Ultraviolett 
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