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Å Ångstrøm, 1 Å = 10-10m
Abb. Abbildung
ADP Atomarer Auslenkungsfaktor
bp Basenpaar
B. caldolyticus Bacillus caldolyticus
B-Faktor Temperaturfaktor
B. subtilis Bacillus subtilis
Bc-Csp Kälteschockprotein aus Bacillus caldolyticus
Bs-CspB Kälteschockprotein aus Bacillus subtilis 
CD Circular Dichroismus
Csp Kälteschockprotein
CV Säulenvolumen
∆GD

Freie Energie der Entfaltung
DNA 2'Deoxy-D-Ribonukleinsäure
E. coli Escherichia coli
EDTA Ethylenediaminetetraacetic acid
EMSA electrophoretic mobility shift assay
Glg. Gleichung
FPLC fast performance liquid chromatography
IPTG Isopropyl β-D-1-thiogalactopyranosid
K Kelvin
kD kiloDalton, 1 kD = 1.66018 • 10-21g
M Molarität, [mol l-1]
MIR multiple isomorphous replacement
MIRAS multiple isomorphous replacement including anomalous scattering
MPD 2-Methyl-2,4-pentandiol
MR Molekularer Ersatz
Mops 3-Morpholinopropanesulfonsäure
mRNA Messenger-RNA
NCS Nichtkristallographische Symmetrie
NMR Kernmagnetische Resonanz
PAGE Polyacrylamidgelelectrophorese
PDB Protein Data Bank
PEG Polyethylenglykol
PMSF Phenylmethylsulfonylflourid
rmsd root mean square deviation
RNA D-Ribonukleinsäure
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SDS sodium dodecyl sulfate
SIRAS single isomorphous replacement including anomalous scattering
Tab. Tabelle
Tris Tris[hydroxymethyl]aminomethan
tRNA Transfer-RNA
VM Matthews-Koeffizient

Symbole für Aminosäuren

A Ala Alanin
C Cys Cystein
D Asp Aspartat
E Glu Glutamat
F Phe Phenylalanin
G Gly Glycin
H His Histidin
I Ile Isoleucin 
K Lys Lysin
L Leu Leucin
M Met Methionin
N Asn Asparagin
P Pro Prolin
Q Gln Glutamin
R Arg Arginin 
S Ser Serin 
T Thr Threonin
V Val Valin
W Trp Tryptophan 
Y Tyr Tyrosin

Symbole für Nukleinsäuren

A Adenin
C Cytosin
G Guanin
T Thymin


