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Abkürzungen: 

 

ANN  artifizielle neuronale Netze 

APC  Antigen-präsentierende Zelle 

AP  alkalische Phosphatase 

BCIP  5-bromo-4-chloro-indolyl-Phosphatase 

BSA  bovines Serumalbumin 

bp  Basenpaare 

cDNA  komplementäre (complementary) DNA 

cds  kodierende Sequenz (coding sequence) 

DEPC  Diethylpyrocarbonat 

DMSO  Dimethylsulfoxid 

DNA  Desoxyribonukleinsäure 

dNTP  Desoxyribonukleosidtriphosphat 

DTT  Dithiothreitol 

EDTA  Ethylendiamintetaacetat 

ELISpot Enzyme-Linked Immunno Spot 

FACS  Fluoreszenz-aktivierter Zellsorter (fluorescence activated cell sorter) 

FCS  fötales Kälberserum (fetal calf serum) 

FITC  Fluoresceinisothiocyanat 

h  Stunde 

HLA  Humanes Leukozyten Antigen (human leucocyte antigen) 

IFN  Interferon 

IL  Interleukin 

kb  Kilobase 

MHC  Haupthistokompatibilitätskomplex (major histocompatibility complex) 

min  Minute 

NBT  Nitroblautetrazolium 

PBS  phosphate-buffered saline 

PBMC  mononukleäre Zellen des peripheren Blutes (peripheral blood mononuclear 

cells) 

PCR  Polymerase Kettenreaktion (polymerase chain reaction) 

PHA  Phytohämagglutinin 

PSSM  positionsspezifische Bewertungs-(scoring) Matrizen 
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RNA  Ribonukleinsäure 

rpm  Umdrehungen pro Minute (rounds per minute) 

RT  Raumtemperatur 

sek  Sekunde 

sfu  Spot-bildende Einheit (spot forming unit) 

SVM  support vector machines 

TAA  tumorassoziiertes Antigen 

Taq  Thermus aquaticus 

TATE  tumorassoziiertes T-Zellepitop 

TCR  T-Zellrezeptor (T cell receptor) 

TNF  Tumor Nekrose Faktor 

WHO  World Health Organiszation 
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