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8. Anhang

8.1 Sequenzvergleich von mermaid-Elementen aus dem Zebrafisch
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8.2. Sequenzvergleich repetitiver Elemente des Medaka-Fisches

Olrep1

Olrep2



Anhang 107

8.3. Verteilungsschlüssel für die Kartierungsfilter

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24

A G0 8 G0 16 1 24 2 32 3 40 4 48 P 56 P 64 1 2 3 4

B 45 8 46 16 47 24 48 32 49 40 50 48 51 56 52 64 53 72 54 80 55 88 56 96

C 6 7 7 15 8 23 9 31 10 39 11 47 5 55 6 63 8 9 10 11

D 57 7 58 15 59 23 60 31 61 39 62 47 63 55 64 63 65 71 66 79 67 87 68 95

E 12 6 13 14 14 22 15 30 16 38 17 46 12 54 13 62 14 15 16 18

F 69 6 70 14 71 22 72 30 73 38 74 46 75 54 76 62 77 70 78 78 79 86 80 94

G 18 5 19 13 20 21 21 29 22 37 23 45 19 53 20 61 21 22 23 24

H 81 5 82 13 83 21 84 29 85 37 86 45 87 53 88 61 89 69 90 77 91 85 92 93

I 24 4 25 12 26 20 27 28 28 36 29 44 25 52 26 60 27 28 29 30

J 1 4 2 12 3 20 4 28 5 36 6 44 7 52 8 60 9 68 10 76 11 84 12 92

K 30 3 31 11 32 19 33 27 34 35 35 43 31 51 32 59 33 34 35 36

L 13 3 14 11 15 19 16 27 17 35 18 43 19 51 20 59 21 67 22 75 23 83 24 91

M 36 2 37 10 38 18 39 26 40 34 41 42 37 50 38 58 39 66 40 41 42

N 25 2 26 10 27 18 28 26 29 34 30 42 31 50 32 58 33 66 34 74 35 82 36 90

O 42 1 43 9 44 17 45 25 46 33 47 41 43 49 44 57 45 65 46 47 48

P 37 1 38 9 39 17 40 25 41 33 42 41 43 49 44 57 45 65 46 73 47 81 48 89

1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24

A 1 1 2 9 3 17 4 25 5 6 7 8 9 10 11 12

B 1 1 2 2 3 3 4 4 5 5 6 6 7 7 8 8 9 9 10 10 11 11 12 12

C 13 2 14 10 15 18 16 26 17 18 19 20 21 22 23 24

D 13 13 14 14 15 15 16 16 17 17 18 18 19 19 20 20 21 21 22 22 23 23 24 24

E 25 3 26 11 27 19 28 27 29 30 31 32 33 34 35 36

F 25 25 26 26 27 27 28 28 29 29 30 30 31 31 32 32 33 33 34 34 35 35 36 36

G 37 4 38 12 39 20 40 28 41 42 43 44 45 46 47 48

H 37 37 38 38 39 39 40 40 41 41 42 42 43 43 44 44 45 45 46 46 47 47 48 48

I 49 5 50 13 51 21 52 29 53 54 55 56 57 58 59 60

J 49 1 50 2 51 3 52 4 53 5 54 6 55 7 56 8 57 9 58 10 59 11 60 12

K 61 6 62 14 63 22 64 30 65 66 67 68 69 70 71 72

L 61 13 62 14 63 15 64 16 65 17 66 18 67 19 68 20 69 21 70 22 71 23 72 24

M 73 7 74 15 75 23 76 31 77 78 79 80 81 82 83 84

N 73 25 74 26 75 27 76 28 77 29 78 30 79 31 80 32 81 33 34 35 36

O 85 8 86 16 87 24 88 32 89 90 91 92 93 94 95 96

P 37 38 39 40 41 42 43 44 45 46 47 48

C32 x SJD Heatshock Panel Pac-Pools (Reihenpools)
oben: (Ind x AB) x (Ind x AB) (+400); unten: Tü x AB Irradiationshybride
links: (Tü x Wik) x Tue; rechts: (Tü x Wik) x Tü Somatische Zellhybride
C32 x SJD haploides Panel Pac-Pools (oben: Plattenpools; unten: Spaltenpools)
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8.4. Sequenzdaten einiger 'inter-mermaid'-Marker

Klon-Name Cluster Sequenz Kommentare
AB27M19 1

(IATWS)
tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaactctg
ggactcaaaccagagaccttcttgctttaaggccacagtgc
taaccactgcgccaccatgccgcccagttgtatttgcaacc
agttgtattggacagtagtaatgacctcattaatattcatg
atcagcgtgttgatgacactcccctctcagcttcactgtgc
agagatcctgaagaacac

Kein signifikanter
Blast-match

IND19C7 1 (IATWS) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgatc
tagcaaaccactgagccacctttccgttcatagatagcagg
aaaaattattgtgaaccctttagagttatttggatttctgc
ataaattgcacagaaaataacaatagacacacacacacaca
tagacagagagagatgaagggacgagctgacggtaaagaga
gagagtgaaagagagatacccttctccattat

Kein signifikanter
Blast-match

AB27M19 1 (IASWT) tactactaagatgtgcaaacttcaccacacaggacacacac
acacgcacacacacacacacacacacacacgcacacacaca
cacnctcacacgcacacacacacacacacacacacacacac
acacacacacacacacacacncncacacacacacacacaca
cacacacacacacacacanagtgtntttttanatatctgtn
nagagagnntgngnggggngngtgntanacacnctntgtnt
ntntatatgnggggggtttttttttgtgcnanatatgtgtg
ggtncanatacgtgnggggggtgggggggcnnagtgtatnt
ntgtgtnnttntagananagagtgtgtgtngtgnganncan
agngtgtgtgngggggggngtgnnnatttttttnnnaagag
ggngngntctntatagnanatacntttttangcgcgngtgn
gtgannanatatattttttn

Kein signifikanter
Blast-match

IND19C7 1 (IASWT) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacta
aaagtcactgtggtaagacagtcaggaaacagtaatagaca
ttatgcagtaatgcacagtaatgcagtacagtacaaacatc
acacacacgcacacacacacacacacacacacacacacaca
cacacacacacacacacacacacacacacacanatngggga
gaggggtatctctctntctctctctctntntagcgagagcn
cgncnctttatctctctntgtatntgtgtgtgtgtgtgtat
attgntnttttgtgcgctatatatgcagaaanncanatntc
tntngggggnacanatattttttnntnctatataaaaac

Kein signifikanter
Blast-match

SJD33B4
AB32J4

2 (ASITW)
2 (ASITW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagatagccga
tcattgtccttgcaatatcttgagcacaggaagaaaagacc
tgtaaatgtactttgtttcatgaataactgtgacatatatg
agtcccatgattgcactaagagctccatatatttaaaggaa
acccagaaagatattttaaaactgatgaaactgataaaact
caaaaggatcataaatgaatttggcattgtggtgcgtcatc
tgtcttgcgatattactgttcttaacactgaatgggttcag
acttccccaacgtagaatactttcaaattagagaattagcc
tgtgacatgcaggatttagaggaatcagttgaaaagccata
tgtaacacctacaatctatatggttttactcaatcagacta
attgaaatggagaatataagatattgaaatattaccaggaa
attacatgtactgcagcagtgttagcacattgatgacaaca
gctgaccaggcccatcttgcatattcatgagaacatttcag
tacaatttctcttttcatggtgacaaagtggcttagtggtt
agcattgtcacttcaaagcaagaaggtcactggttcaagtc
ccagctgggtcagttggcatctgtgtggtggaagtttgcac
attcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

IND20G14
TUE11I5
TUE10E11
TUE13L15

4 (WTIAS)
48 (TWI)
4 (WTIAS)
48 (TWI)

tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagagacatgt
gcagaggggaacccatatctcctgatatttattttattaat
tagttttgccagagaaagacgtccacaaacagaacatccac
tttttataatccacttattattgtatttaaaaaaccctccc
tggaaaaagtggcacgttctctcaaggatgaaaacaggctt

Kein siginifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 4
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attgtggatatgtgcacaggtctacatttctggagactatg
aaatatgtacccagagatacatctgcttgcagtttttgttt
tattaatagtacattaagggtgacatagtggctaagtgatt
atcactgttgcctcacagcaagaaggtcgctggttcgagtt
ccgactggttcagttggtgtatctgggtggggggagtttgc
acattcttagtag

TUE12G2
TUE13C15

6 (ITWAS)
110 (TI)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaagcgcca
actgacccagcaggaactctaaccagggaccttctagctgt
gaggtgacagtgctaaccactgtgccacccataagtatttt
ccaatgacataaaaatcctgattcccaagagatgggttgca
gctggaagggcatccgctgcataaaacatgtgctggataag
ttggtcgttcattcctctgtggcgaccccggattaataaag
gaactaagtcgacaagaaaataaatgaatgaataaaaatcc
tgacactatcaatttaagtaaattttatgtataaactaatt
ttgagagtatcacgtgcttatgattgctagcggctggatcc
gcattatctaattcactatgctccaatcaaatgactcataa
actactataactaccctgggtttcattccactgctttcttc
attttgaagagcccccccttccacccctactcctcctcctt
cttctagatgggtgacacggtggcccagtgcgtagcactgg
ttgcctctcaacaaaaatgtctctggtactaggctttacca
aaccagcagacatttctgggggggggagtttgcacatttta
atagtag

Danio albolineatus,
Tc1-like
transposon DNA,
transposase Gen
E = 7e-31

IND24D2
IND17J21
IND18H4
WIK3G21

-
7 (IW)
7 (IW)
7 (IW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacacca
actgacccagctgaggcttgaacctgtgaccttcttgctgt
gaggtaattgtgctacccactgcgccaccatgctgcccacc
gcacagcattataatgtttatttattcagcatcagatgatg
cacgcactgttaaagtgcaggcgtccacacaacaccctcat
gttgtcccaacacaaattaagtttgctcaattatttttttt
gagtggattgaacaaggcacaattaagttgtcccaaagaac
acctatgaagagtttcaactccaataagttgagtagtttga
gccagcagcagaagtcatttgagtgtaaaactgaatgaacc
tgagcagacagtgtgcagaatgtgtttgagtctgcgcctct
gtgtggggggagtttgcacattcttagtag

Bester match zu
Oryzias latipes,
Gen for membrane
guanylyl cyclase
OlGC1, E = 0.31

Kartiert auf LG 3

WIK7H2
WIK8J23

8 (WS)
8 (WS)

tactactaggttgggtgggttttctccatgttcttcggttt
cccccacaagtccaaaaacatgtggtataggcgaattgagt
tagctaaattgtctgtagtgtatgtttgtgaaagagtgttt
atggatttttcccagtaatggattgcagctggatggccatc
cattgcgtaaaacatatgccggataagttggcagttcattt
cactgtggcaaccccagattaataaaggaactaagccaaaa
agaaaattaatgaatgaatcatgtgacaagccaattgatct
cattactgcttgtcaaggctgtgataaagttcagaaataca
ttatgaatgaacaattataaatgaactgcagctgcacctaa
aaagtatttgaaagtaaattggaaaaccatgtgcaaaatgt
ttaaaaaatgtttaccccaaaattaaaatttacttttaatt
tacattaaatattattagcactataaagccaggttttttga
gacctatattacggtatatcaatgtaatcaatacctagttt
gaaaacttgctgtattgctgtataagtgctgtatttagtaa
attaaattcacctatcccacgtctttggactataaggtaaa
ctggagcacctggagaaaacccacacaaacatagtag

Danio rerio, clone
DANA-16 DANA
retroposon.
E=1e-26

WIK1L19
WIK6C6

9 (W)
9 (W)

tactactatgtttgcgtgggtttcctccaggtgctccggtt
tcccccacagtccaaagacatgcggtacaggtgaattaggt
aggctaaattgtccgtatgtatgagggtgaatgagtgtgtg
tagatgtttcccagagatgggttgtggctggaagggcatcc
actgcgtaaaaaaaaattcacttggggtgaccccagattac
taaagggactaagtcgaaacgaaaatgaatgattgaatgtt
tgttagtcctattgcaattaaattggaaatgtcctggagaa
aacccacacaaacatagtag

Danio rerio mRNA
for MINDIN1
E=4e-21

Kartiert auf LG 1

WIK4L6
AB25K1

10
(AITWS)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagagacagac
cacacaaacaccacagacactcactcacaaacacacactca
cacacacatgctaaagcacatcattcacacacgcatatgga
cacacagcagaccacacacacacacacacacactagtggtg
taatggacagtgattagtacggatcacaacccgcggttcgg

Kein signifikanter
Blast-match
Kartiert auf LG 12
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aacacacatgacccgcggattaattacacaaacgaatccta
ttggatcacagtggtgcagtgggtagcacgttcacctcaca
gcaagaaggtcgctggtttgagtcgcgcctgggtcagttgg
catgtctgtgtggtggagtttgcacattcttagtag

WIK6E3 11 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctccagtt
ttccccacaagtccaaagacaagtggtataggtgaattgtg
taagctaaattgtccgtagtgtatatgtgtgaatcaggaga
gctaataattctgacttctgtacattctaaactgcttatat
taaaaaagtacaatatattcctggagaaaacccacgcaaac
atagtag

Danio rerio, major
histocompatibility
class II protein
E = 4e-06

Kartiert auf LG 1

TUE11C19
TUE11D1

12
-(T)

tactactaagaatatgcaaactccaccacacagaaatacaa
gtctgacccagccaaaactcacaaccagccaactttccgag
cttgaggagacagtgctaacaactgagccactgtggtgccc
attttagtaaacaaactcatttattttcaggttagtagaac
cattatggtttgtacttaaaacctccaacaacatgtttgtg
aggagtgggacgacatgcagattaatttccttataggcaca
aatcattaatcctgaatcttcacattagcactcaccttaag
cctagttcacactacatgactttaaacatcggcagatcgct
gtgagattcacactacatgacttgatgcttgagtcttttaa
tctgggggggtggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

TUE11P14
TUE14I15

-
13 (ATIW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgtca
acttggccaagtaaagacctgagccagtgatattcttgctg
tgaggcaacggtgctaaccactgggcctccgtgctgccctg
tcaaggaaagcagtggatggggggatttttcaaaacgaaga
tggctaaggtaagatactctggttatttatagtgatttagg
aatcatctgattggtggatcatgcattagctaatgcgagac
cagctgctaacaatcataagcatgtgatcctctcgaaatta
gtttatgaataaacttcacttaaagcttgactctatactaa
ggttgacgaaaaatgaaaagttgctttggcactaggaacta
tactaggaactatactctcattctgaggtaataaacaagga
actttgttgccatactatggctgaagcagcctcaatgatat
ttgtaaaatgagcctatatccagaaacaaaacagggccttg
gtggtttgtctctttctaaaagacacatttgtcttaacaga
cagtaaggcagcacactaagttttggaacagaaccattttt
taattggtacaggctcttttctgggtgggggagtttgcaat
tcttaatatantan

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5M17 14 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggaaatgtgcac
ttacattgtaggaactattgaatgaatgaactgaattgatg
aaaagtgttttgactaaataagattggtgttatatcataga
ttctatttttatttatttattttgtggaaatgcctaagctc
aatgctaatctctgttgtggctcttcatttttttttttaaa
tatctacaataattttgctttgttgtgtctaaggtttttac
aattgaactgacaattgataaatatagggtacaccaaaatt
cacaaagctgtacaaaaaaaatactttgtaaaaaacgcnta
angaaaaagagaaaaagagagagtccctcaatgtataactt
ttgaccttgtgggcatattgttttggnccccatgaggaaaa
cggctcataaatcacacagacttaagtattttgaaaatgta
aaagtgcanattgnttcctgagaaaagtgnaattaaggata
tagggctgggggaagaggacanatgcactgtacagtttgnc
aggat

Kein Blast match

WIK5M17 14 (W) tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggtgctctggtt
agccccacagtccaaatacatgcaatacaggtgaattgggt
aggctaaattatctgtagtgtatgtgtgttaatgagagtgt
atggatgtttctcggagataagttggcggttcattctgctg
tggcgaccccagattaatgaagggactaagccgaaaggaaa
atgaatgaataaaggggggctaatggtttaggaaggttaat
aattttgacttcgactctatgtccaaagcttttgataatgt
ttgtatgtgatgtgttttgtgccctaatgaaggcttctaag
ccgaaatgcgttggcatttattatacgtcaataacattttc
tccttttattacaagcattaatggagttccctatttttcct
aaaagctaaggcatactttgttgttttttggtcagtataat
gcagtgaaataccagggccacgcacacaacacacactttta

Danio rerio,
secreted class III
semaphorin mRNA
3e-24
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cagctatatttatggaaacttcccacagatatagtgatttt
tatactgnacaaactgtacagtgcattctgtcctcttcccc
cagccctatatccttaattacaactctctcaggaaacatct
gcacttttacttttcaaatacttaagnctgggngattatga
accggtttnctctggggaccaaacaatatgcccccaggnca
aaaggtatcnnttgnggactcctcttttnccntttttcttt
nanccgnttttacaaantttttttggccnntttggaatttg
gggnccccttttttaa

SJD38I12
SJD37C21

15 (S)
22 (WS)

tactactatgtttgtgtgggttttctccaggttctgtggtt
cacttggtgtctctcagagatcccaaagccagagtcaacaa
tattctccccagatgacatcatcattatatgatgtaattaa
aggttaccatactcactcagtacagacaatatatatctaca
cacacacattgtttatccactcacagacacacaccatgctt
tctgcctatgttgcacaggaaatttctttggcattcattca
ttaattgtccttcggcttaggccctttattcaacaggggtc
accacagcagaatgaaccgccaactatttcagtgttttaca
cagtgaatgcccttccagctgcaacccagtagtgggaaaca
cccatagacactcattcacacatacactcataatatacggg
cagtttagttcatcagttttcctctatagcgcatgtgtttg
gacttggaacggagcacctggagaaaacccacgcaaacata
gtag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen
E = 1e-16

Kartiert auf LG 1

TUE13J21 17 (T) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacac
acatggcaatattgacattaaaaattatttgactcggcaac
gcgatggtgcagtaggtagtgctgttacctcatagcaagaa
ggtcgctggttcgagcctcaagctgggtcagttggcgtttc
tgtgtggtggagtttgcacattcttagtag

Danio rerio,
ependymin beta
and gamma chains
E=1e-16

AB30G19 18 (AWIT) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacac
agacaaaaaccaatggaaagaacacaagcagaagcatcaag
acaaccggcagagattctcaccccaatcactcttatacaaa
atcaatgataaatgctttttggtgtgtcagagagacagaaa
gcacgggcgagaagaacatttttttttctgtctctctctag
tttttctgtgagtaagccactgtttaggccccagggttgct
ccgagcctgagtcctttatcaatgatgaatgaccaagtttg
tgtataaccatgcgagcgtgtctgtttctgcgcatttttag
acgaacatgcatgcataactgtgacataaaatatggttatg
tcgtttcgtggtgttcttttgctttccatttcagtcatttg
gaggctgatgtgngnttttccgctggtatttctttcgctct
gnctttatgtcagatggcatgaaaagngagcagaaattgat
gtaaatgatgctgctggngatcaagcactgntggtgctctc
ggattggactagnctctgnctcacattgggncctaactana
tgctgacagttttagggccagnaatntgnaaancagntgag
aaggaagnncaagnntttttttttattnggggaantgcngg
aataaaaaaggtgagttcccacatccttaanggnggccatg
ttttacccttnaaggggtgnacaaacca

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 1

AB30G19
WIK2N16

18 (AWTI)
singelton

ttctactactaagacgtgcaaactccccacaaaaaaacgcc
aactgacccagccgggacttgaaccagtgaccttcttgctg
taagacgacagtactaaccactgagccaccatgctgcagct
caaactacttatttaaaatgagctgataacaacacaagtct
agtttttttttttttttt

Danio rerio, Notch
homologe mRNA
E = 6e-06

Kartiert auf LG 1

WIK7A10 21 (WS) tactacactattgtttgtgtgggtttcctccaggtgctccg
gtttctcccacagtccaaacacatgcgccataggggaatta
aatagactaaattgaagtgtatatggatgattcccagtact
gggttgcagctggaaaggcatctgctgtgtaaaacatatat
tggagaaattggcggttcattccacttttggcgaaccctga
tgaataaaaggactaagccgaaggagaattaatgaatgaag
tgtaaagtctaaagcagtgtttctcaaccacatgcctggag
gaaacccacacaaacatagtag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen
E=6e-17

Kartiert auf LG 1

WIK7L12 21 (SW) tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggcatgtggttg
agaaacactgctttagactttacacttcattcattaattct
ccttcggcttagtccttttattcatcagggttcgccaaaag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen
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tggaacgaaccgccaatttttccagtatatgttttacacag
cagatgcctttccagctgcaacccagtactgggaatcatcc
atatacacttcaatttagtttatttaattcccctatggcgc
atgtgtttggactgtgggagaaaccggagcacctggagaaa
acccacacaaacatagtagtag

E=1e-14

Kartiert auf LG 1

WIK2O12 24 (WT) tactactaagaacgtgcaaaactcccaccacacagaaacaa
caactgacccatccggggctcgaaccagagaccttcttgca
gtgaggccacagtgataaccactacaccaccgtgccgccac
atattcttaacagtagtagataaacaagaagcttctctcgt
caggcaccctgtgtgtttcagtgttcagaacaaagctctgc
atgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtgtaactgctgatcag
tttgtgtctctttgtgtgtgtttgtgcgtgtctgtacctgt
gttggtctgcacggtgtctctctgagtgtgtgtttgtacct
actttgctctgagtgtgtgtctctttctgagtgtgtgtgta
tttatacctgtgtccctctgtgtgtgtatgtgtgtgtgtgg
acctattttgctcttaatgtatctatgtgcgtttctctctg
aagtgtgtgtgtttgtcctgtgtggggagtttgcacgttct
tagtag

Kein signifikanter
Blast-match

WIK1K9 26 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggatttagattt
ttatcaagaaaattgtatttgaatatgcggcaaatatggtt
tccggtgggcaaatgttgtaagaacccttcaatgtaaaatt
tgaatagaaggagaacatttggtattctaattcaaaacaac
tgctttcaaaagatcaattcatttcataaacacacttatta
tggttaaagttagaaaatcatttaatatgaaccccatgaac
agcagtcaaagaaaaacaaatcaataacaaacaaatcaaga
gtcaaaaatttaagtaaatactggtgtaaatacacaaaagt
taatacatatcacaacagtgactaacaaaacaagtattttc
agaaaatctcactatgcccttccagccgcaacccatctctg
tgaaacatccacacacacattcacactcaaactcatatact
acggacaatttagcctacccattcacctgtcccgcatgtct
ttggactgtgggggaagccggagcacctggagaaacccaca
caaacattagtag

Danio rerio,
DANA-m1
retroposon
E = 2e-24

WIK5D22 27 (WS) tactactatgtctgtgtgggttttctccaggtttctttact
ttctcccacagtccaaagatatgcgctataggtgaattaaa
tacactaaattggccgtagtgtatgtgtgcgtgtgagaatg
cgagtgtgtattggtggaaggctggatccgctgtgtaaaac
atatgctggaatagttggcggttcattccgctgtggcaacc
cctgattaataaaggaactaagccaaaggagaatgaatgaa
taagaatttcgatatatgtactagaaagaagaccagtcttt
ttttttttgttagtt

Danio albolineatus,
Tc1-like
transposon DNA,
transposase gen
E = 1e-18

IND17I10 28 (IA) tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagaaatgtca
actggcccagccgaggctcgaaccagtgaccttcttgctgt
gaggcgattgtgctacccactgcgcctgcctatactcaaac
agcaaaataacacattatttcttccccctttttttctggca
tctcttgcttggcttcctcttctgctcttctcagcttccac
tgaggactctgatggtgagtggctgatgaaatcccatgggt
cttgctgctctgcatttatataaaatatttgaatagacata
ctgtaaaggcttttagtaagctatagacatgtttattttgc
tgtttaatgnctgggtggggggagtttggacattcttagta
g

Danio rerio,
secreted class III
semaphorin mRNA
E = 0.016

WIK8G7 29 (WS) tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggtgctccagtt
tcccccacagtccaaaaacatgttgtataggtgaattgtgt
tagctaaattgtagtgcgtgtgtgcgtggcacaagattgtc
acaaagtattattaaagcaccaagaaagtattttgttagta
acgaatcatttatatcgatataagccaggcctccatcttaa
tgtgaagctaatcttttcaaagtttgcaaaaaatacaaata
atgcaaaatttgagtcacgtgcatatccatgaagctcttgt
aggagtggctgacctgtatttttagtaacaactaggaacag
taaacaaatcacccaataggggaaacagctaaatggtctca
ttaaacctttttgcacaagtcccataataacaaagccttaa
accctaattttaccagatggcttgaatagctctttttagaa
agaaatcattaattagtatcgattgggggtgatttttgtac

Danio rerio,
hematopoietic
transcription factor
GATA-1 -Gen

E = 4e-18
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caatccatgtatgcaaaataataaacaaattgcaagcaaat
attattctatcagagcaacaaaagagtaaaataaatagtgc
tttatgggttttcaaagaaggaaacaatatttagaaaatgg
aatacattcatttacttaaggcttaatccctttatttatct
gggggcgccacaacggaatgaaccgccaatttaggtagcat
atgtattacacagcgtatgcccttccagctgcaacccatca
ccgggaaacacccatacactttcattcacacacattgacaa
cagacaatttagcttacccaattcacttgcagtatagcgta
tatttttgtactgtgggggtaatcggaacacctggagaaan
cccacacaaacgnagncgtgtat

IND21M24 29 (AIWS) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacacacac
agatgaagtgaacaggctgcagatctcaactcacttcacct
ccagagccgagcgctgcagagccttttagacttcacagagc
tgtcagctcacagtaagatcaagactgggccaattcccaga
gaacagaggaggagagacgcacacacacacacacacacaca
cacacacacacacacacacacacacacacacacacacacac
acnctcacacacacacacananacacanacanctncanaga
ganncnctcnngnatgtnctncnntctgtgngtganngaca
cnctntatatgtganncanattntagagngnctnnntatat
ananagnatanagaganttatatntgnatntgtntctnttt
nnggggggnaaaagnggcccnatatatatnngngcnntatn
tttatanacatcttttatgtgatatataatnaanagngnng
tgtgttatactcactatataatcacaattatattnataata
ataatnatnat

Keine signifikanter
Blast-match

WIK8O23 30 (W) tactactattgtttgtgtgggttttctccaggtgctccggt
ttcccccaaagtccaaagacatgtggtaaaggtgaattggg
taggcttaattgtccgtaatgtatgagtgtgaatgagtgtg
tatgcatgtgtatggatgtttcctagagatgggttgcagct
gaaagggcttctgctgcataaaacatgtactggataagttg
gtggttcattctgctgtggcgacccttggttaataaaggga
ctaagccgaaaagaaaatgaatgaaagaatgaatgaattaa
acttaatagttcttaaaagttggaccaagattattgtgggg
gaaacttgtgcgcctggagaaaacccacacaaacatagtag

Danio rerio, clone
DANA-16 DANA
retroposon.
= 4e-35

SJD39L2 31 (SW) tactactactatgtttgtgtgggttttctccaggttttttt
tttatgttaaaaaaaatgtattttatttttaanagaaacac
ctttcagcgctttaacaccttgagttattttacaattatat
aatgtattctttataattattcagtcattttcttttcggct
ttgtccctttattaatcagaggtcaccacagcagaataaac
cgccaacttatgtgtttggactgtggaggaaactggagcac
ctggagaaaacccacgcaaacatagtag

Danio rerio,
no tail (nt1) DNA
sequence
E = 4e-08

SJD38A10 32 (SW) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctccagtt
tccccacagtccaaacacatgcactatagtggaattgatga
actagattggcccgtagtgtatgcgtgtgcaggagtgtgta
tgggtgtttcctagtactgggttgcagctggaagggcatca
gctacgtaaaacgtgctggataagttggcagttcattccac
tgtggcgacccccgattaataaagggactaagctgaaaatt
aacgtcacaatagcacagtcatgaaaatatgcctttgtttg
ttgtgaatacgagccctctagtggtgaaaactgcaaagtgc
gcctttgaattgacgtcactgacaccactgttttaatgaca
acctatggaccaaatgtcaacccggtggttatgatgctttt
taaaaggacagatcacccaaaaatgaaaatgcactcactat
ttgcactttctcaagttggttcatactgntttggatttctt
tattctgntgaaaaccaaaagaaggctgaaaaccagtaaac
tttgacatccatgcctggagaaaacccacacaaacata

Danio rerio, clone
DANA-16 DANA
retroposon.
 E = 4e-23

WIK6C20 34 (WS) tactactatgtttgcgtgggttttctccaggtgctccgggt
aatcccatagtccaaagacatgtgctatagatgaattgaat
gaactaaatgggccgtagtgtatgggtgtgtgtatgtgtga
atgagagtgcatgggtgtttcccagtactgggttgtggctg
gaagggtatctgctacgtaaaacatatactgaatagttggc
ggttcatttcactggggcaacctctaaaatagagactaaat
tataggaaaattaatgaatgagtaattcttttgtctttggc

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen

E = 3e-14
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atggcagtaatattttatagtgatagtgtttatcttaaaaa
ataagttcaaaatcctgttaaccttaaaaaaaactaaaaga
aataagattttctcctggagaaaacccacgcaaacatagta
gtagtag

AB25I21 35 (ASTI) tactactaagaatgtgcaaactccacacacagaagtgccaa
ctgatccagctgggactcgaacctttttgctgtgaggtgac
agtactaaccacccagcctccccttagacatcatgtttaat
aaccattctcaaagtctgtttgttttctagctgtcgacaat
gagttgtttttcaatttaaattcctacaaaaagatagcctg
accagatggatttgaactgagtatcccaatataaaccctca
gaaaccacggcaaggtgtgcgtgtgtgtatctgtgtggtgg
agtttgcacattcttagtagtag

Danio rerio,
myocyte enhancer
factor 2C MEF2C
E=1e-05

IND18L6 36 (I) ctactactaagantgtgcaaactccccacacagagtgcttc
agctgtccctgtgttaaaagntgcttcttcttcaagcagag
agggaagactttgatcctctcaagttgattcttcttntcat
ttttagcagtgatgacagtttaacttagaaaaatataaatc
acttttatatttaatggtacttttatatataaactacccca
gaacaacagaaaatctgtcattatttaagagggttattttt
aggcatgggacgataactgttttcaaggtttggaaaagtaa
aggtgttaaaattgtcaaaatattctgctataactttccta
aggtatggtgtaagaacttagttttgccagcagaaaatata
tccaaagatgccgttttaaattgcgattaaaatctgttttt
gaaactaatgaagacagcagaattatttaaattatttagcc
tgacctgtttactattccaaatattttgaatgcttctcaaa
anaaatatattatgttcaaagggaaaagggtttagttttta
tccaganctttaaaagaatttaaatattttttaacacagaa
tttaccatacccngga

Kein signifikanter
Blast-match

WIK7D18 44 (SW) tactactatgtttgtgtgggttttctccatgcgatcagggc
taatgattttgcgaggaaacattaacgtaacaataatttag
gcaacgatcatataccaaacaattatgataacaacagtaaa
taaataataattatcattattaatagtaataataagttcta
catgggtggttatcttttataactacagcattgttgttgtg
ttacaaatactgttgacataattatgaaagtatgaaagcag
tgttttataaaatcagtaatagttatactagtcattattac
attcattcatttattatcttttcggctaagtccctttatta
atctgggggtcgccacagcggaatgaactgccaatttatcc
agcatttgttttacgcagtggatgcccttccagctgcaacc
catnactgggaaacacccatacacaactcattcacacacac
acacacacacncacnctacgaacaatttagcttacccantt
acctgnaccacatgtctttagacttgggggggaaactggag
cncctggagggaacccanccaacata

Danio albolineatus,
Tc1-like
transposon DNA,
transposase Gen
E = 6e-31

SJD38E23 45 (SWA) tactactatggttgggtgggttttctccaggtgctcctgtt
tatcccacccacaagtctaaagaaatttgctataggtgaat
taaataaattagattgggcgaagtgtatgtgtgggtaggta
tgtgtttccccaatactgggctgcagctggaccatctgcta
tgagaaacatgctggacaaattggcagtttattccaccgtg
gcgaccccaggattagtaaagggacttaagctgaaggaaaa
ataaaatgaatgagtgaatgacctgttttcttcctaagtgc
acaaacgtcgaacatggttaacagatattttattttttaat
gattaacagctatgaatatggctcttaaaattatttaagca
atggataaaatgcaactttaaaatataaaaaatatatattt
attaaaccaaatacacttcaaagagttttccaagagcataa
tcaaaaaagttcaattaagcaaacacaccccatatggactg
ctaaaaagtacctaaaggatttctgcgatgatctacttacc
tttgagaagtatcccacgagatggcagcctttattggccgt
ctggggggagaacgtagaaaaggaagggctccacatcatag
tatagcgtcttatggtccaggaagagcttggcaagcagaca
cagatcctgacagtatattgtgctgacatttccatccacct
ggagaaaacccacgcaaacatagtag

Homo sapiens,
histone
acetyltransferase
MORF beta
mRNA,
E = 4e-05

WIK8F24 47 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctccggtt
tcctcctcagaccaaagaccaatttctgtaatctctaaatt
atccctgtatatatgtgatgaaattctgagtttatacatac

Danio rerio, no tail
(nt1) DNA
sequence
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atttatataaatgtaagaagtgtaaggacgaaaattatgaa
aaaagaagctaattgttgtgattacaagtttcagaatcatt
cattcattcattttccttttggtttagtccctgtaatggtc
gccctggcagaatgaaccgccaatttatccagcatatgttt
ttacagcagatgcccttccagcttcaacccatcccttggaa
acatacatacatgctcattcacacacatacacatacactac
tgacaatttagctacccaattcacctgtactccatgtcttt
ggactatgggggaaactggaccacctgggaaaacccacgca
aacatagtag

E = 2e-08

IND21M24 51 (AWIS) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actgacccggccgaggcttgaaccactgagtcgcctattat
tattattattattattaatattattgttattatattgtaat
tattacacatttcattattaattatataacatttaaaagtt
gtctaaaaatgtaaggcatgaatatatactgggccattttt
accccctaaaaagaggcaaagatgcataaataagtctttaa
atgctatctaggtaggaggctcactaggatttggatcagat
ctagggtttgtcgttcagccagtgattggagcagattcggg
agggtttctctgcggaggtgta

Kein signifikanter
Blast match

AB26L5 56 (A (IT)) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgtca
actgacccagccgaggcttgaatcagtgactttcagtgatc
gtgcaacccactacgccaccgtgtcgccccgattcacttta
tattacgaactattaggtaactgctatatacttacttacac
actttattacagatgtgtttacaatgcaatgtaatatatgt
atttacaaaaatgcatgcattgtatcaaattattaatgtaa
atgttggcacagttgaggacacttatttacagcagttgcct
cacagacaggttaaaaacaagcatgagaaaaaggccagctt
cagtattcagagaagaggatgaaaaaaaaactcagggtgaa
ggactgcagtggatgtgtgaaggcatggctcgcatactgng
ngnngtgtgtctcttatttgtgcaaatgtatatctaagcgc
atacatttaccttcac

Kein Blast-match

AB26L5 56 (A) tactactaagaaggtgcaaactccccacacagatctgctat
tacttaatataatgatttaaacagcatgggtatgtttcggc
tgtacaactaattatgcatttaagagaaacatgtctgtatt
tgtgtgcagaccgtgagtgttatatggcagtatgttgttat
gaagtctgtgaaaacgcataatgagtgagcaggagagggag
agagagagttccaataacccattcctacattaggcttaatt
aatacacactagtggtttgataactggagagtctgaaagta
gatcttcttaagagatacttaatcctaccatagtcctcatc
tctctcactctttccttcactgtctctctctctcactcatt
ccctctctgtctctctctcccttttcctgtagnaggaagtc
tccagtggacttcattagtacactgttcaacaaccaaaata
tcccttagagtctacaaacacttccatttctgt

Kein signifikanter
Blast-match

TUE12B7 64 (T) cacacagaaacaccaactgagccgaggatcgaaccagcgac
cttcttgctgtgaggcgacagcactacctactgcgcctcac
attatgtgattattttatcactattttatcattatgtgatt
aattatcacattattttacacattatgtgattttgaattta
tttattaggatgtactatagtaaaaataaataataaaaaca
tgccaaaacattattatggttgatctgttgttctgtgtggt
ggagtttgcacattcttagtag

Kein Blast-match

TUE12F12 64 (T) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacaacaag
atgcattgtaaaaaaaacttttttgcagatataaaaataaa
tataaaccacagtgattgtcaaattttttatgtgctgcgat
aaaatatggttgtgttttctttttcttacttgccatcggta
cgtagacatcaagtgaagtttatgtataaacaaatttcgag
aggatcacgtgcttatgattgctagcagctgacccgcatta
tctaattcactacgatccaatcagatgactcctaaactact
ataaataccctggggtttatcccattgctatcttcgttttg
aagagtccccccttcctcccctactcctccttcttagacgg
gtgacacggtggcccagtgcctagcactgtcgcctcacagc
aagaatgtctctggttcctggctttaccaaaactagcagac
atttctgtgtggtggagtttgcacattcttagtagtag

Kein signifikanter
Blast-match

TUE12B7 64 (T) tactatagtacatcctaataaataaattcaaaatcacataa Danio rerio,
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tggtgtaaaataatggtgataattaatcacataatgataaa
atagtgataaaataatcacataatgtgaggcgcagtaggta
gtgctgtcgcctcacagcaagaaggtcgctggttcgatcct
cggctcagttggtgtttctgtgtggtggagtttgcacattc
ttagtag

ependymin beta
und gamma chains
(Epd) Gen
 6e-08

IND24H14 66 (I) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcct
actgacccagccgaggctcgaaccagtgaacttcttgctgt
aaggccaccacgccaccttattaaaacatattaaaccaaaa
tatttaaagaccgctcacgttctgctcctgagcatcagcgc
tgagtaaagaagtgagtggcgctggtgttcaattgggcttg
ttttgagatgtttctgtcctgcatcctgtcaactgcataac
agctgctgctctgcccaccattacactctacacacacacac
acacacacacacacaactcacagcaaaacagcatactggag
aagagtaaactatcttctattgtgtgttaaactgtgtgtgc
gtgcttgtagttgtgttattgntagtgtgagcgtgtgtctg
tgctgntgtttgtgtgtgcgtatttgntagngtgcgtgaat
ctgtgtggggggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 5

TUE14G22
TUE12K4
TUE12N12
TUE9N6
TUE16P11

67 (T)
-
365 (T)
-
67 (T)

tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagattaaaag
acacaaaatcaagtcatgtagtgtgaatctcacagcgatct
gccgatgtttaaagtcatgtagtgtgaactaggcttaaggt
gagtgctaatgtgaagattcaggattaatgatttgtgccta
taaggaaattaatctgcatgtcgtaccactcctcacaaaca
tgttgttggaggtttgaagtacaaaacataatggttctact
aacctgaaaataaatgagtttgtttactaaaatgggcacca
cagtggctcagttgttagcactgtctcctcagctcgaaagt
tgctggtttgagttttggctgggtcagattgtatttctgtg
tggtggagtttgcacattcttagtagtag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 1

WIK6G8 71 (SW) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggctgcgaggag
gtttgttgaaggccagaagagcatgtcgagttgtggatatc
tggaaaacacaccgtttctggatgagctgtgaggaagtccc
gctctacagtgcagatgttgttcagctctttcctgagtgta
caactgatctgagagctgtctgaaagccggactgctgtcca
cacttgttttctgctcagatcatcatgaagtctggtgttca
gtctcgctttattaacatcagtttcatctgtttgactgtat
gtctgatgtagattcattaaaacagatctatcagtgatgaa
ggtctgctctgcttcatcatttcccccaggaggaaaaatac
tgngtttacttcactactttaggattattactggactttta
cacctttactctggtttactatgcatttatttctatttaag
tacttattacattggncattttatttacctncctcatatga
gcagnaacctggngnaaaccccacaca

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5O19 73 (W) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacagatca
gaggacatcaaacacacatcccacctcgttatgacgagaga
cgctaattataagagccctaatctgancatggctctttctg
tctgacattatccaggatcctcagtcagtcagtggctgctt
catacacctgtgttcatcagctttggggattatntnattan
ataaaacccannatccaacagaaacatttgcatattattta
gtatggctcagtggtgagcactgtcatctcacagcatgaag
gtcgctggtttgagtctcggctgggtcagatggtgtttctt
gtgtggtggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5O19 73 (W) tccncaaagcttgatgaacncaggtcnattgaancagccac
tggctggacngnagggatcctggnanaatgtcngacagaaa
nagccangctcaaganttaggggctctttataatatngcgt
ctctcgncataacgagntgnggatgtgtgtnttgatgtcct
ctgatctgtcttgtgtggttggagtttgcacatttcttant
aatag

Kein signifikanter
Blast-match
Kartiert auf LG 3

WIK7N12 75 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctccggtt
tcccccacaagtccaaagacatgtggtacaggtgaattggg
taggttaaattgtccgtagtgtacgtgtgtgaacaatgtgt
gtgtgtgtgtgtgattaccaagggttgcatctggaagggca

Danio rerio,
Ependymin beta
and gamma chains
E=5e-09
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tctgctgcataaaacatatgctggtacacatgggactaagc
tgaaattttttttataaatgaatggctagaaactacacttc
cagcgtaatattcaaggaacttttttgttgtactacagctg
ccgcagttgtaataatattttgattataagaatgattatta
cactggaatgagagtatagttccgagccacatcagcctagt
tttcctttaagaacataaaatgggtcagaaaagatgtttat
ttacctggagaaaacccacacaaacata

AB31G15
AB27M17

76 (AWI)
76 (AWI)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcta
actgacccagccggggctcaaaccagcgaccttcttgccgt
gaggtgatcgtgctgctacctactggccccaatgctcaggt
ttcccccacaagttaaaagacatgcgctataggtgaattgg
gtaaactaaactccccgtagtgtatgtgtgtgaataagtgt
gtgtggatgtttcccagtgatgggttccagctggaagggca
tccgctgcgtaaaatatatgctggaatagttggtggttcac
tccgctgtggcgactcctcataatcaggggctgagctgaag
gaaaatcaatgaatgattttgacttctttttgagcgctgct
gaataagtatggtttattcataaactaatttcgagaggatc
acgtgcttataatcaacacggctggctccttgttagctccg
taatcagccctattaaatgattacggaagcattataaataa
cctgagttctccactccagttattctttggcttgaagcttc
ccccccttccacccctacattcctcccactttttctgatcg
ggcgacacggtggcccagtggctagcactgttgcctcacag
caagaacaccgctagtccaacccatcgggctggttggtgtt
tctgtgtggtggagtttgcacagtcttagtag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen,
 E=3e-24

TUE12E2 77 (T) tactactaagaatatgcaaactccaccacacagatagcaga
gcgcatcaattattttgcagaataaaacacttcaaaagttt
acaacaaatcaaaacacatttttgacactgtatggaacaca
attcattcaatataaatctgttagctaatcgatcttaaaca
cttgtatcatttctaattgactaatactaatcatggcaaga
aggttgctggcttgagcctcggctgggtcagttggcatttc
tgtgtggtggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

TUE12B3 77 (T) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actgacccagtcgggactcaatcctgtgacctttttgctgt
gaggcgacagtgctaaccattgggccagcgtgtcgcaccct
ttaatgttcaacagaagaaataaaaattagacctgtttgga
aaaaataaagtaaatgatgatttttttattatttttttctc
tgtgtggtggagtttgcacgttcttagtagtag

Danio rerio,
myocyte enhancer
factor 2C MEF2C
mRNA,
E = 2e-06

WIK1O11
WIK1E14

-
78 (WS)

tactactatgtctgcgtgggttttctccaggccaggcttaa
tctgtggtgctgaataacaagggcctttgttaaattccaat
gaatgtacaagcagcaatagagtgtacatgtttacactttg
tacactatgcatttaaaatgctctgctgatccctggagcaa
atgtttacatgctacatttgttacatttaggctttagggta
aatgtacacatttactctatagttgatacattgaacttcaa
tttgaattaatgaaatataaacagatattaataatgttttt
ggactgtgggggaaactggagcaccctggagaaaacccaca
caaacatagtag

Kein signifikanter
Blast-match

AB25O14
AB26B13

-
82 (A)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacagtaag
catcgtagagcttcgtcgtgctctcgctgatgtcctgaatg
tcacacagaaaaaaataaataaatataaaaggaaaggaatg
ggggagttttattgctgcaggtccaacataaatctgggctc
ggctgagctctggaatcaacataagcgattacccagcactt
gactgagaagatagagactcgtcatgtatccccagggttta
gtgaggctaaactgtttgaagcatctcaaagaaattacata
caacttcacagctcaaagcccatgtcttaaatcatggaacc
acaaatacttgcagaaaagcagcgcaatgacattacattgt
ttttatgcatactccatggtaataccttgctatttctatta
gtagaataggaatttaatcagtgtattgttagtttttttgt
cacgtgacttgtgtggagacctggcaggctaaaaacaaagg
gttgcagtagcagctacactgggatcgcaatagaagcgcag
cacaatccagtcatattttcaaaataccaatatttgatcaa
cagaataaaaccgagatatgatcacaaagagtcaattgtgg

Kein signifikanter
Blast-match
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gcacttgcaatccatattctgcacctgcagtcattttttag
tcatttataatagtcacgtgcctgtcagagctacaattggt
gacgtttacatctgtgtggtggagtttgcacattcttagta
gtag

AB30M18 88 (AIS) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcaa
actggtccaaccaaggctctaaccagcgacctgtggtaccg
tgacgctgcataatgttttcattccaaatgttttacagtga
ccccac

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5O10 94 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccagggatgggttgc
ggcttgaagggcagcctgcgtaaaacatgtgatgcataagt
tggcggttcatttctgttccgcaggtctttggacttgtggg
ggaaaccggagcacctggagaaaacccacacaaacatagta
g

Kein signifikanter
Blast-match

TUE11H6 98 tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacatcacc
tatatactagataactgcggttgggggcggcacggtggctt
ggtggttagcactgttaagaaggtcactggttccagtcccg
gctgggtcagttggcatttctgtgtggtggagtttgcacgt
tcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

IND18B22 102 (IWT) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacaagtaa
gcatgtattgcacacatacacgtagacaagcacacacacac
acacacacacgtctcatccttaatcctcatgctacagaatt
tcattagttttgagcatttaattaataatgcagcattatta
ataaccctcatcactttcacttgcaacaccacggtcaaagg
gttttccaaggaatgcatgaaagtgtgatgagataagatcc
tccacacacacacacaaatgcacatgtcatattcatgtcat
attgttcagccttttgtactcgtgcaaaacgcanacaagat
gtggtttagtgagggacgcaacagcaggaacgctccggatc
atttgaagagtctctcagtcaaactgcagtaaacactgcaa
cacagaactgctatatttactcacagtttgagtctcgtttc
tagtccaaatgtctaaaaactcctaaatcaagaagcaaatg
tagggtaaatgtantctggtttcnggggggtttggggtggn
tcnacgcccccaatgttcaaaatttggcccctattcgagct
tattggnccggttttgacagcttgtcttataattagggaaa
atacccagaaga

Danio rerio, eyes
absent homolog 1
(eya1) mRNA,
E = 0.029

IND18B22 102 (IWT) actactcaagaaggtgcaaactccaccacncagaaatggcc
aactggacccagcccgagggctcaaaccagtgacctntctn
tgntgtgagnncgacagcacttgnccttactgncnccaccc
gcgtcgccagaatttgtccattttaaataattaaagccntt
ctnntcntntagttattancatttgggttatttctttcttt
aaagccctctttcttgggtntattttttcacttaatttatt
gaatgancattgnctgtcaaaaacccgggacaattggagcc
tccgaantaggggcccaaatttcttgaacatttggggggnc
gtcgaacccaccccaaacccccccgaaacccaganctacat
tttacccttacattttgctttctttgatttaagggagtttt
ttagancattttgggactaagaaaccgagactncaaacttg
gtgagtaatatttagcaagtttcttgtgtttggcaagtgtt
tacctggcagttttgacttgagagactctttcaaatgatcc
cgggagcgttccttnttggttgcgtcccttcacttaaacca
cattcttggtttggcgttttggcncgagtaccaaaagggct
gaacaatatgacattgaatattgacatgtgcnttttgngtg
ngggggggggggnggatntttttttnttncacttttattgc
tttccttggaaaacctttgcccc

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5F8 103 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctatacgc
tataggtcagtgggtcccaaccttttttttttttttttggc
nngaaaccccttttnccccnaaaaaat

Kein signifikanter
Blast-match

WIK5F8 103 (W) tactactatgtttgcgtgggtttcctccaggttctccggtt
tcctcccacattccaaaaacatgcactacaagtgaattggt
ctaaatttagcactacagtcaaactcccatcctgcagctta
tctcttcatagcaatcatttaaataatcagctctgatcaaa
aagggggagttgtcgagatctacctgagctcaaagctaccc
tctcgccctgcaaacgggagggagcccagggctcaaggacc
cttttgaactcggggctctcttttcaggacagcatgccaaa

Danio rerio,
Ependymin beta
and gamma chains
Gen
E = 2e-10



Anhang 119

cttgcttataatcaatcatcagctaagtgtgaactcttgaa
agtcattttgtatacctaaaatttgcaggcaaattgatgtt
ttaaattacttttatgaaaattatatatacattattggtga
aacatgttttgttgccctaccgccagcctgatttcaccaag
aagacatgttcctgcattaacattctgngtttgatcctggc
agatggaaaaaaaaaaaatggacaaatttgtaattcgtact
ccacaaaaaagacaaaggctcactgnttcnccttcagcagc
taatagtatgccctaagagtactggacctaggggaanaact
ccaaca

IND21E10 108
(ITAW)

tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacacca
actgagccaaggatcgaaccaacgacccagcgacttttttg
ctgtgaggcgacagcactacctactgcgtcgccctgcaaga
attatacaatcaatcaaacatagctaagaagaactaaaata
tacatagttatgtagatgttaataaaaaaattatataatta
caaattaaactaaaacacagacattttgtaatagagataca
ataaaaaacacatttaaacaacaaatcattaagatggtagg
cacaaatggaaacatgctagtttcaatctaatcagacagat
gacaggtctgattctctattaaccagattttgaaatgtttt
ttgaacatattaaaggggattaaatctgtgatgctgccagg
gacagaattcccctcctgtgcagctgnaactgaaaaggcac
cctgaccaaaggtatttttccggagtgggacaatagtcaat
acgggctgcccctcgtttgctctgtgtgggggagtttgcaa
ttcttagtag

Kein signifikanter
Balst-match

TUE11G11 110 (T) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacgcag
actgagccgaggttcgaaccagcgaccttcttgctgtgagg
tgacagcactacctactgcgccactgcctcgccctactaaa
taccagtaatacttaaataaatttttagtgtactacaataa
agtacgctacagaaaaaacatccaaaagagttttattagtg
tgtttttcaaaagtgtgctttaaatgctttaaacattagtt
gatttttagtacactgtttacatactcatcctaagttcaaa
ataagttaatatataaaaaatctattagtaatgtattgtag
tagaagtacattttcccaaaagttgtacttaagtacaactt
agcacttaataagaatgcaatattatcactaacactttaat
tgattttgagtgtggtaattttaagtttacattaaattgac
tttattaaaaatctattaataacgtactgtagtagaagtac
attttcccaaaatacgtttaatacagtatttagcacacttt
tttttttttttttacaatttgtatattcttttaatatgtga
agtttatgtataaacaaatttcgagaggatcacgtgcttat
gattgctagcggctggatccgcattatccaattcactacac
tccagtcagatgactcctaaactactataaataccctgggt
ttcattccaaggctattttcgttttgaagagtccccccttc
cacccctactcctccttcttagatgggtgacatggtgtccc
agtgcatagcactgttgcctcacagcaagaatgtctctggt
tccaggctttaccaaaccagcagacatttctgtgtggggag
tttgcacctgtcttagtag

Danio rerio,
hematopoietic
transcription factor
GATA-1 Gen
 E = 6e-18

TUE12I11 113 (T) tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagaaacatca
actgagccaaggttctaaccagcaacccagtgaccttcttg
ctgtgaggcgacagcactacctacggcgccactccctcgcc
ccatacataaaccaatcagtttaaaataattaaagcccttt
tttctgtttaaaacagtttaacaaaggtttgtttgcttttt
tttcaaatggtaatgcacactttaaatcccttaaacacaat
tagtactaatggggtgggtccagattgaattctctctgtgt
ccggatgtggactggattccagacttaatagatgtatgctg
ttttgttttaggttaaaaaccacataaatacacagtacata
cgatcagcaataacagacaaagcaataatgaccaccataat
aacagttactcacacttgttgacaaagcattgaattatagc
ttgtttattaaacggtgaacaaaagaccaagttcttatact
gacaaggatctggaattcaaaggttcattcactattgccta
attatgggattagagagaatcatttggtttctgcaagcgat
gtaccaacaggattcaaaagtttagccatattattatgcan
anaaanatgacaccattctacttgtccaagtttgacaagat

Kein Blast-match



Anhang 120

tgggcttccaaananngagangttgtttanttctangtgng
gttttgttttannnccctttaggttttantagaagttanan
ggntcccacgctactcctgngngggtgngaggtttgcacac
ttcttagtagtag

TUE12B2 113 (T) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actggcttagtttggactcaaaccagcaacctttttgctgt
gaggggatcgtgatacccactgcgccactgtgatgccctga
aacagagacttacagtcaaaaataccacagtaagactgaag
caggaagtttcccagcggttactggacgtagttgtttattt
cggtgtattataaggagtttattcagctttcctaactgcaa
taatgaatgagccacacacatatcctctgacaatgttcact
gtgcggtggacatacagtacattgtgtgtttaacatgttgt
gctgtttttgctcatttgtcaatcctgactggattcaaatc
tgctgcagtgtgagagatatcctgcaaatgtgctgctggaa
gtattgtagctcagttactttacaaaacaaatctgatttaa
cctccaacttatatgacgtgaatgaatgnttctagtgnctg
nctgggtggggggagtttgcacattcttagtag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 1

WIK6H12 122 (WS) tactactatgtctgcgtgggttttctccaggatactcccac
agtctaaaaacatgtacacaagttaattgtaataacagtca
caagcacttgatgcatacatactgaatcaattaaaaccacc
acattaactaaagtataggtaccggctctcgagaaatacct
gatcttgtatccttcttaaagcttattgaccaggtgggaac
cttgggctcatctatctccgagcttaggattctctcccagg
acagcatgccaaacctgctatcatagtcgagcattatctaa
gtgtgaactctagaaggctaatttagtttattcaatccacc
aatagcgaatgtctttggactgtgggggaaaacggagcacc
tggagaaaacccacacaaacatagtag

Kein signifikanter
Blast match

SJD39L7 123 (S) gtttgtgtgggttttctccaggcaataattccgggtttctt
ctttctgcagcctgaattttgctttttaaatggcggccgat
tgtaatcaaatacccatacacacacacacacacacacacac
acacacacacacacacacacacacacacacnctnanacnct
agggacnatntagttaattcaattcanctatacntgantgt
tntggngtgggggggaacctggagccnntggnnganaccca
cacanacatagtantag

Kein signifikanter
Blast-match

WIK7J6 128 (WS) tactactaaggttgggtgggttttctccaagctgctcttgc
caaacgcacgggcagggctggatttacctcacttagtctaa
taagcttacacaaccccttcagaacgctctctcctttgccc
tgatgctctgacgcaccgttcttccttcaatatctgtctga
cagcgtgtacgttctttccatgtgaattttctggctttttt
tctcatttagtcatccctctccactgtcctcaagattttga
gtctcttgacatgttttcctctgcagggtttgtcatcatca
ttgtatggcttacgcaggggggaaatcagtacacactcaca
cactaatacagattactttctaaccaggtgctacatgaaca
acataaactctctttttagacatttgtgcaagttctcagta
tagataatcttagtagatatctactgaaatttggatattgg
ttcattcattcattttcttggtggctaagtccctttattaa
tccggggtcgcaacagcggaatgaaccggctaacttatata
gcaagtttttacgcagcgggatgcccttccagccacaatcc
atctctgggaagcatccacacacacattcacacaaacactc
acatattctacggacaatttagcctacccaattcacctgta
ccgcatgtctttggactgtgggggaaaccagagcacctgga
gaaaacccacgcaaacatagtag

Danio rerio, RAG
locus intergenic
region E=3e-21

Kartiert auf LG 1

AB32G1 131 (AW) tactactagaganngtgcaaactccaccacacagaaacacc
aactggcccagctgggacttgaaccagtgaatatcttgctg
tggggcgacattgctaaccagtaggccactgtgacacccac
aaatataaacgaacaaacagaagcaaaaaaacagatgcatt
tgatttcccaaaatgactcaaaaggctcaataagtcataac
aatcgtataacacagctagtgcataatcaaaatatgaaacc
tttatgatgcattattgaagctctaatgctcatttacatac
acttaacatagttataactacctaatgcacacacttaacac
cacatgtcttgtttacacacacacacacacacacacacaca

Kein signifikanter
Blast-match



Anhang 121

catgcacaagctcgcacacacacatatgaagacacagtcac
acgcgcacacacacactcaaacactcaataccttgtattca
tcacgttgggtgtaccacatgtccccacaagtatagcaata
tcagtcacttttgaccttgtgagaacctttttttgtccccc
ctgacagaaaacagctctaaaggcagacaaaataaagtatt
ttgacaatttaaaagtgcaaaatgttttcattgaaggacaa
aatatgccatctgttgagtagaaaaacctctacacccgggg
aaaatccctatagaaaaagctggacaagtgtgtgtgtgtgt
gtgtgtttgtttgtatgtgtgtgttgtgtgtgtgtatggtg
tgtctttgttagtatatatatgtgtgcattcatttgagtgt
gagtgtctgtgtgcgtgaaagtctgcgtgtgtttgcatgcg
tgcctgcgtgtgtcagtctgtgcgcatgtgtgtgcatgtga
gtctgtgcgtgcatgtctgtgtggtggagtttgcacattct
tagtag

WIK1E12
WIK1M5

132 (WS)
8 (WS)

tactactatgtctgcgtgggttttctccaggaagatgtcct
ggtagtacttaaaaaacaaagtgcaaaattattcattcatt
cattttcttgttggcttagtccttttattaatctggggttg
ccacagcggaatgaaccgccaatttatccagcatatgcttt
tacacagcggatgcccttccagctgcaacctatctctagga
tacatccatacacactcattcacactcatacactacggaca
attaagcctacccaattcacctgtactgcatgtcattggac
tgtgagggaaactggagcacctggagaaaacccacacaaac
atagtagtag

Danio rerio,
mRNA for
MINDIN1
E=7e-38

Kartiert auf LG 1

WIK1M19 134 (W) tactactatgtctgcgtgggttttctccaggaatatattgt
acttttttaatataagcagtttagaatgtacagaagtcaga
attattagctctcctgattcacacatatacactacggacaa
tttagcttacacaattcacctataccacttgtctttggact
tgtggggaaaactggagcacctggagaaaacccacacaaac
atagtagtag

Danio rerio, major
histocompatibility
class II E=5e-09

Kartiert auf LG 1

WIK6E16 143 (W) tactactatgtttgtgtgggtttcctccaggagaacaaata
tgagaggaaatactgtgagaaactccagaatctgttcaaca
tcattcgtttattcattcattttccttcagcttagttcccg
atttatcaattaaccgccgactaatccagcatttttttttt
gtagnggaggcccttccagctgcaacccagttctggaaaac
acccatacacactcattctctcacacacacacacacacact
ngggggtaatttagttgatcagttcccctatagcgcatgtg
tttagactgngggggaaaccggagcacctggagaaanccca
cgcaaacatagtag

Danio rerio,
homeobox protein
LIM-3 Gen,
E = 9e-10

WIK6L22 159 (W) ccggaattcccgggtcgaatactactactatgtttgtgtgg
gtttcctccaggcatcactggggtcattttgctgttgattt
ttgcttttatgtacgtcttcgcctcgcgctatttcagacgg
atcagctttagaggattttggatcacacacccacctttatg
tgctggtctatgtgctggtgagtccaaataacacattatta
gttactcattcatcattcatcttcttgtcggcttagttcct
ttattaatccggggtcaccacagcggaatgaaccaccaact
tatccaacaagtttttacgcagcggatgcccttccagccgg
aaacatccacacacacacatttacccatacactcatacact
acgacaatttagccttcccgattcatctgtaccgcatgtct
ttggactgtgggggaaacccgagcacctggagaaaacccac
acaaacattagtag

Danio rerio, bone
morphogenetic
protein 4 precursor
Gen,
E = 1e-25

WIK6H8 187 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccatgtgtcccgctt
tttgttatggccctctgacaaatggggagctcgtccgggat
ttgaaccagtgatctctcgcaccccaagtgaaaatcatacc
cctaaacacatacatttacacttattttatcattcatacat
tcattcattcgttcattgatttattcatccattttccttca
gcttagtccctttatttatcaagggtcgccacagcagaatg
aaccaccaacttatccagcatatgttctatgcagcagatgc
ccttccagatgcaaacccagtattgacaaactcccatacac
tctcacattcaaagacatacactacagacaatttaagttta
ttcaattcacctataatgcatgtatttggacttgnggggga
aactggagcacctggagaaaacccacacaaacatagtag

Danio albolineatus,
Tc1-like
transposon DNA,
transposase Gen
E = 1e-16

WIK8E11 206 (W) tactactatgtttgcgtgggttttctccaggtgctccggtt Danio rerio,



Anhang 122

tcctaaactaaaatggccgtagtgtatgtgtgtgaatgttt
gtgaatgcgagagtaaatgggtgtttccttgtactgagttg
cggctggaagggtatcccccccgtaaaacatatgctggaat
agttgatggttcataccactgataaataagggactaagctg
atggaaaatgaatgaatgaatgaatgaatgaatgaatgaat
gaatgaatgaagtcattagagtgtcaattatggtggcacac
atatatttaacaaggattcgttttttgataaaacttatttg
tttcttgtttgttctaccaagggatttgtaaaaaacttttt
ggcatgctgtcccgggagagagccctgagcttataagatac
tcgagcccaggctccattccattagcagggcgagaggngag
tttgagctcaggtagatctcgagaaatcccccacttatttt
tggctaatggcagacataagatggctaaggagatatacngc
ttnctaagaacttgactatgatgccatttgncatggtcaat
tacttaag

homeobox protein
LIM-3  Gen
E = 3e-05

AB26M4 320 (WAT) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagactcttcc
atacccctcactgcacaccatcaatatgtagcatgcactgc
actttaaccaatccatacttgaaaaaatactgcctacaact
atgtggacacttattcattgtacatatcgctgtcaatttta
cattgtcctgtttttttgggacgatgatgttgtattttgca
ctgtcgttatatttgcactgtctgtattttgtactgtctga
aggcagcacctaagctttatactcatcatagcatacgtgct
gctgatgaggtggcaataaaagtgatttaatttgatgattg
aaatttgatttgatttaaactgggctaggcagtggcgcagt
aggtagtgctgtcgcctcacagcaagaaggtcgctgggtca
ctggttcgaacctcggctcagntggcgtgtctgngtggngg
agtttgcacgttcttagtag

Danio rerio,
Ependymin beta
and gamma chains
E=1e-16

WIK1B9 345 (W) tactactatgtttgtgtgggttttctccagggggtgtcaaa
cgtacgtcccgcgagtcggatcaggcccgtaaacagattta
atctggcccacgagatgattttgtaatatataaaaataagc
tgcaattgtaacttgttcatttcatccaatccagaagcctg
aatcagcagttttacagcctccttagacagaaagaccacat
ctgccataccaaactgaggtgttctcacaaggaaacgtaac
tatttcacgtttaaacagtttagtggctaattcgtatgagt
ttagtcgaatgaaaatgtatgataaatcataagacccaacc
atcgtttgtagataatcattcattcattcatttaatccggt
gtcaccacagctgaatgaaccaccaactcatccagcatgtt
tttacacagcggatgcccttccagccacaacctatctctgg
gaaacatccacacacacatacactacagacaattcagccta
cccaattcacctgtaccgcatgtctttagacctggagaaaa
cccacacagacntagtag

Kein signifikanter
Blast match

Kartiert auf LG 1

IND18L6 404 (IT) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaatgcca
actgacctattcaaggctcaaaccagcgaccttcttgctgt
gaggcgaccgtgctacccactgcaccactgtgacgccttgt
cttgaatattgtcaaatattaagtgggcctgctgttccagt
gaggaatagataatgaatatgttcagggaaaacgattcagt
gtctaacttgtggtgtaagtattacttggagaaaataatga
caatagttttatgtgagcagttttgatgatctttttccaca
gaagaatgaaattctaatggtttaaaatgactaggcatggg
ccagtataaaattctgatgtggtatgataaccttggataaa
aatatcacgggattgnaattactgngttaaaatatatttaa
aatcttttaaatgtctggataaaaaactaaaaccttttccc
ctttgaactaatatattttattttgagaagcattcaaaata
ttttggaatagtaaacagggcaggctaaataatttaaataa
ttctgntgncttcattannttcaaaaacagattaatnnnaa
tttaaaaccggatctttggatatatttttggtgggaaacta
aatnttaacatccttnggaaagtntngnnnaatattttggc
attttaacacnttacttttccaaccttgaaaangntttggc
cctgcctaaaataacctnttaanaggaanatttttggtggn
tgggggggttttttnaa

Danio rerio,
secreted class III
semaphorin
(semaZ8) mRNA
E=3e-09

SJD35J20 449 (S) tactactatgtttgcgtgggtttcctccaggcctggagana
acccacacagacatagtan

Kein Blast-match

AB26O6 863 (A) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacgcca Danio rerio,



Anhang 123

actgagccaaggttcgaaccagcgacccagcgaccttcttg
ctgtgaggcgacagcactacctacatcgccactgccttgct
gataacgcaacaggttgtactaatccattaatgtagtaaca
taaataatttttccaggccaggaaattaatagatatttgga
ttaatagacaaataaactgtaggccccaacagacgagcagt
tcaatcttatgtaatttagtgggctaccattaacaataaag
tcaacccaaatattcataattaaataataacatgttattat
taatattcataattttatgagcttgattcgttacatgtgtt
gacatttagaccatttgttttgatcaagtatttaatttata
tttaagacgaataaactttaagattatatattaagtattct
tagttctttagatttatttatataatttacataagtatgta
aaaaaatttgatttataatgcgtctgggtggggggagtttt
gcacattcttagtag

ependymin beta
and gamma chains
(Epd) Gen
E = 3e-08

WIK3H2 1600 (W) tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagaaacacca
actgacccagccgagacttgaactagtgaccttcgtgcaca
ttttgtggcatctgtgttgtgtttgtttagcactgaatgtc
aaggccttcctggtgtgtgtgtgtttgtgtgtgtgtttgtg
tggtgtcttgaggtatttgtggtgcgtgtctgtttgtcttt
acattgtatgtcaaggcccttgtggtgtgtgtgtgtgtgtg
tgtgtgtttgtgtggtgttttgaggtctttgtgtgtgtgtg
tttgcactgtgtatgtttgtgtttgtatgtcaagacc

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 11

WIK3H2 1600 (W) tactactactaagaacgtgcaaactccccacacagacacac
acacacacacacacacacacacacacacacacacanacaca
cacatanatactacaaanatntttatatacagtacaagtac
aaacacacacacacacacacacacanacacaccacaggggt
tttganatacanacacananatacagagtgcacacacacac
acacagaganctcaaaacaccacacacacacacacacacac
acacacacaccaggggggnnttganatacngtgtagagaca
nacagacacgcnccacatatatctagagacnccacacacac
acacacacacacacacacacacggggngggnnntganattg
agtgctaaacacacacnacacanatgccacagtgtgtgcgn
gagggtctctanttcntgtctcgngtgggtcagnnggtgtt
tgtgtgggggggagtnngcacnttcttagnag

Kein signifikanter
Blast-match

Kartiert auf LG 11

AB29B11 Singelton tactactaagaacgtgcaaactccaccacacagaattctgc
atcttgtttatatacactatgaacagcagctatgctaatta
ttccctttattctctatctccacctaagggatactcagtag
gtaatgctgtcgcctcacagcaagaaggtcgctggttcgga
cctcggctcagtaggcgtttctgtgtggtggagtttgcatg
ttcttagtagtag

Danio rerio,
Ependymin Beta
und Gamma chains
E=4e-13

IND18N9 - tactactaagaatgtgcaaactccaccacacagacataaaa
cagcaaaataaacatgtctacagcttactaaaagcctttat
gtctgttcatatattttatataaatgcagagcagcaagacc
catgggatttcatcagccactcaccatcagagtcctcagtg
gaagctgagaagagcagaagaggaagccaagcaagagatgc
cataaaaaagggggaaggaaataatgtgttattttgctgtc
tgagtataggcaggtgcagtgggtagcacaatcgcctcaca
gctagaaggtcgctggtttgagcctcggctgggtcagttgg
catttctgtgtggnggagtttgcacattcttagtagtag

Kein signifikanter
Blast match

Kartiert auf LG 10

WIK6E2 - tactactatgtctgtgtgggttttctccaggcgttccggta
tcctttaccttcggcttggtcactttattcatcagtggtcg
ccacagtggaatgaaccgccaacttatccagcatatgtttt
aaacactggatgcccttccagctgcaagccagtactgggaa
acacccatacacatttattcacactcatacactacagccaa
ttaagttcctctatagcgcatgtgtttggactgtgggggaa
accggagcacctggagaaaacccacacanacatagtag

Danio rerio,
hematopoietic
transcription factor
GATA-1
1e-21

WIK8H9 - tactactatgtttgtgtgggttttctccaggtgctctggtt
tctccacagttgctctataggttaattgatgaactaaattg
gccagagtgtatgtgtgcgaatgagagtgtatgggtgtttc
ccagtgtttggttgcagctggaagggcatccgctacgtaaa
acaggctggataagttggtggttcaatccattgtggcgacc
cctgattaataaaggaactaagctgaaaagaaaatgaatga
atgcatgaataaagctcatattctcctccacggacagctga

Danio rerio, LMO2
protein (lmo2)
mRNA
E = 1e -22



Anhang 124

actcggtaagaataagcattgtgttttactggaacgctctc
agagggattacataacacaaacatgcttaatttccaaacac
gtgcatgcaagaacacggcagaaatccttcgaaaaagccca
cagcgacgctgcattattcacctggagaaaacccacacaaa
catagtag

Die um den konservierten Teil getrimmten Sequenzen wurden mittels BLAST mit GeneBank verglichen. Die
Kartierungsinformationen beziehen sich auf das unbereinigte, haploide (SJD x C32) - Kartierungspanel
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