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9 Anhang 
 

9.1 Sequenzen der verwendeten Bibliotheken und Primer 
 

RNA-Bibliothek 1 (100-mer) und Primer 

• 5’-d[GGGAATTCGAGCTCGGTACC-N60-CTGCAGGCATGCAAGCTTGG]-3’ 

• Forward-Primer (37-mer) 

5’-d[TAATACGACTCACTATAGGGAATTCGAGCTCGGTACC]-3’ 

• Reverse-Primer (20-mer) 

5’-d[CCAAGCTTGCATGCCTGCAG]-3’ 

 

DNA-Bibliothek 2 (88-mer) und Primer 

• 5´-d[GGTATTGAGGGTCGCATC-N50-GATGGCTCTAACTCTCCTCT]-3´ 

• Forward-Primer (18-mer) 

5´-d[GGTATTGAGGGTCGCATC]-3´ 

• Reverse-Primer (20-mer) 

5´-d[AGAGGAGAGTTAGAGCCATC]-3´ 

• Reverse-Stopprimer (41-mer) 

5´-d[A20-HEGL-AGAGGAGAGTTAGAGCCATC]-3´ 

HEGL (Hexaethylenglycol) HOC2H4OC2H4OC2H4OC2H4OC2H4OC2H4OH 

 

RNA-Bibliothek 3 (102-mer) und Primer 

• 5’-d[GGGCGAATTGGGTACCGCATCC-N60- GAATTCAGCAGGATCCGCCC]-3´ 

• Forward-Primer (40-mer) 

5´-d[CTAATACGACTCACTATAGGGCGAATTGGGTACCGCATCC]-3`       

• Reverse-Primer (20-mer) 

5´-d[GGGCGGATCCTGCAGAATTC]-3`       

 

RNA-Bibliothek 4 (71-mer) und Primer 

• 5‘-d[GGGAGGACGATGCGG-N40-CAGACGACTCGCCCGA]-3‘ 

• Forward-Primer (32-mer) 

5‘-d[TAATACGACTCACTATAGGGAGGACGATGCGG]-3‘ 

• Reverse-Primer (16-mer) 

5‘-d[TCGGGCGAGTCGTCTG]-3‘ 
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Primer für die Sequenzierung 

• Forward-Primer pUC (24-mer) 

5’-CCGCAGGGTTTTCCCAGTCACGAC-3’ 

 

Verkürzungsvarianten V1 und V2 des  Aptamers S3-20 mit Primern 

• S3-20_V1 (61-mer) 
5’-GGGAGCGGTCTGGTGAATTTGTTCCCTCGCTGGTTTAGGTCCAGCGCCTGACTGTACTCCC-3’ 

• Forward-Primer V1 (39-mer) 

5´- CTAATACGACTCACTATAGGGAGCGGTCTGGTGAATTTG-3`       

• Reverse-Primer V1 (20-mer) 

5’- GGGAGTACAGTCAGGCGCTG-3’ 

 

• S3-20_V2 (53-mer) 

5’-GGCGGTCTGGTGAATTTGTTCCCTCGCTGGTTTAGGTCCAGCGCCTGACCGCC-3’ 

• Forward-Primer V2 (40-mer) 

5´- CTAATACGACTCACTATAGGCGGTCTGGTGAATTTGTTCC-3`       

• Reverse-Primer V2 (20-mer) 

5’- GGCGGTCAGGCGCTGGACCT-3’ 

   

9.2 Peptide 

• Peptid 1: Biotin-Ahx-GGG-YYRRYYRYY 

• Peptid 2: Biotin-Ahx-RPMMHFGNDWEDRYYRENMNRYP (maPrP 136-158) 

 

 

9.3 PrPC Mesocriteus aureus (Goldhamster) 1-254 

MANLSYWLLA LFVAMWTDVG LCKKRPKPGG WNTGGSRYPG QGSPGGNRYP PQGGGTWGQP 

HGGGWGQPHG GGWGQPHGGG WGQPHGGGWG QGGGTHNQWN KPSKPKTNMK HMAGAAAAGA 

VVGGLGGYML GSAMSRPMMH FGNDWEDRYY RENMNRYPNQ VYYRPVDQYN NQNNFVHDCV 

NITIKQHTVT TTTKGENFTE TDIKIMERVV EQMCTTQYQK ESQAYYDGRR SSAVLFSSPP 

VILLISFLIF LMVG 

 

Dargestellt ist die unprozessierte Primärstruktur des Prionproteins aus mesocriteus aureus. Die 

unterstrichenen Aminosäuren umfassen das prozessierte PrPC (23-231). Die entscheidenden 

Aminosäuren für die Wahl des Peptids 1 sind blau, das Peptid 2 ist rot markiert. 
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9.4 einklonierte Sequenzen zur Überexpression des Prionproteins 

9.4.1 Prnp mesocriteus aureus (90-231) 
(über NdeI und BamH I kloniert) 

GGTCAAGGAGGTGGCACCCACAATCAGTGGAACAAGCCCAGTAAGCCAAAAACCAACATGAAGCACATG

GCCGGCGCTGCTGCGGCAGGGGCCGTGGTGGGGGGCCTTGGTGGCTACATGCTGGGGAGTGCCATGAGC

AGGCCCATGATGCATTTTGGCAATGACTGGGAGGACCGCTACTACCGTGAAAACATGAACCGCTACCCT

AACCAAGTGTATTACCGGCCAGTGGACCAGTACAACAACCAGAACAACTTTGTGCACGATTGTGTCAAC

ATCACCATCAAGCAGCACACAGTCACCACCACCACCAAGGGGGAGAACTTCACGGAGACCGACATCAAG

ATAATGGAGCGCGTGGTGGAGCAGATGTGTACCACCCAGTATCAGAAGGAGTCCCAGGCCTACTACGAT

GGAAGAAGGTCCAGCGCG 

 

9.4.2 Prnp mesocriteus aureus (23-231) 
(über BamH I und EcoR I kloniert) 
GGATCCGGAAGGGGAAAGAAGCGGCCAAAGCCTGGAGGGTGGAACACTGGCGGAAGCCGATACCCTGGG

CAGGGCAGCCCTGGAGGCAACCGTTACCCACCTCAGGGTGGCGGCACATGGGGGCAACCCCATGGTGGT

GGCTGGGGACAGCCCCATGGTGGTGGCTGGGGACAGCCCCATGGTGGTGGCTGGGGTCAGCCCCATGGT

GGTGGCTGGGGTCAAGGAGGTGGCACCCACAATCAGTGGAACAAGCCCAGTAAGCCAAAAACCAACATG

AAGCACATGGCCGGCGCTGCTGCGGCAGGGGCCGTGGTGGGGGGCCTTGGTGGCTACATGCTGGGGAGT

GCCATGAGCAGGCCCATGATGCATTTTGGCAATGACTGGGAGGACCGCTACTACCGTGAAAACATGAAC

CGCTACCCTAACCAAGTGTATTACCGGCCAGTGGACCAGTACAACAACCAGAACAACTTTGTGCACGAT

TGTGTCAACATCACCATCAAGCAGCACACAGTCACCACCACCACCAAGGGGGAGAACTTCACGGAGACC

GACATCAAGATAATGGAGCACGTGGTGGAGCAGATGTGTACCACCCAGTATCAGAAGGAGTCCCAGGCC

TACTACGATGGAAGAAGGTCCTGAGAATTC 
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9.5 Abkürzungsverzeichnis 
 
A  Adenosin  
Ac  Acetat 
Ahx  Aminohexansäure 
alk.  alkalisch 
Amp  Ampicillin 
AMV  avian myeloblastosis virus 
Aq. Bidest. Bidestilliertes Wasser 
APS  Ammoniumperoxodisulfat 
AS  Aminosäure 
ATP  Adenosin-5‘-triphosphat 
BIA  Bimolekulare Interaktionsanalyse 
bp  Basenpaare 
BSA  bovine serum albumin  
BSE  bovine spongiform encephalopathy  
C  Cytidin 
CWD  chronic wasting disease  
CD  Circulardichroismus 
cDNA  complementary DNA 
CIP  calf intestine phosphatase  
CJD  Creutzfeldt-Jakob-Disease 
  s = sporadisch, f = familiär, 

i = iatrogen, nv = neue Variante 
CSF  Cerebrospinal Flüssigkeit 
CTP  Cytidin-5‘-triphosphat 
denat.  denaturierend 
DLS  Dynamic Light Scattering 
DMSO  Dimethylsulfoxid 
dNTP  2´-Desoxyribonucleosidtriphosphat 
DNA  deoxyribonucleic acid  
ds  doppelsträngig 
DTT  Dithiothreitol 
E. coli  Escherichia coli 
EDTA  Ethylendiamintetraessigsäure 
EEG  Elektroenzephalographie 
ELISA  Enzyme-linked Immunosorbent Assay  
EtOH  Ethanol 
EUE  exotic ungulate encephalopathy  
FCS  Konfokal Dualfarben Fluoreszenz 

Korrelationsspektroskopie 
FFI  Fatale Familiäre Insomnie 
FSE   feline spongiform encephalopathy 
FTIR  Fourier-Transformation 

Infrarotspektroskopie 
G  Guanosin 
geb.  gebunden 
GPI  Glykosyl-Phosphatidylinositol 
GSS  Gerstmann-Sträussler-Scheinker             

(-Syndrom) 
GTP  Guanosin-5‘-triphosphat 
HBS-P  Hepes buffered saline Puffer 
HEGL  Hexaethylenglycol 
HEPES  N‘-2-Hydroxyethylpiperazin-2-

ethansulfonsäure 
HPLC  High Performance Liquid Chromatography 
IPTG  Isopropylthiogalactosid 
kb(p)  Kilobasen(paare) 
KD  Dissoziationskonstante 
LB  Luria-Bertani-(Medium) 
LIF  Laser-induzierte Fluoreszenzspektroskopie 

LMW  low molecular weight 
LNA  locked nucleic acid  
ma  mesocriteus aureus 
mind.  mindestens 
MMLV  moloney murine leukemia virus 
MP  magnetische Partikel 
MRI  magnetic resonance imaging  
MRW  mean residue weight 
MWCO  molecular weight cut off  
N  Nucleotid 
NMR  nuclear magnetic resonance 
nt  Nucleotid 
NTP  Nucleosid-5‘-triphosphat 
OD  optische Dichte 
PAA  Polyacrylamid 
PAGE  Polyacrylamidgel-Elektrophorese 
PBS  Phosphate buffered saline 
pCp  Cytidin-3’-[5’-32P]-diphosphats 
PCR  polymerase chain reaction  
PDB   Proteindatenbank 
PK  Proteinase K 
Prnp  Prion-Protein-Gen beim Tier 
PrP27-30  PK resistenter Teil von PrPSc  
PrPC  rekombinates zelluläres 
Prionprotein 
PrPSc  Scrapie-Form des Prionprotein 
RKI  Robert-Koch-Institut 
RNA  ribonucleic acid 
RNase  Ribonuklease 
RT  reverse Transkription 
SA  Streptavidin 
SAF  Scrapie-assoziierte Fibrillen 
SDS  sodium dodecyl sulfate  
SELEX  Systematic Evolution of Ligands by 

Exponential Enrichment  
SPA  Scintillation Proximity Assay  
SPR  Surface Plasmon Resonance  
T  Thymidin 
Taq  Thermus aquaticus 
TBE  Tris/Borsäure/EDTA 
TBS  Tris buffered saline  
TE  Tris/EDTA 
TEMED  N,N,N´,N´-

Tetramethylethylendiamin 
TME  transmissible mink encephalopathy  
Tris  Tris(hydroxymethyl)aminomethan 
TSE  Transmissible Spongiforme 

Encephalopathy  
U  Uridin 
üN  über Nacht 
UTP  Uridin-5‘-triphosphat 
UV  ultraviolett 
UZ  Ultrazentrifuge 
V  Volumen 
verd.  Verdünnung 
X-Gal  5-Bromo-4-Chloro-3-Indolyl-β-D-

Galactopyranosid 
ZA  Zählausbeute 
ZNS  zentrales Nervensystem 
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9.6 Physikalische Einheiten 
 
A  Ampere 
Bq  Bequerel (= 1 Zerfall pro s) 
C  Celsius 
c  Konzentration 
cal  Kalorie 
Ci  Curie (1 Ci = 3,7 . 106 Bq) 
cpm  counts per minute  
Da  Dalton 
dpm  desintegrations per minute  
E  Extinktion 
ε  spezifischer Extinktionskoeffizient 
g  Gramm 
x g  Gravitation, Erdbeschleunigung 

h  Stunde 
l  Liter 
M  molar (mol/l) 
m  Meter 
min  Minute 
Mol  6,023 x 1023 Teilchen 
rpm  rounds per minute  
RU  resonance units  
s  Sekunde 
u  Unit, Einheit der Enzymaktivität 
v/v  Volumen pro Volumen 
w/v  Gewicht pro Volumen 
V  Volt 

 
 
9.7 Präfixe für Einheiten 
 
p Pico (10-12);  
n Nano (10-9);  
µ Mikro (10-6); 
m Milli (10-3);  
k Kilo (103) 
 
 
Weiterhin wurden allgemein übliche Abkürzungen verwendet. 
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