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Abkürzungen und Einheiten

A Ampere
A, dA Adenosin, Desoxyadenosin
ACh Acetylcholin
APP Amyloid Vorläuferprotein
APS Ammoniumperoxodisulfat
ATP Adenosintriphosphat

βA4 β Amyloid

Bq Bequerel
BMBF Bundesministerium für Bildung,

Wissenschaft, Forschung und
Technologie

bp Basenpaare
BSA Rinderserumalbumin
C, dC Cytidin, Desoxycytidin
Ci Curie, 1 Ci = 37 MBq
CPG controlled pore glass
cpm counts per minute
DC Dünnschichtchromatographie
dsDNA Doppelstrang-DNA
DMTr 4,4'-Dimethoxytrityl
DNA Desoxyribonukleinsäure
DNase Desoxyribonuklease
dNTP Desoxyribonukleosidtriphosphat
DTT Dithiothreit
EDTA Ethylendiamintetraacetat
g Gramm
G, dG Guanosin, Desoxyguanosin
h Stunde
HEPES N-2-Hydroxyethylpiperazin-N'-2-

imid-p-methoxytoluolsulfonat
HFIP Hexafluorisopropanol
HIV human immunodeficiency virus
HPLC high performance liquid

chromatography

IPTG 1-Isopropyl-β-D-1-thio-

galactopyranosid
Kd Dissoziationskonstante
l Liter
LB Luria-Bertani
m Meter
M molar
min Minute
mRNA messenger RNA
NTP Ribonukleosidtriphosphat
PAGE Polyacrylamidgel-elektrophorese
PCR Polymerasekettenreaktion

RNA Ribonukleinsäure
RNase Ribonuklease
rRNA ribosomale RNA
RT Raumtemperatur
s Sekunde
SAP alkalische Phosphatase, Shrimps
SDS Natriumdodecylsulfat
SELEX systematic evolution of ligands by

exponential enrichment
ssDNA Einzelstrang-DNA
T Thymidin
TBE Tris-Borat-EDTA (Puffer)
TCA Trichloressigsäure
TE Tris-EDTA (Puffer)
TEMED N,N,N',N'-Tetramethyl-

ethylendiamin
Tris Tris(hydroxymethyl)-

aminomethan
tRNA tranfer RNA
U unit, Einheit für die Enzym-

aktivität
U Uridin
Upm Umdrehungen pro Minute
UV Ultraviolettes Licht
V Volt
v/v Volumenprozent
W Watt
w/v Gewicht pro Volumen

X-Gal 5-Brom-4-chlor-3-indolyl-β-D-

galactopyranosid

Präfixe vor Einheiten:

f Femto (10-15)
p Pico (10-15)
n Nano (10-9)
µ Mikro (10-6)
m Milli (10-3)
c Centi (10-2)
k Kilo (103)
M Mega (106)

Darüber hinaus wurden die allgemein üblichen
Abkürzungen verwendet.


