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Abkürzungsverzeichnis

Sofern es keine deutsche Entsprechung gab, wurde auf die in der Literatur geläufige lateinische

oder englische Version zurückgegriffen. In Klammern befindet sich die deutsche Übersetzung.

3‘-UTR 3‘ untranslated region (3‘ nichttranslatierte Region)
6-4-PP 6-4-photoproduct (6-4-Photoprodukt)
add. Additiv
ATP Adenosintriphosphat
BER base excision repair (Basenexzisions-Reparatur)
bp Basenpaare
BSA Bovines Serumalbumin
Ca Karzinom
CPD Cyclobutan-Pyrimidin-Dimer
CSA Cockayne-Syndrom A
CSB Cockayne-Syndrom B
DDB1 Damaged DNA binding protein 1 (an geschädigte DNA bindendes Protein 1)
DDB2 Damaged DNA binding protein 2 (an geschädigte DNA bindendes Protein 2)
DNA Desoxyribonucleic acid (Desoxyribonukleinsäure)
dATP Desoxyadenosintriphosphat
dCTP Desoxycytosintriphosphat
ddNTPs Didesoxyribonukleosidtriphosphate
dGTP Desoxyguanosintriphosphat
dNTPs Desoxyribonukleosidtriphosphate
dTTP Desoxythymidintriphosphat
dom. Dominant
EDTA Ethylendiamintetraacetat
ERCC1 Excision repair cross complementation group 1

F Forward (vorwärts-)
GGR Global genome repair (global operierende Genomreparatur)
HNO Hals-Nasen-Ohrenheilkunde
MMR Mismatch repair

NER Nucleotide excision repair (Nukleotidexzisions-Reparatur)
OR Odds-Ratio

PAT Poly-AT (Poly-Adenin-Thymin)
PAK Polyzyklische aromatische Kohlenwasserstoffe
PCNA Proliferating cell nuclear antigen

PCR Polymerase chain reaction (Polymerasekettenreaktion)
PJ Packungsjahr
Pol δ Polymerase δ
Pol ε Polymerase ε
R Reverse (rückwärts-)
rez. Rezessiv
RFLP Restriktionsfragmentlängen-Polymorphismus
RNA Ribonucleic acid (Ribonukleinsäure)
RPA Replication protein A

SNPs single nucleotide polymorphisms (Einzelnukleotid-Polymorphismen)
Taq Thermus aquaticus

TBE Tris-Borat-EDTA (Ethylendiamintetraacetat)
TCR Transcription coupled repair (transkriptions-gekoppelte Reparatur)
TFIIH Transcriptional factor II H (Transkriptionsfaktor II H)
Tris Tris-(hydroxymethyl)-aminomethan
UV Ultraviolett
VB Vertrauensbereich
XP Xeroderma pigmentosum
XPA-XPG Xeroderma pigmentosum complementation group A-G

XPF(ERCC4) Xeroderma pigmentosum complementation group F (Excision repair cross

complementation group 4)
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