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1.1 Übersicht der verschiedenen spektralen Regionen im infraroten Spek-
trum elektromagnetischer Strahlung . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 9
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6.8 Späte Ereignisse während der Rückfaltung von 13C-markierter RNa-

se T1 bei einer Rückfaltungstemperatur von 20�. . . . . . . . . . . . 115

VII



Abbildungsverzeichnis

VIII



Abkürzungsverzeichnis

Abkürzungsverzeichnis

a Beschleunigung
A Absorbanzspektrum
A. oryzae Aspergillus oryzae
AcN Acetonitril
AE Absorptionseinheiten
Arg Arginin
Asn Asparagin
Asp Aspartat
ATR attenuated total reflection
BSE Bovine Spongiforme Enzophalopathie
c Konzentration
c Lichtgeschwindigkeit (2,99792·108 m/s)
cal Kalorie (4,1868 J)
CD Circulardichroismus
∆Hvan´t Hoff Enthalpieänderung (bestimmt mit der van´t Hoff-Gleichung)
∆ν̄ Phasendifferenz zweier interferierender Stahlen
d Abstand zweier Spektrallinien
d Schichtdicke
D Differenzspektrum
D2O 2H2O
Da Dalton (Einheit der relativen Molmasse, keine SI-Einheit)
DFT Diskrete Variante der Fourier-Transformation
DNA Desoxyribonukleinsäure
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