
 

7 Anhang  

 

7.1 S.officinalis mRNA für Saporin-3 
 
5'-atggtcacat catcaatcac attagatcta gtaaatccga ccgcgggtca atactcatct 

tttgtggata aaatccgaaa caacgtaaag gatccaaacc tgaaatacgg tggtaccgac 
atagccgtga taggcccacc ttctaaagaa aaattcctta gaattaattt ccaaagttcc 
cgaggaacgg tctcacttgg cctaaaacgc gataacttgt atgtggtcgc gtatcttgca 
atggataaca cgaatgttaa tcgggcatat tacttcagat cagaaattac ttccgccgag 
tcaaccgccc ttttcccaga ggccacaact gcaaatcaga aagctttaga atacacagaa 
gattatcagt cgattgaaaa gaatgcccag ataacacaag gagatcaaag tagaaaagaa 
ctcgggttgg ggattgactt actttcaacg tccatggaag cagtgaacaa gaaggcacgt 
gtggttaaag acgaagctag attccttctt atcgctattc agatgacggc tgaggcagcg 
cgatttaggt acatacaaaa cttggtaatc aagaactttc ccaacaagtt caactcggaa 
aacaaagtga ttcagtttga ggttaactgg aaaaaaattt ctacggcaat atacggggat 
gccaaaaacg gcgtgtttaa taaagattat gatttcgggt ttggaaaagt taggcaggtg 
aaggacttgc aaatgggact ccttatgtat ttgggcaaac caaagtcgtc aaacgaggcg 
tgagaattc-3' 

 

7.2 S.officinalis Proteinsequenz für Saporin-3 
 
MVTSITLDLVNPTAGQYSSFVDKIRNNVKDPNLKYGGTDIAVIGPPSKEKFLRINFQSSRGTVSLGLKRD
NLYVVAYLAMDNTNVNRAYYFKSEITSAESTALFPEATTANQKALEYTEDYQSIEKNAQITQGDQSRKEL
GLGIDLLLTFMEAVNKKARVVKDEARFLLIAIQMTAEAARFRYIQNLVIKNFPNKFNSENKVIQFEVNWK
KISTAIYGDAKNGVFNKDYDFGFGKVRQVKDLQMGLLMYLGKPKQSSQEA 
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7.3 Adaptersequenzen 
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