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8. Abkürzungsverzeichnis

a-CTF:�� C8�;�membranständiges�Fragment�nach�a-Sekretase-Spaltung
AD:� � „Alzheimer‘s�Diesease“
ADAM:�� a-Sekretase;�„A disintegrin and metalloprotease“„A�disintegrin�and�metalloprotease“��
ADDLs:� “amyloid-derived�diffusible�ligands”
AICD:� � „APP�intracellular C-terminal domain”intracellular�C-terminal�domain”
APH-�:�� „anterior-pharynx-defective“„anterior-pharynx-defective“
APLP�:� Amyloid�vorläuferähnliches�Protein���(„amyloid�precursor-like�protein��“)
APLP2:� Amyloid�vorläuferähnliches�Protein�2�(„amyloid�precursor-like�protein�2“)
APP:� � Amyloide�Vorläuferprotein�(„amyloid�precursor�protein“)
APP:� � Gen,�das�für�APP�kodiert�
APP-CTF:� C-terminales�Fragment�von�APP�nach�a-�oder�ß-Sekretase�Spaltung
APParc:� Amyloide�Vorläuferprotein�mit�der�arktischen�Mutation
APPsw:� Amyloide�Vorläuferprotein�mit�der�schwedischen�Mutation
Aß:� � Amyloid-ß�Peptid
BACE:�� ß-Sekretase; „ß-site APP cleaving enzyme“ß-Sekretase;�„ß-site APP cleaving enzyme“„ß-site�APP�cleaving�enzyme“�
CCA:� � 4-Hydroxy-a-cyano-Zimtsäure
CFP:  blaugrün-fluoreszierendes Protein („cyan-fluorescent protein“)
DAPI:� � 4‘,6-Diamidino-2-phenylindol
DAPT:  N-[N-(3,5-difluorophenacetyl-L-alanyl)]-S-phenylglycine t-butyl ester
E. coli: � Escherichia coli

EGFR:�� epidermaler�Wachstumsfaktor-Rezeptor
ELISA:�� „enzyme-linked�immunosorbent�assay“
ErbB-4:� Rezeptor Tyrosin-Protein Kinase ErbB-4Rezeptor�Tyrosin-Protein�Kinase�ErbB-4
FAD:� � familiäre�Alzheimer�Erkrankung�(„familial Alzheimer�s disease”)familial�Alzheimer�s�disease”))
FCS:� � fetales�Kälberserum
FRET:� � Fluoreszenz-Resonanz-Energie-Transfer
HRP:� � Meerrettich-Peroxidase
IF:  Immunofluoreszenz
IP:� � Immunopräzipitation
KBD:� � Kollagen-bindende�Domäne
kDa:� � kilo�Dalton�
KPI:� � Kunitz�Typ�II�Serin�Protease�Inhibitor�Domäne
MALDI-MS:� „matrix-assisted�laser-desorption�ionisation“-Massenspektrometrie
MBP:�� � Maltose-bindendes�Protein
MCE:� � ß-Mercaptoethanol
NTF/CTF:� N-terminales/C-terminales�Fragment
OD:� � optische�Dichte
PCR:� � Polymerase-Ketten-Reaktion
PEN-2:�� “presenilin�enhancer”
PS-�:� � Presenilin-�
PS-2:� � Presenilin-2
sAPPa:� lösliche�APP-Ektodomäne�nach�a-Sekretase-Spaltung
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sAPPß:� lösliche�APP-Ektodomäne�nach�ß-Sekretase-Spaltung
SDS-PAGE:� Natriumdodecyl-Polyacrylamid-Gelelektrophorese
SDS-PA-Gel:� Natriumdodecyl-Polyacrylamid-Gel
SPA4CT:� SP:�Signalpeptid,�A4CT�=�ß-CTF;�Konstrukt,�das�direkt�ß-CTF�freisetzt
ß-CTF:  C99; membranständiges Fragment nach β-Sekretase-Spaltung 
ß-Gal:� � ß-Galaktosidase
TACE:� � a-Sekretase;�„Tumor necrosis factor-converting enzyme“„Tumor�necrosis�factor-converting�enzyme“
TBE:� � Tris-Borat-EDTA-Puffer
TMS:� � Transmembransequenz
WB:� � Western�Blot
wt:� � Wildtyp
YFP:  gelb-fluoreszierendes Protein („yellow-fluorescent protein“)

Aminosäuren:
A� Ala� Alanin
C� Cys� Cystein
D� Asp� Asparaginsäure
E� Glu� Glutaminsäure
F� Phe� Phenylalanin
G� Gly� Glycin
H� His� Histidin
I� Ile� Isoleucin
K� Lys� Lysin
L� Leu� Leucin
M�� Met� Methionin
N� Asn� Asparagin
P� Pro� Prolin�
Q� Gln� Glutamin
R� Arg� Arginin
S� Ser� Serin
T� Thr� Threonin
V� Val� Valin
W� Trp� Tryptophan
Y� Tyr� Tyrosin
X� alle�Aminosäuren�außer�Prolin
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