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µCi Ci = Curie (Einheit der radioaktiven Aktivität 

1 Ci = 37 GBq = 3,7 x 1010 Bq (Zerfälle/sek)  
°C Grad Celsius 
A Adenin 
amp Ampicillin 
bp Basenpaare 
BSA Rinderserumalbumin (bovine serum albumine) 
C Cytosin 
cDNA komplementäre DNA (complementary) 
ddH2O Bidestilliertes Wasser 
DEPC Diethylpyrocarbonat 
dH2O Einfach destilliertes Wasser 
DIG Digoxygenin 
DNA Desoxyribonukleinsäure 
dNTP 2´-Desoxyribonukleotid-5´-Triphosphat 
DTT Dithiotreitol 
EDTA Ethylendiamintetraessigsäure, Dinatriumsalz; Na2EDTA 
FA Formaldehyd 
G Guanin 
G Giga (109) 
g Gramm 
h Stunde 
IPTG Isopropylthio-β-D-galactosid 
J Joule 
k kilo (103) 
kan Kanamycin 
l Liter 
LB Luria Bertani 
m milli ( 10-3) 
M Molar (mol/l) 
min Minute(n) 
mind. Mindestens 
mRNA Messenger Ribonukleinsäure 
n nano (10-9) 
NH4OH Ammoniumhydroxid 
OD Optische Dichte 
p pico (10-12) 
p Tag nach der Geburt (postnatal day) 
PA Polyacrylamid 
PBS Phosphatgepufferte Salzlösung (phosphate buffered saline) 
PCR Polymerase-Kettenreaktion (polymerase chain reaction) 
PE Perkin Elmer 
PFA Paraformaldehyd 
RNA Ribonukleinsäure 
RT Reverse Transkriptase 
rxn Reaktionen (reactions) 
SDS Natriumdodecylsulfat (sodium dodecyl sulfate) 
sek Sekunde 
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T Thymin 
TAE-Puffer Tris Acetat EDTA 
Taq 
Pfu 

Thermophilus aquaticus 
Pyrococcus furiosus 

TEMED N,N,N´,N´-Tetramethylenmethylendiamin 
TE-Puffer Tris-EDTA-Puffer 
Tris Tris-(hydroxymethyl-)aminoethan 
U Unit = 1 Einheit (Angabe der Enzymaktivität) 
Upm Umdrehungen pro Minute 
UV Ultraviolettes Licht 
V Volt  
x g x-fache der Erdbeschleunigung g 
X-Gal 5-Bromo-4-Chloro-3-indoyl-β-D-galactosid 
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