8. Anhang

Die Daten wurden EDV-unterstitzt mit den folgenden Programmen: Word, Excel,

Power Point, Microsoft, aufbereitet und weiterverarbeitet. Die aufgefuihrte Datenbank

und anschlieBende Pflege der

FilmeakerPro, Version 4.0, Microsoft, durchgefuhrt.

8.1 Grafische Ergebnisdarstellung:

(@) Verteilung des PI"*?

Gesamtkollektives im Vergleich:

Patientendaten wurde mit dem Programm

Polymorphismus innerhalb der Normalbevélkerung und des

Verleilung des Genpolymorphismus Gp llib/llla
in der Normalbevdlkerung

G2/G2
Gl/G2 3%

74%

Verteilung des
Genpolymorphismuses innerhalb
des gesamtes Kollektives

G2/G2
G1/G2 3%

73%

(b) Grafische Darstellung der Restenosepatienten in Abhangigkeit vom PI

A1/A2

Polymorphismus und der Anzahl der Gefal3erkrankungen:

Einteilung der
Restenosepatienten

G2/G2
Gl1/G2 3%

24%

Gl/G1
73%

Einteilung der
Restenosepatienten

1 G-KHK

3 G-KHK 250

32%

2 G-KHK
43%
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(c) Grafische Darstellung der Patienten mit keiner Restenose in Abhangigkeit
ALl/A2

vom PI Polymorphismus und der Anzahl der Gefal3erkrankungen:
Einteilung der Patienten mit Einteilung der Patienten mit
keiner Restenose keiner Restenose
G2/G2 3 G-KHK
1% 2504 1 G-KHK

G1/G2 34%
22%

c1l/G1 2 G-KHK
77% o




