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9 Anhang 

9.1 Abkürzungsverzeichnis 

 
Aminosäuren 
 
A Ala Alanin M Met Methionin 
C Cys Cystein N Asn Asparagin 
D Asp Aspartat P Pro Prolin 
E Glu Glutamat Q Gln Glutamin 
F Phe Phenylalanin R Arg Arginin 
G Gly Glycin S Ser Serin 
H His Histidin T Thr Threonin 
I Ile Isoleucin V Val Valin 
K Lys Lysin W Trp Tryptophan 
L Leu Leucin Y Tyr Tyrosin 
 
 
Nukleinsäuren 
 
A Adenin 
C Cytosin 
G Guanin 
T Thymin 
U Uracil 
 
 
allgemein verwendete Abkürzungen 
 
°C  Grad Celsius 
µ  micro 
µg  Mikrogramm 
µl  Mikroliter 
A  Ampere 
Abb.  Abbildung 
ACE  Angiotensin konvertierendes Enzym (angiotensin converting enzyme) 
Amp  Ampicillin 
Ang II  Angiotensin II 
ATP  Adenosintriphosphat 
Bp  Basenpaar 
BSA  bovine serum albumine 
c  Konzentration 
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CADASIL  Zerebral autosomal dominante Arteriopathy mit subkortikalen Infarkten and 
Leukenzephalopathie 

cAMP  zyklisches Adenosinmonophosphat 
cDNA  komplementäre DNA 
cGMP  zyklisches Guanosinmonophosphat 
CSF-1  colony stimulating factor-1 
CTP  Cytidintriphosphat 
CyPA  Cyclophilin A 
ddH2O  doppelt destilliertes Wasser 
DNA  desoxy ribonucleic acid (Desoxyribonukleinsäure) 
dNTP  Desoxy-Nukleosidtriphosphat 
DTT  Dithiothreitol 
E.coli  Escherichia coli 
EDTA   Ethylendiamin-N,N,N’,N’-tetraacetat 
EGF  epidermial growth factor 
EGTA  Ethylenglykol-N,N,N’,N’-tetraacetat 
FAM  6 – Carboxy - Fluorescein 
FET  Fluoreszenzenergietransfer 
FKS  fötales Kälberserum 
g  Erdbeschleunigung 
GAP  G-TPase-aktivierendes Protein 
GAPDH  Glyzerinaldehyd-3´-phosphat-Dehydrogenase 
GFP  Green fluorescence protein  
GTC  Guanidiniumthiocyanat 
GTP  Guanosintriphosphat 
GTPasen  Guanosintriphosphatase 
h  Stunde 
HEPES  N-(2-Hydroxyethyl)piperazin-N-2-ethansulfonsäure 
HUVEC  humane Nabelschnurendothelzellen (human umbilical vein endothelial cells) 
IP3  Inositol-1,4,5-trisphosphat 
Kan  Kanamycin 
KATP  ATP-sensitiver Kaliumkanal 
Kb  Kilobasenpaar 
KIR  einwärts gleichgerichteter Kaliumkanal 
L  Liter 
LAN  Linker Arm Nukleotid (Thymidin mit C6-Linker) 
LB  Luria Bertani 
m  milli 
M  molar 
MAYP  macrophage actin-associated tyrosinephosphorylated 

protein 
mg  Milligramm 
min  Minute 
ml  Milliliter 
mRNA  messenger RNA 
MW  Molekulargewicht 
n  nano 
ng  Nanogramm 
NIH  National Institute of Health 
OD  optische Dichte 
p  piko 
PBS  phosphate buttered seline 
PCR  polymerase chain reaction 
PDBu  Phorboldibutyrat 
PDGF  platelet derived growth factor 
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pH  negativer dekadischer Logarithmus der Protonenkonzentration 
PKC  Proteinkinase C 
PMA  Phorbolmyristolazetat 
PTX  Pertussistoxin 
QTL  quantitative trait loci 
RACE-PCR  Rapid amplification of cDNA ends Polymerase chain reaktion 
RAS  Renin-Angiotensin-System 
RGS  Regulator of G-protein signaling 
RNA  ribonucleic acid 
RNase  Ribonuklease 
RT  Raumtemperatur 
s  Sekunde 
SDS 7700  Sequence Detection System 7700 
SDS PAGE  Natriumdodecylsulfat 
SHR  spontaneously hypertensive rat 
SHRSP  stroke-prone spontaneously hypertensive rat 
ssDNA  single strand DNA 
SSH  Suppression Subtractive Hybridization 
SUR2B  Sulfonylharnstoffrezeptor 2B 
TAMRA  6 –Carboxy-tetramethyl-rhodamin 
Taq  Thermus aquaticus 
TE  Tris-EDTA 
Tm  Schmelztemperatur 
TNFα  tumor necrosis factor α 
TTP  Thymidintriphosphat 
U  unit, Einheit der Enzymaktivität 
UNG  Uracil N-Glykosidase 
Upm  Umdrehung pro Minute 
UTP  Uridintriphosphat 
UV  ultraviolett 
V/V  Volumen pro Volumen 
Vol  Volumen 
w/V  Gewicht pro Volumen 
w/w  Gewicht pro Gewicht 
WKY  Wistar-Kyoto rat 
X-Gal  5-Brom-4-Chlor-3-indolyl-β-D-Galactosid 
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