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Abkürzungsverzeichnis 

A   Ampere 
ABA   Abscisinsäure  
Abb.   Abbildung 
ADP   Adenosindiphosphat 
ATP   Adenosintriphosphat 
BAP   N6-Benzylaminopurin 
bp   Basenpaare 
bzw.   beziehungsweise 
c   centi 10-1 
ca.   circa 
cDNA   copy DNA, durch Reverse Transkription aus RNA entstandene  

komplementäre DNA 
CLSM   Konfokales Laser Scanning Mikroskop 
CTAB   Cethyltrimethylammoniumbromid 
CTP   Cytosintriphosphat 
Da   Dalton 
DAG   Diacylglycerin 
DEPC   Diethylpyrocarbonat 
DGPP   Diacylglycerinpyrophosphat 
d.h.   das heißt 
dNTP   Desoxynukleotidphosphat 
DTT Dithiothreitol 
E Extinktion 
EDTA   Ethylendiamintetraessigsäure 
EST   Expressed Sequence Tag 
et al.   und andere ([lat.]: et alii) 
F   Farad 
FA   Fettsäure 
FG  Frischgewicht 
g   Gramm 
g   Erdbeschleunigung 
G418   Antibiotikum G418  
GFP   green fluorescent protein 
GL   Galaktolilpid 
GTP   Guanosintriphosphat 
h   Stunde 
Hyg   Antibiotikum Hygromycin B 
IAA   Indol-3-Essigsäure 
IP3   Inositol-1,4,5-Triphosphat 
IP6   Inositol Hexaphosphat 
IPTG   Isopropyl-Thiogalactopyranosid 
k   Kilo 103 
kb   Kilobase(n) 
ko   knockout 
L   Liter 
μ   Mikro 10-6 
LB   Luria Bertani (Medium) 
M   Molar (mol·L-1) 
M   Mega 106 

m   Meter 
m   Milli 10-3 
MG   Molekulargewicht 
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min   Minute 
mol   Mol 
n   Nano 10-9  
OD   optische Dichte 
p   Pico 10-12 

Pa   Pascal 
PA Phosphatidsäure 
PAGE Polyacrylamid-Gelelektrophorese 
PAR photosythetisch aktive Strahlung (Photosynthetic Active Radiation, 

400–700 nm) 
PC Phosphatidylcholin 
PCR   Polymerase Ketten Reaktion  
PEG   Polyethylenglycol 
PI   Phosphatidylinositol 
PI(3/4/5)P  Phosphatidylinositol 3, 4 oder 5-Phosphat 
PI3,5P2  Phosphatidylinositol 3,5-Bisphosphat 
PI4,5P2 oder PIP2 Phosphatidylinositol 4,5-Bisphosphat 
PI3,4,5P3  Phosphatidylinositol 3,4,5-Triphosphat 
PL   Phospholipid 
PLA   Phospholipase A 
PLC   Phospholipase C 
PLD   Phospholipase D 
plc   Gen für Phospholipase C 
plc1   Physcomitrella patens Phospholipase C1 knockout-Mutante 
plc2   Physcomitrella patens Phospholipase C2 knockout-Mutante 
(Pp)PLC  Physcomitrella patens Phospholipase C 
PVP   Polyvinylpyrrolidon 
rpm   Umdrehungen pro Minute 
RT   Raumtemperatur 
RT-PCR Reverse Transkriptase PCR: Synthese von cDNA aus RNA, von der 

anschließend eine PCR zum Nachweis des Transkripts dient. 
s   Sekunde 
s.o.   siehe oben 
s.u.    siehe unten 
SDS   Natriumdodecylsulfat 
Tab.   Tabelle 
tE   Elongationszeit 
Tm   Annealingtemperatur 
Tris   Tris-(hydroxymethyl)-aminomethan 
TTP   Thymintriphosphat 
u.a.   unter anderem 
U   Unit 
ü.N.   über Nacht 
UTR   nicht translatierter Bereich (untranslated region) 
UTP   Uraciltriphosphat  
UV   Ultraviolett 
v   Volumen 
V   Volt 
WT(DC)  Wildtyp von Physcomitrella patens  
z.B.   zum Beispiel 

 


