Anhang

8 Anhang

8.1 Ubersicht der Fusionsproteine

Die in dieser Arbeit exprimierten Fusionsproteine sind folgenden graphisch dargestellt. In der
entsprechenden Aminosauresequenz sind die Peptide unterstrichen, die mit MALDI-MS-
Fingerprint detektiert wurden. Die Strep-Fusionsproteine wurden auf Grund der geringen
Expression nicht mit MALDI-MS-Fingerprint analysiert. Die mit einem Stern * markierten
Proteine wurden durch die Mascot-Suchmaschine identifiziert und die Peptide néher zugeordnet.

Teilweise wurde die Suche nur auf markante Peptide, z.B. die mutierte Sequenz in His-

RID(S53,54,70D), begrenzt.

His-RID:
‘Iﬁ'— RID
1 11 21 31 41 51
1 MHHHHHHHFR TPSTHVLSEG VKKFFLETLP KLLHMSRPEE EDPGPRALIR RTSSLGYISK
61 AEEYFSLKSR SDLMFEKQSE RHGLARRLTT ARKPPASSEQ VQQELFNEMK PAVDGANFIV 1
121 NHMRDQNSYN EEKDNWNQVA RTVDR
145 Aminosauren, 17,0 kDa
His-RID: RID*
i |
k"I'Il.rllmlli.u
1 11 21 31 41 51
|
1 MGSSHHHHHH SSGLVPRGSH MHFRTPSTHV LSEGVKKFFL ETLPKLLHMS RPEEEDPGPR 60
61 ALIRRTSSLG YISKAEEYFS LKSRSDLMFE KQSERHGLAR RLTTARKPPA SSEQVQQELF 120
121 NEMKPAVDGA NFIVNHMRDQ NSYNEEKDNW NQVARTVDR
159 Aminosauren, 18,3 kDa
His-TID:
=
1 11 21 31 41 51
|
1 MHHHHHHHFR TPSTHVLSTR VKQIFLEKLP RILHMSRADE SEQPDWQNDL KLRRSSSVGY 60
61 ISKAQEYFNI KSRSELMFEK QSERHGLVPR VTPRIGFGNN NENIAASDQL HDEIKSGIDS 120
121 TNYIVKQIKE KNAYDEEVGN WNLVGQTIDR

150 Aminosauren, 17,5 kDa

60
20
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His-RID(-10C):
B (1059 |nmqvimn
1 11 21 31 41 51
1 MHHHHHHHFR TPSTHVLSEG VKKFFLETLP KLLHMSRPEE EDPGPRALIR RTSSLGYISK 60
61 AEEYFSLKSR SDLMFEKQSE RHGLARRLTT ARKPPASSEQ VQQELFNEMK PAVDGANFIV 120
121 NHMRDQNSYN EEKDN
135 Aminosauren, 15,7 kDa
His-RID(-10C)_Thr:
‘iﬁ'r—1 RID(-10C) | A
L 'WNQVARTVDE
Thrombin
1 11 21 31 41 51
1 MGSSHHHHHH SSGLVPRGSH MHFRTPSTHV LSEGVKKFFL ETLPKLLHMS RPEEEDPGPR 60
61 ALIRRTSSLG YISKAEEYFS LKSRSDLMFE KQSERHGLAR RLTTARKPPA SSEQVQQELF 120
121 NEMKPAVDGA NFIVNHMRDQ NSYNEEKDN
149 Aminosauren, 17,1 kDa
His-RID(+6N+4C):
RID (+6N+4C)
WIVLHNI LSLF
1 11 21 31 41 51
1 MHHHHHHVIV LNIHFRTPST HVLSEGVKKF FLETLPKLLH MSRPEEEDPG PRALIRRTSS 60
61 LGYISKAEEY FSLKSRSDLM FEKQSERHGL ARRLTTARKP PASSEQVQQE LFNEMKPAVD 120
121 GANFIVNHMR DQNSYNEEKD NWNQVARTVD RLSLF
155 Aminosauren, 18,1 kDa
His-RID(+10N+6C):
RID (+10M-+7C)
VIVSVIVLNI LSLFVVT
1 11 21 31 41 51
| | | | | |
1 MASHHHHHHV ISVIVLNIHF RTPSTHVLSE GVKKFFLETL PKLLHMSRPE EEDPGPRALI 60
61 RRTSSLGYIS KAEEYFSLKS RSDLMFEKQS ERHGLARRLT TARKPPASSE QVQQELFNEM 120
121 KPAVDGANFI VNHMRDQNSY NEEKDNWNQV ARTVDRLSLF VVT

163 Aminosauren, 18,8 kDa
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162

His-RID(S53,54,70D):

RID(353,54,69D)

1 11

| |
1 MHHHHHHHFR TPSTHVLSEG
61 AEEYFSLKDR SDLMFEKQSE
121 NHMRDQNSYN EEKDNWNQVA

145 Aminosauren, 17,0 kDa

His-T1D(S56,57,72D):

TID(S56,57 72D)

1 11

1 MHHHHHHHFR TPSTHVLSTR
61 ISKAQEYFNI KDRSELMFEK
121 TNYIVKQIKE KNAYDEEVGN

150 Aminosauren, 17,6 kDa

Strep-RID_Xa:

21

31 41

51

| | | |
VKKFFLETLP KLLHMSRPEE EDPGPRALIR RTDDLGYI1SK
RHGLARRLTT ARKPPASSEQ VQQELFNEMK PAVDGANFIV

RTVDR

21

VKQIFLEKLP
QSERHGLVPR
WNLVGQTIDR

B =

Fakior Xa

1 11
1 MKKTAIATAV ALAGFATVAQ
61 LPKLLHMSRP EEEDPGPRAL
121 TTARKPPASS EQVQQELFNE

177 Aminosauren, 20,2 kDa

21

31 41

RILHMSRADE SEQPDWQNDL
VTPRIGFGNN NENIAASDQL

31 41

AASWSHPQFE KIEGRRDRGH FRTPSTHVLS

IRRTSSLGY1

SKAEEYFSLK SRSDLMFEKQ

MKPAVDGANF TVNHMRDQONS YNEEKDNWNQ

Strep-TID_Xa:
m |
&l}aktor Ha
21

1 MKKTATATAV ALAGFATVAQ
61 LPRILHMETS RADESEQPDW
121 HGLVPRVTPR IGFGNNNENI
181 GQTIDR

186 Aminosauren, 21,2 kDa

31 41

AASWSHPQFE KIEGRRDRGH FRTPSTHVLS
QNDLKLRRSS SVGYISKAQE YFNIKSRSEL

AASDQLHDEI

KSGIDSTNY1 VKQIKEKNAY

51

KLRRSDDVGY
HDEIKSGIDS

51

EGVKKFFLET
SERHGLARRL
VARTVDR

51

TRVKQIFLEK
METFEKQSER
DEEVGNWNLV

60
120

60
120

60
120

60
120
180
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163

Strep-RID_EK:
o
L]i:ni:emlu'.uasn‘a
1 11 21
1 MASWSHPQFE KGADDDDKGS RDRGHFRTPS
61 GPRALIRRTS SLGYISKAEE YFSLKSRSDL
121 ELFNEMKPAV DGANFIVNHM RDQNSYNEEK
162 Aminosauren, 18,7 kDa
Strep-TID_EK:
=
L]::11tnaml';i.lmse
1 11 21
| | |
1 MASWSHPQFE KGADDDDKGS RDRGHFRTPS
61 PDWQNDLKLR RSSSVGYISK AQEYFNIKSR
121 1AASDQLHDE IKSGIDSTNY IVKQIKEKNA
167 Aminosauren, 19,2 kDa
Strep-RID:
=
1 11 21
|
1 MGDRGHFRTP STHVLSEGVK KFFLETLPKL
61 EYFSLKSRSD LMFEKQSERH GLARRLTTAR
121 MRDQNSYNEE KDNWNQVART VDRDHGLSAW
157 Aminosauren, 18,1 kDa
Strep-TID:
=
1 11 21
|
1 MGDRGHFRTP STHVLSTRVK QIFLEKLPRI
61 KAQEYFNIKS RSELMFEKQS ERHGLVPRVT
121 YIVKQIKEKN AYDEEVGNWN LVGQTIDRDH

162 Aminosauren, 18,7 kDa

31

THVLSEGVKK
MFEKQSERHG
DNWNQVARTV

31

|
THVLSTRVKQ
SELMFEKQSE
YDEEVGNWNL

31

LHMSRPEEED
KPPASSEQVQ
SHPQFEK

31

LHMSRADESE
PRIGFGNNNE
GLSAWSHPQF

41 51
FFLETLPKLL
LARRLTTARK
DR

HMSRPEEEDP
PPASSEQVQQ

41 51

| |
IFLEKLPRIL HMSRADESEQ
RHGLVPRVTP RIGFGNNNEN
VGQTIDRS

41 51

PGPRALIRRT
QELFNEMKPA

SSLGY1SKAE
VDGANF 1VNH

41 51
QPDWQNDLKL RRSSSVGYI1S
NITAASDQLHD EIKSGIDSTN
EK

60
120

60
120

60
120

60
120
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Inteinl1-RID: Inteinl*, RID*
&
b b
1 11 21 31 41 51
1 MKIEEGKLTN PGVSAWQVNT AYTAGQLVTY NGKTYKCLQP HTSLAGWEPS NVPALWQLQN 60
61 NGNNGLELRE SGAISGDSLI SLASTGKRVS IKDLLDEKDF EIWAINEQTM KLESAKVSRV 120
121 FCTGKKLVY1 LKTRLGRTIK ATANHRFLTI DGWKRLDELS LKEHIALPRK LESSSLQLSP 180
181 EIEKLSQSDI YWDSIVSITE TGVEEVFDLT VPGPHNFVAN DIITVHNGRAM GHFRTPSTHV 240
241 LSEGVKKFFL ETLPKLLHMS RPEEEDPGPR ALIRRTSSLG YISKAEEYFS LKSRSDLMFE 300
301 KQSERHGLAR RLTTARKPPA SSEQVQQELF NEMKPAVDGA NFIVNHMRDQ NSYNEEKDNW 360
361 NQVARTVDRL EGSSCITGDA LVALPEGESV RIADIVPGAR PNSDNAIDLK VLDRHGNPVL 420
421 ADRLFHSGEH PVYTVRTVEG LRVTGTANHP LLCLVDVAGV PTLLWKLIDE IKPGDYAVIQ 480
481 RSAFSVDCAG FARGKPEFAP TTYTVGVPGL VRFLEAHHRD PDAQAIADEL TDGRFYYAKV 540
541 ASVTDAGVQP VYSLRVDTAD HAFITNGFVS HATGLTGLNS GLTTNPGVSA WQVNTAYTAG 600
601 QLVTYNGKTY KCLQPHTSLA GWEPSNVPAL WQLQ
634 Aminosauren, 69,9 kDa
Intein1-RID(+10N+7C):
VIVLNI LSLF
Y b
1 11 21 31 41 51
| | | [
1 MKIEEGKLTN PGVSAWQVNT AYTAGQLVTY NGKTYKCLQP HTSLAGWEPS NVPALWQLQON 60
61 NGNNGLELRE SGAISGDSLI SLASTGKRVS IKDLLDEKDF EIWAINEQTM KLESAKVSRV 120
121 FCTGKKLVY1 LKTRLGRTIK ATANHRFLTI DGWKRLDELS LKEHIALPRK LESSSLQLSP 180
181 EIEKLSQSDI YWDSIVSITE TGVEEVFDLT VPGPHNFVAN DIIVHNGRAM GVIVLNIHFR 240
241 TPSTHVLSEG VKKFFLETLP KLLHMSRPEE EDPGPRALIR RTSSLGYISK AEEYFSLKSR 300
301 SDLMFEKQSE RHGLARRLTT ARKPPASSEQ VQQELFNEMK PAVDGANFIV NHMRDQNSYN 360
361 EEKDNWNQVA RTVDRLSLFL EGSSCITGDA LVALPEGESV RIADIVPGAR PNSDNAIDLK 420
421 VLDRHGNPVL ADRLFHSGEH PVYTVRTVEG LRVTGTANHP LLCLVDVAGV PTLLWKLIDE 480
481 IKPGDYAVIQ RSAFSVDCAG FARGKPEFAP TTYTVGVPGL VRFLEAHHRD PDAQAIADEL 540
541 TDGRFYYAKV ASVTDAGVQP VYSLRVDTAD HAFITNGFVS HATGLTGLNS GLTTNPGVSA 600
601 WQVNTAYTAG QLVTYNGKTY KCLQPHTSLA GWEPSNVPAL WQLQ
644 Aminosauren, 71,1 kDa
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Inteinl-TID:

1
61
121
181
241
301
361
421
481
541
601

634

1

|

MKTEEGKLTN
NGNNGLELRE
FCTGKKLVYI1
E1EKLSQSDI
KQIFLEKLPR

11

PGVSAWQVNT
SGAISGDSLI
LKTRLGRTIK
YWDSIVSITE
I LHMSRADES

21

AYTAGQLVTY
SLASTGKRVS
ATANHRFLTI
TGVEEVFDLT
EQPDWQNDLK

31

|
NGKTYKCLQP
IKDLLDEKDF
DGWKRLDELS
VPGPHNFVAN
LRRSSSVGYI

SERHGLVPRV
NLVGQT IDRL
ADRLFHSGEH
RSAFSVDCAG

TPRIGFGNNN
EGSSCITGDA

ENTAASDQLH
LVALPEGESV

DEIKSGIDST
RIADIVPGAR

41

HTSLAGWEPS
EIWAINEQTM
LKEHIALPRK
DI1VHNHFRT
SKAQEYFNIK
NY IVKQIKEK
PNSDNAIDLK

51

NVPALWQLQN
KLESAKVSRV
LESSSLQLSP
PSTHVLSTRV
SRSELMFEKQ
NAYDEEVGNW
VLDRHGNPVL

PVYTVRTVEG
FARGKPEFAP

LRVTGTANHP
TTYTVGVPGL

LLCLVDVAGVY
VRFLEAHHRD

ASVTDAGVQP

VYSLRVDTAD

QLVTYNGKTY

KCLQPHTSLA

Aminosauren, 70,0 kDa

Intein-MBP in pTWINL1:

61
121
181
241
301
361
421
481
541
601
661
721
781
841

881

HAFITNGFVS
GWEPSNVPAL

MEP

1

|

MKTEEGKLTN
NGNNGLELRE
FCTGKKLVYI1
E1EKLSQSDI
INGDKGYNGL
AQSGLLAEIT
E1PALDKELK
GLTFLVDLIK
KGQPSKPFVG

11

PGVSAWQVNT
SGAISGDSLI
LKTRLGRTIK
YWDSIVSITE
AEVGKKFEKD
PDKAFQDKLY

21

|

AYTAGQLVTY
SLASTGKRVS
ATANHRFLTI
TGVEEVFDLT
TGIKVTVEHP

HATGLTGLNS
WQLQ

31

|
NGKTYKCLQP
IKDLLDEKDF
DGWKRLDELS
VPGPHNFVAN
DKLEEKFPQV

PFTWDAVRYN

AKGKSALMFN
NKHMNADTDY
VLSAGINAAS

LQEPYFTWPL
STAEAAFNKG
PNKELAKEFL

GKLIAYPIAV
I1AADGGYAFK
ETAMT INGPW
ENYLLTDEGL

PTLLWKL1DE

1KPGDYAVIQ

PDAQATADEL
GLTTNPGVSA

41

|

HTSLAGWEPS
EIWAINEQTM
LKEHIALPRK
DI 1VHNCRAM
AATGDGPDI'1
EALSL1YNKD
YENGKYDIKD
AWSNIDTSKV
EAVNKDKPLG

TDGRFYYAKV
WQVNTAYTAG

51

|

NVPALWQLQN
KLESAKVSRV
LESSSLQLSP
GIEEGKLVIW
FWAHDRFGGY
LLPNPPKTWE
VGVDNAGAKA
NYGVTVLPTF
AVALKSYEEE

LAKDPRIAAT
NNNNNNNNNN
RHGNPVLADR
GDYAVIQRSA
RFYYAKVASV
NTAYTAGQLV

MENAQKGEIM
LGIEGRGTLE
LFHSGEHPVY
FSVDCAGFAR
TDAGVQPVYS
TYNGKTYKCL

Aminosauren, 96,2 kDa

PNIPQMSAFW
MCITGDALVA
TVRTVEGLRV
GKPEFAPTTY
LRVDTADHAF
QPHTSLAGWE

YAVRTAVINA
LPEGESVRIA
TGTANHPLLC
TVGVPGLVRF
I TNGFVSHAT
PSNVPALWQL

ASGRQTVDEA
DIVPGARPNS
LVDVAGVPTL
LEAHHRDPDA
GLTGLNSGLT

Q

LKDAQTNSSS
DNAIDLKVLD
LWKL IDEIKP
QAIADELTDG
TNPGVSAWQV

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600

60
120
180
240
300
360
420
480
540
600
660
720
780
840
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Intein2-RID:

1
61
121
181
241
301
361
421
481
541

573

1

|

MKTEEGKLTN
NGNNGLELRE
FCTGKKLVYI

11

PGVSAWQVNT
SGAISGDSLI
LKTRLGRTIK

21

AYTAGQLVTY
SLASTGKRVS
ATANHRFLTI

@D

31

|
NGKTYKCLQP
IKDLLDEKDF
DGWKRLDELS

E1EKLSQSDI
LSEGVKKFFL

YWDSIVSITE
ETLPKLLHMS

TGVEEVFDLT
RPEEEDPGPR

KQSERHGLAR

RLTTARKPPA

SSEQVQQELF

VPGPHNFVAN
ALIRRTSSLG
NEMKPAVDGA

41

HTSLAGWEPS
EIWAINEQTM
LKEHIALPRK
DI 1VHNGRAM
YI1SKAEEYFS

51

NVPALWQLQN
KLESAKVSRV
LESSSLQLSP
GHFRTPSTHV
LKSRSDLMFE

NF1VNHMRDQ

NSYNEEKDNW

NQVARTVDRL
DVYDLRTREG
RGAGRQDVYD
LVTYNGKTYK

Aminosauren,

EGSSCVSGDT
HCLRLTHDHR
ATVYGASAFT
CLQPHTSLAG

63,5 kDa

Intein2-RID(+10N+7C):

61
121
181
241
301
361
421
481
541

583

IVMTSGGPRT
VLVMDGGLEW
ANGF1VHACG
WEPSNVPALW

LSLF

EID (+6N+H4C)

MK 1EEGKLTN
NGNNGLELRE
FCTGKKLVYI
EIEKLSQSDI
TPSTHVLSEG
SDLMFEKQSE
EEKDNWNQVA
PSGFFRTCER
FPALATFRGL
QVNTAYTAGQ

11

PGVSAWQVNT
SGAISGDSLI
LKTRLGRTIK
YWDSIVSITE
VKKFFLETLP
RHGLARRLTT
RTVDRLSLFL
DVYDLRTREG
RGAGRQDVYD
LVTYNGKTYK

Aminosauren, 64,7 kDa

3

21

AYTAGQLVTY
SLASTGKRVS
ATANHRFLTI
TGVEEVFDLT
KLLHMSRPEE
ARKPPASSEQ

VAELEGKPFT
RAAGELERGD
EQPGTGLNSG

QLQ

31

I
NGKTYKCLQP
IKDLLDEKDF
DGWKRLDELS
VPGPHNFVAN
EDPGPRAL IR
VQQELFNEMK

ALIRGSGYPC
RLVMDDAAGE
LTTNPGVSAW

41

I

HTSLAGWEPS
EIWAINEQTM
LKEHIALPRK
DI 1VHNGRAM
RTSSLGY1SK
PAVDGANF 1V

PSGFFRTCER
FPALATFRGL
QVNTAYTAGQ

51

I

NVPALWQLQN
KLESAKVSRV
LESSSLQLSP
GVIVLNIHFR
AEEYFSLKSR
NHMRDQNSYN

EGSSCVSGDT
HCLRLTHDHR
ATVYGASAFT
CLQPHTSLAG

IVMTSGGPRT
VLVMDGGLEW
ANGFIVHACG
WEPSNVPALW

VAELEGKPFT
RAAGELERGD
EQPGTGLNSG

QLQ

ALIRGSGYPC
RLVMDDAAGE
LTTNPGVSAW

60
120
180
240
300
360
420
480
540

60
120
180
240
300
360
420
480
540
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GST-RID_Xa:

&L=

Fakior Xa

1
61
121
181
241
301
361

366

1

I
MSPILGYWKI

11

KGLVQPTRLL

21

LEYLEEKYEE

31

HLYERDEGDK

41

WRNKKFELGL

51

EFPNLPYYID

GDVKLTQSMA

1 1RY1ADKHN

DFLSKLPEML
KRIEAIPQID

KMFEDRLCHK
KYLKSSKY 1A

MLGGCPKERA

E1SMLEGAVL

DIRYGVSRIA

TYLNGDHVTH
WPLQGWQATF

PDFMLYDALD
GGGDHPPKSD

VVLYMDPMCL
LIEGRGIPHF

YSKDFETLKV
DAFPKLVCFK
RTPSTHVLSE

GVKKFFLETL

PKLLHMSRPE

EEDPGPRALI

RRTSSLGYIS

ERHGLARRLT
ARTVDR

TARKPPASSE

Aminosauren, 42,5 kDa

GST-TID_Xa:

Fakior Xa

1
61
121
181
241
301
361

373

QVQQELFNEM

1

I
MSPILGYWKI

11

KGLVQPTRLL

21

I
LEYLEEKYEE

KPAVDGANF I

31

I
HLYERDEGDK

KAEEYFSLKS
VNHMRDQNSY

RSDLMFEKQS
NEEKDNWNQV

41

I
WRNKKFELGL

51

I
EFPNLPYYID

GDVKLTQSMA

1 1RY1ADKHN

DFLSKLPEML
KRIEAIPQID

KMFEDRLCHK
KYLKSSKY 1A

MLGGCPKERA

E1SMLEGAVL

DIRYGVSRIA

YSKDFETLKV

TYLNGDHVTH
WPLQGWQATF

PDFMLYDALD
GGGDHPPKSD

VVLYMDPMCL
LIEGRGIPES

STRVKQIFLE

KLPRILHMSR

ADESEQPDWQ

NDLKLRRSSS

VGY I SKAQEY

DAFPKLVCFK
HFRTPSTHVL
FNIKSRSELM

FEKQSERHGL

VPRVTPRIGF

GNNNENITAAS

DQLHDEIKSG

VGNWNLVGQT

IDR

Aminosauren, 43,3 kDa

MBP-RID_Xa: MBP*, RID*

T

Fakior Xa

1
61
121
181
241
301
361
421
481

529

1

|

MK 1EEGKLV I
I FWAHDRFGG
DLLPNPPKTW
DVGVDNAGAK
VNYGVTVLPT
GAVALKSYEE
ALKDAQTNSS
RPEEEDPGPR
SSEQVQQELF

11

WINGDKGYNG
YAQSGLLAEI
EE1PALDKEL
AGLTFLVDLI
FKGQPSKPFV
ELAKDPRIAA
SNNNNNNNNN
ALIRRTSSLG
NEMKPAVDGA

Aminosauren, 58,9 kDa

21

|

LAEVGKKFEK
TPDKAFQDKL
KAKGKSALMF
KNKHMNADTD
GVLSAGINAA
TMENAQKGEI
NLGIEGRISE
Y ISKAEEYFS
NF1VNHMRDQ

31

|

DTGIKVTVEH
YPFTWDAVRY
NLQEPYFTWP
YSITAEAAFNK
SPNKELAKEF
MPNIPQMSAF
FHFRTPSTHV
LKSRSDLMFE
NSYNEEKDNW

IDSTNY 1VKQ

41

|
PDKLEEKFPQ
NGKLTAYPIA
LIAADGGYAF
GETAMTINGP
LENYLLTDEG
WYAVRTAVIN
LSEGVKKFFL
KQSERHGLAR
NQVARTVDR

IKEKNAYDEE

51

|

VAATGDGPDI
VEALSLI1YNK
KYENGKYDIK
WAWSNIDTSK
LEAVNKDKPL
AASGRQTVDE
ETLPKLLHMS
RLTTARKPPA

60
120
180
240
300
360

60
120
180
240
300
360

60
120
180
240
300
360
420
480
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MBP-TID_Xa: MBP*

=

Faktor Xa

1
61
121
181
241
301
361
421
481

534

1

|

MKIEEGKLVI
I FWAHDRFGG
DLLPNPPKTW
DVGVDNAGAK
VNYGVTVLPT
GAVALKSYEE
ALKDAQTNSS
RADESEQPDW

11

|
WINGDKGYNG
YAQSGLLAEI
EE1PALDKEL
AGLTFLVDLI
FKGQPSKPFV
ELAKDPRIAA
SNNNNNNNNN
QNDLKLRRSS

FGNNNENITAA

SDQLHDEIKS

Aminosauren, 59,5 kDa

21

|
LAEVGKKFEK
TPDKAFQDKL
KAKGKSALMF
KNKHMNADTD
GVLSAGINAA
TMENAQKGEI
NLGIEGRISE

31

|
DTGIKVTVEH
YPFTWDAVRY
NLQEPYFTWP
YSITAEAAFNK
SPNKELAKEF
MPNIPQMSAF
FHFRTPSTHV

41

|
PDKLEEKFPQ
NGKLIAYPIA
LI1AADGGYAF
GETAMTINGP
LENYLLTDEG
WYAVRTAVIN
LSTRVKQIFL

SVGY I1SKAQE
GIDSTNY VK

MBP-RID_EK: MBP*, RID*

D =

Enterokinase

1
61
121
181
241
301
361
421
481

530

1

|

MKTEEGKLV
I FWAHDRFGG
DLLPNPPKTW
DVGVDNAGAK
VNYGVTVLPT
GAVALKSYEE
ALKDAQTNSS
SRPEEEDPGP
ASSEQVQQEL

11

WINGDKGYNG
YAQSGLLAEI
EE1PALDKEL
AGLTFLVDLI
FKGQPSKPFV
ELAKDPRIAA
SNNNNNNNNN
RALIRRTSSL
FNEMKPAVDG

Aminosauren, 59,1 kDa

MBP-TID_EK:

Q=

Enterokinase

61
121
181
241
301
361
421
481

535

21

LAEVGKKFEK
TPDKAFQDKL
KAKGKSALMF
KNKHMNADTD
GVLSAGINAA
TMENAQKGEI
NLGDDDDKVP
GY1SKAEEYF
ANFI1VNHMRD

1

|

MKTEEGKLVI
I FWAHDRFGG
DLLPNPPKTW

11

WINGDKGYNG
YAQSGLLAEI
EEIPALDKEL

DVGVDNAGAK
VNYGVTVLPT
GAVALKSYEE

AGLTFLVDLI
FKGQPSKPFV
ELAKDPRIAA

21

|
LAEVGKKFEK
TPDKAFQDKL

YLNIKSRSEL
QIKEKNAYDE

MFEKQSERHG
EVGNWNLVGQ

51

|
VAATGDGPDI
VEALSLIYNK
KYENGKYDIK
WAWSNIDTSK
LEAVNKDKPL
AASGRQTVDE
EKLPRILHMS
LVPRVTPRIG
TIDR

31

|

DTGIKVTVEH
YPFTWDAVRY
NLQEPYFTWP
YSITAEAAFNK
SPNKELAKEF
MPNIPQMSAF
EFHFRTPSTH
SLKSRSDLMF
QNSYNEEKDN

31

I
DTGIKVTVEH

41

|

PDKLEEKFPQ
NGKLITAYPIA
LI1AADGGYAF
GETAMT INGP
LENYLLTDEG
WYAVRTAVIN
VLSEGVKKFF
EKQSERHGLA
WNQVARTVDR

41

I
PDKLEEKFPQ

YPETWDAVRY

KAKGKSALMF
KNKHMNADTD
GVLSAGINAA
TMENAQKGEI

ALKDAQTNSS
SRADESEQPD

SNNNNNNNNN
WONDLKLRRS

GFGNNNENITA

ASDQLHDE IK

Aminosauren, 59,6 kDa

NLGDDDDKVP
SSVGYI1SKAQ
SGIDSTNY IV

NLQEPYFTWP
YSI1AEAAFNK
SPNKELAKEF
MPNIPQMSAF
EFHFRTPSTH

NGKLIAYPIA
LIAADGGYAF
GETAMTINGP
LENYLLTDEG
WYAVRTAVIN
VLSTRVKQIF

51

|

VAATGDGPDI
VEALSLIYNK
KYENGKYDIK
WAWSNIDTSK
LEAVNKDKPL
AASGRQTVDE
LETLPKLLHM
RRLTTARKPP

51

|

VAATGDGPDI
VEALSLIYNK
KYENGKYDIK
WAWSNIDTSK
LEAVNKDKPL
AASGRQTVDE
LEKLPRILHM

EYLNIKSRSE
KQIKEKNAYD

LMFEKQSERH
EEVGNWNLVG

GLVPRVTPRI
QTIDR

60
120
180
240
300
360
420
480

60
120
180
240
300
360
420
480

60
120
180
240
300
360
420
480
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MBP-RID_GE: MBP*, RID*
Ca—
LGenenasel
1 11 21 31 41 51
| | |
1 MKTEEGKLVI WINGDKGYNG LAEVGKKFEK DTGIKVTVEH PDKLEEKFPQ VAATGDGPDI 60
61 IFWAHDRFGG YAQSGLLAEI TPDKAFQDKL YPFTWDAVRY NGKLIAYPIA VEALSLIYNK 120
121 DLLPNPPKTW EEIPALDKEL KAKGKSALMF NLQEPYFTWP LIAADGGYAF KYENGKYDIK 180
181 DVGVDNAGAK AGLTFLVDLI KNKHMNADTD YSIAEAAFNK GETAMTINGP WAWSNIDTSK 240
241 VNYGVTVLPT FKGQPSKPFV GVLSAGINAA SPNKELAKEF LENYLLTDEG LEAVNKDKPL 300
301 GAVALKSYEE ELAKDPRIAA TMENAQKGEI MPNIPQMSAF WYAVRTAVIN AASGRQTVDE 360
361 ALKDAQTNSS SNNNNNNNNN NLGPGAAHYV EFHFRTPSTH VLSEGVKKFF LETLPKLLHM 420
421 SRPEEEDPGP RALIRRTSSL GYISKAEEYF SLKSRSDLMF EKQSERHGLA RRLTTARKPP 480
481 ASSEQVQQEL FNEMKPAVDG ANFIVNHMRD QNSYNEEKDN WNQVARTVDR
530 Aminosauren, 59,9 kDa
MBP-TID_GE:
ER—
LGemamnsel
1 11 21 31 41 51
1 MKTEEGKLVI WINGDKGYNG LAEVGKKFEK DTGIKVTVEH PDKLEEKFPQ VAATGDGPDI 60
61 IFWAHDRFGG YAQSGLLAEI TPDKAFQDKL YPFTWDAVRY NGKLIAYPIA VEALSLIYNK 120
121 DLLPNPPKTW EEIPALDKEL KAKGKSALMF NLQEPYFTWP LIAADGGYAF KYENGKYDIK 180
181 DVGVDNAGAK AGLTFLVDLI KNKHMNADTD YSIAEAAFNK GETAMTINGP WAWSNIDTSK 240
241 VNYGVTVLPT FKGQPSKPFV GVLSAGINAA SPNKELAKEF LENYLLTDEG LEAVNKDKPL 300
301 GAVALKSYEE ELAKDPRIAA TMENAQKGEI MPNIPQMSAF WYAVRTAVIN AASGRQTVDE 360
361 ALKDAQTNSS SNNNNNNNNN NLGPGAAHYV EFHFRTPSTH VLSTRVKQIF LEKLPRILHM 420
421 SRADESEQPD WQNDLKLRRS SSVGYISKAQ EYLNIKSRSE LMFEKQSERH GLVPRVTPRI 480
481 GFGNNNENIA ASDQLHDEIK SGIDSTNYIV KQIKEKNAYD EEVGNWNLVG QTIDR

535

Aminosauren, 59,5 kDa
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SUMO-RID:

Oy

SUMO Protease

1 21 31 41 51
| | | |
1 MGSSHHHHHH GSGLVPRGSA SMSDSEVNQE AKPEVKPEVK PETHINLKVS DGSSEIFFKI
61 KKTTPLRRLM EAFAKRQGKE MDSLRFLYDG IRIQADQTPE DLDMEDNDII EAHREQIGGH
121 FRTPSTHVLS EGVKKFFLET LPKLLHMSRP EEEDPGPRAL IRRTSSLGYl SKAEEYFSLK
181 SRSDLMFEKQ SERHGLARRL TTARKPPASS EQVQQELFNE MKPAVDGANF 1VNHMRDQNS
241 YNEEKDNWNQ VARTVDRRQA
260 Aminosauren, 29,8 kDa
SUMO-TID:
z
&EUMO Protease
1 21 31 41 51
| |
1 MGSSHHHHHH GSGLVPRGSA SMSDSEVNQE AKPEVKPEVK PETHINLKVS DGSSEIFFKI
61 KKTTPLRRLM EAFAKRQGKE MDSLRFLYDG IRIQADQTPE DLDMEDNDII EAHREQIGGH
121 FRTPSTHVLS TRVKQIFLEK LPRILHMSRA DESEQPDWQN DLKLRRSSSV GYISKAQEYF
181 NIKSRSELMF EKQSERHGLV PRVTPRIGFG NNNENIAASD QLHDEIKSGI DSTNYIVKQI

241 KEKNAYDEEV GNWNLVGQTI DRRQA

265 Aminosauren, 30,3 kDa

60
120
180
240

60
120
180
240
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8.2 Abkulrzungen

AChBP
Amp
AMPA
APS
ATP
BIS
bp
BSA
cDNA
cme
Cm
DM
DNA
dNTP
DPC
DTT
CD

E. coli
ECL
EDTA
FCS
FPLC
GABA
GFP
GST
HEPES
HPLC
HRP
HSQC
IPTG

Acetylcholinbindeprotein

Ampicillin
Amino-3-hydroxy-5-methyl-4-isoxazol-propionsaure
Ammoniumperoxyodisulfat
Adenosin-5’-triphosphat

N, N’-Methylenbisacrylamid

Baasenpaar(e)

borine serum albumine

complementary DNA

kritische mizellare Konzentration
Chloramphenicol

Dodecylmaltosid

Desoxyribonukleinséure
2’-Desoxyribonucleosid-5’-triphosphat
Dodecylphosphocholin

1, 4-Dithio-D,L-threitol
Circulardichroismus

Escherichia coli

Enhanced chemoluminescence
Ethylendiamin-N, N, N*, N” -tetraessigsaure
fotales Kalberserum

fast protein lipid chromatography
y-Aminobuttersiure

green fluorescent protein
Glutathion-S-Transferase
4-(2-Hydroxyethyl)-1-piperazinethansulfonat
high performance liquid chromatography
Meerettichperoxidase

heteronuclear single quantum correlation

Isopropyl-B-D-thiogalactopyranosid
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Kan Kanamycin

LB Luria-Bertani

LMW low molecular weight

MALDI matrix-assisted laser desorption ionization
MBP maltose binding protein

MS Massenspektrometrie

MuSK muscle specific receptor tyrosine kinase
m/z Masse-Ladungsverhaltnis

nAChR nikotinischer Acetylcholinrezeptor

NDSB non-detergent sulfobetaines

Neo Neomycin

Ni-NTA Nickel-nitrilotriacetic acid

NMR Nuklear Magnetische Resonanz

oD Optische Dichte

PAGE Polyacrylamid-Gelelektrophorese

PBS phosphate buffered saline

PCR polymerase chain reaction

PKA Proteinkinase A

PKC Proteinkinase C

PMSF Phenylmethylsulfonylfluorid (Serinprotease-Inhibitor)
ppm parts per million

RID intrazellulare Domane des nAChR aus Ratte
r.m.s.d. root mean squared deviation

RNA Ribonukleinsaure

rpm Umdrehungen pro Minute

SDS sodium dodecyl sulfate

SUMO small ubiquitin modifier

TAE Tris/Acetat/EDTA-Puffer

TBS, TBS-T tris buffered saline, TBS mit Tween
TEMED N, N, N’, N’-Tetramethylethylendiamin
TID intrazellulare Doméne des nAChR aus Torpedo

™ Transmembran
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TRIS Tris(hydroxymethyl)-aminomethan

Triton X100 4-(2°,2’, 4’ ,4’-Tetramethylbutyl)-phenyldecaehtylglycol

uv Ultraviolett

viv volume per volume

wiv weight per volume
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