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In vivo-Phosphorylierung der NMNAT.

Partielle Verdauung phosphorylierter NMNAT durch verschiedene Proteasen.

Phosphorylierung der rekombinanten NMNAT mit Kernextrakten und
nachfolgende partielle tryptischer Verdauung.
Auftrennung tryptischer NMNAT-Peptide nach Phosphorylierung mit PKC.
Identifizierung eines NMNAT-Phosphopeptids durch
massenspektrometrische Analyse.
In vitro-Phosphorylierung der NMNAT-Mutanten S136A und S135A/S136A
im Vergleich zum Wildtyp.
Zelluldre Lokalisation der eukaryotisch exprimierten NMNAT,
NMNAT-S136A und NMNAT- S135/136A.
In vitro-Interaktion von NMNAT und PARP-1.

Die Kristallstruktur der humanen NMNAT.
Struktur der humanen NAD*-Kinase und eines humanen bislang uncharak-
terisierten humanen Proteins mit konservierter NAD*-Kinase-Doméne.
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