Einlgtung

1 Einleitung

Infektionen mit avidren pathogenen Escherichia coli (APEC) verursachen das Krankheitshbild
der Kolibazillose. Es handdt sch hietbe um ene akute Erkrankung des Geflliges, die
sowohl ds lokde ads auch ds sysemische Infektionskrankheit ablauft und sch in ener
Vidzahl unterschiedlicher Organveranderungen au3ert (Abb. 1). Die Kolibazillose verursacht
wetweit erhebliche wirtscheftliche Verluse in der Geflugdindustrie Damit es zum Ausbruch
der Erkrankung kommt, spiden neben den APEC auch die Umgebungs- bzw. Umwdt-
bedingungen sowie die Kondtitution des Gefliigels eine Rolle [10].

Aviére pathogene E. coli
» Virulenzfaktoren

Umwelt Empfanglichkeit desWirtes

> Stalverhdtnisse » Immunsupression

» kontaminiertes Futter/ » Verletzungen
Trinkwasser/Staub » Priméarerkrankungen des

» erhohte Besatzdichte Respirationstraktes
> Stress
Geflugel

'

L okale I nfektion

> Luftsackentziindung
» Zdlulitis
» Omphalitis

!

Blutbahn
KOLISEPTIKAMIE

L | > SNoIIen-Head-@ndromeI

Systemische Infektion
S

Abb. 1 Infektionsweg aviarer pathogener E. coli und Klinik der Kolibazillose
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Ergebnisse der Serotypiserung avidrer pathogener E. coli, isoliert aus Organen der an
Kolibazillose erkrankten und verendeten Tiere, belegen vor dlem ene Bedeutung der
Serovaren O1:K1, O2:K1 und O78:K80 fir diese Infektionskrankheit [27]. Es wurden bereits
Virulenzfaktoren beschrieben, dlerdings herrscht Gber deren Vorkommen bei APEC sowie
Uber deren Bedeutung in der Pathogenese weitestgehend Unklarheit.
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Um néhere Aufschliisse Uber das Vorkommen sowie die Vertellung dieser Virulenz-
faktoren zu erhdten wurden Uber enen Zeitraum von mehreren Jahren APEC-Wildtypstdmme
von den Organen verendeter Hihner und Puten von Gefligdbestanden isoliert, die regiond
Uber das ganze Bundesgebiet vertellt and, z. T. auch aus Bestdnden aul3erhdb Deutschlands
gammen. Die Isolate wurden serotypiset und molekularbiologisch auf  verschiedene
Virulenzgene hin untersucht. Anschliefend wurde mittddls  Makrorestriktionsandyse  die
klonale Verwandtschaft der einzelnen Isolate bestimnt.

Mit dieser Arbeit wurden mehrere Zide verfolgt. Zum einen soliten Aussagen Uber die
Vertellung sowie Bedeutung der einzdnen Gene im Krankheitsgeschehen der Kolibazillose
getroffen  werden. Aufgrund diessr Ergebnisse sollte ds diagnostisches Werkzeug ene
Multiplex- Polymerase-Kettenresktion etabliert werden, mit der es mdglich i, schndl und
kogtengiingig APEC-Isolate auf das Vorkommen der rdevanten Virulenzgene zu untersuchen
und somit ds solche zwelfdsfra von den gpathogenen E. coli zu differenzieren. Zum anderen
sllte die Makrorestriktionsanalyse Hinweise auf evil. Assoziationen zur regionden Herkunft
und Vetdlung der Virulenzfaktoren sowie damit verbunden auf evtl. Zooanthroponose-
Erreger geben. Waeiterhin sollte in Anbetracht der grof3en genetischen Varighilitét von E. coli-
Bakterien Uberprift werden, inwieweit die Diagnogstik mittels Serotypiserung Uberhaupt
aussagekréftig ist. Diee erarbeiten Daten sollten schliefdich as Grundlage fir phénotypische
Andysen im Rahmen von Infektionsversuchen dienen, um neue Einblicke in die Pathogenese
der Kolibazillose zu erhaten.



