
 67

6. Anhang 

 

6.1. Patientendaten 

 

Tab. 4: Patientendaten 

 

Patient Alter (J.) TNM-Klassifikation Grading Diagnose 
1 72 pT3 pN2 M0 2 Adenokarzinom, Colon 
2 35 pT3 pN2 M0 3 Adenokarzinom, Colon Asc. 
3 70 pT4 N0pM1 3 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
4 78 pT4 pN2 M0 2 muzinöses Karzinom, Colon Asc.  
5 55 pT3 pN2 M0 3 Adenokarzinom, Colon 
6 54 pT3 pN0 M0 2 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
7 35 pT4 pN1 M0 2 Adenokarzinom, Colon Trans. 
8 85 pT3 pN1pM1 3 Adenokarzinom, Colon Asc. 
9 37 pT2 pN1 M0 3 Adenokarzinom, Rectum 

10 62 pT4 pN2 M0 3 Adenokarzinom, Rectum 
11 73 pT4 pN1 M0 2 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
12 74 pT3 pN1 M0 2 Adenokarzinom, Colon 
13 64 pT4 pN1 M0 2 Adenokarzinom, Colon 
14 61 pT3 pN0 M0 2 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
15 78 pT3 pN0 M0 2 Adenokarzinom, Colon 
16 70 pT3 pN2 M0 3 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
17 72 pT3 pN0 M0 3 Adenokarzinom, Colon Asc. 
18 62 pT3 pN2 M0 3 Adenokarzinom, Rectum 
19 54 pT3 pN0 M0 2 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
20 78 pT2 pN0 M0 3 Adenokarzinom, Rectum 
21 64 pT3 pN0 M0 2 Adenokarzinom, Rectum 
22 50 pT3 pN0 M0 3 Adenokarzinom, Rectum 
23 70 pT3 pN0 M0 3 Adenokarzinom, Colon 
24 89 pT3 pN0 M0 3 Adenokarzinom, Caecum 
25 84 pT3 pN0 M0 3 Adenokarzinom, Colon Asc. 
26 67 pT3 pN2M0 3 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
27 63 pT4 pN2 M1 2 Adenokarzinom, Colon 
28 89 pT3 pN1 M0 2 Adenokarzinom, Colon Asc. 
29 77 pT3 pN1 M0 2 muzinöses Karzinom, Colon 
30 77 pT3 pN0 M0 2 Adenokarzinom, Colon 
31 76 pT3 pN0 M0 3 Adenokarzinom, Colon Sigm. 
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6.2 Ergebnisse der konventionellen PCR 

 

Jeweils niedrigste Zykluszahl, bei der noch Amplifikat im Gel erkennbar war. 

 

Tab. 5: Ergebnisse der konventionellen PCR 

 

 ββM2 lrp mrp mdr1 
Pat.  1 20 22 26 28 
Pat.  2 20 32 28 26 
Pat.  3 24 26 26 26 
Pat.  4 20 28 26 24 
Pat.  5 22 26 26 24 
Pat.  6 20 22 26 24 
Pat.  7 16 37 28 26 
Pat.  8 18 22 30 26 
Pat.  9 18 28 28 28 
Pat. 10 18 24 35 28 
Pat. 11 20 24 26 28 
Pat. 12 24 28 26 28 
Pat. 13 16 22 28 32 
Pat. 14 18 20 35 28 
Pat. 15 20 22 26 26 
Pat. 16 18 28 35 32 
Pat. 17 16 20 22 26 
Pat. 18 22 26 26 24 
Pat. 19 18 20 28 37 
Pat. 20 18 37 28 22 
Pat. 21 16 28 24 24 
Pat. 22 18 32 28 30 
Pat. 23 18 28 28 28 
Pat. 24 22 30 30 37 
Pat. 25 18 24 32 28 
Pat. 26 20 24 32 26 
Pat. 27 16 20 22 22 
Pat. 28 24 28 37 24 
Pat. 29 16 20 22 24 
Pat. 30 18 22 26 24 
Pat. 31 16 28 22 26 
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6.3. Ergebnisse der Real-Time-RT-PCR 

 

Tab. 6: Ergebnisse der Real Time RT-PCR (Crossing points): 

 

 ββM2 lrp mrp mdr1 
Pat.  1 15,72 27,55 24,7 26,81 
Pat.  2 19,44 33,91 28,66 28,61 
Pat.  3 16,63 23,96 25,23 27,02 
Pat.  4 17,74 23,85 25,57 24,84 
Pat.  5 33,44                          - 33,01                           - 
Pat.  6 16,95 25,48 26,32 24,57 
Pat.  7 18,15 28,29 28,1 26,38 
Pat.  8 18,91 27,77 28,52 25,64 
Pat.  9 16,08 24,5 25,77 26,54 
Pat. 10 14,75 23,73 24,15 24,23 
Pat. 11 33,61                           - 33,83                            - 
Pat. 12 17,54 26,07 26,47 28,64 
Pat. 13 15,17 22,79 22,56 23,58 
Pat. 14 17,71 24,75 25,57 24,85 
Pat. 15 16,5 25,95 24,23 23,81 
Pat. 16 19,93 28,04 30,68 26,97 
Pat. 17 15,42 23,5 23,9 26,13 
Pat. 18 19,06 26,57 24,88 25,87 
Pat. 19 15,81 23,62 23,81 25,77 
Pat. 20 19,97 22,55 26,98 47,59 
Pat. 21 16,81 27,91 24,08 25,7 
Pat. 22 17,18 25,95 27,66 28,08 
Pat. 23 17,1 24,64 26,84 25,03 
Pat. 24 17,48 22,96 26,67 25,54 
Pat. 25 17,56 24,36 23,8 26,12 
Pat. 26 18,81 25,68 27,83 26,86 
Pat. 27 15,01 26,22 25,16 23,8 
Pat. 28                          -                           -                          -                          - 
Pat. 29 15,98 27,49 25,53 25,62 
Pat. 30 17,7 28,57 25,62 26,6 
Pat. 31 15,96 26,95 25,12 24,06 
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Abb.26: Schmelzkurvenanalyse der PCR Transkripte von mdr1

6.4. Schmelzkurvenanalysen der RT-PCR mit dem Light Cycler
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Abb.27: Schmelzkurvenanalyse der PCR Transkripte von mrp
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Abb.28: Schmelzkurvenanalyse der PCR Transkripte von lrp
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Abb.29: Schmelzkurvenanalyse der PCR Transkripte von β2M
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6.5. Nachweis von ββ2M-Transkripten mit der Real Time RT-PCR

Abb.30: Kolonkarzinome, die mittels Light Cycler PCR quantitativ auf β2M-Transkripte untersucht    

wurden.
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