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8 Anhang 

 

8.1 Konstruktübersicht 
 

 

Kürzel Nr. 

(Stammsa.) 

Name Vektor Beschreibung 

WW10 H3356 pET43a::N-

pmpD 

pET43a NusA-(S17-T670 von PmpD)-His6 Fusion zur 

IPTG-induzierbaren Expression in E. coli 

WW11 H3357 N-pmpD-

AIDA 

pJM7 ctxB SS*-(S17-T670 von PmpD)-AIDA C-

Terminus Fusion, konstitutiver PK Promotor 

WW12 H3358 N+M-pmpD-

AIDA 

pJM7 ctxB SS*-(S17-M1145 von PmpD)-AIDA C-

Terminus Fusion, konstitutiver PK Promotor 

 

 
 
 
 

 
 
 

'N-pmpD in pET43a

9195 bps

2000

4000

6000

8000

BlnI
PacI
XhoI
PmlI
NotI
Eco52I

BamHI
Ecl136II
SacI
PshAI
SmaI
XmaI
SacII
SpeI

BglII
BsmI

MscI
StuI

BspMI
NcoI

NdeI
XbaI

SphI
EcoNI

BstEII
ApaI

PspOMI

HpaI

PpuMI
Bpu10I

Tth111I

SapI

PciI

AlwNI

ScaI

FspI
BglI

AhdI
PsiI

DraIII

'N-pmpD

Nus-Tag

T7-lac
lacI

ori

Ap

WW 10 
AS 17-670 von PmpD wurden 
über die Di-/ Trinukleotid-
Methode in den HindIII-/ 
EcoRI-geschnittenen Vektor 
pET43a kloniert. Der N-
terminale NusA-Teil diente zur 
Verbesserung der Löslichkeit  
des überexpremierten 
Proteins.  
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WW12 
AS 17-1145 von PmpD wurden 
über NdeI und KpnI nach den 21 
AS der ctxB-Signalsequenz und 
vor den aida-I Linker kloniert 
(Maurer et al., 1997). 

N_pmpD in pJM7

6287 bps

1000

2000

3000

4000

5000

6000

NdeI
XcmI

ClaI
PstI

BbeI
EheI
KasI
NarI
PstI

HindIII
BssSI

BbvCI

DraIII

AccIII
BsaWI
XbaI

BstDSI
KpnI

PstI
BsaWI
XcmI

HindIII
BssSI
XcmI

PstI
BsaWI

BamHI

AccIII
BsaWI

BbeI
EheI
KasI
NarI
BbeI
EheI
KasI
NarI

BstDSI
BbeI
EheI
KasI
NarI

SphI
SalI

BsaWI

BbeI
EheI
KasI
NarI

BssSI
BsaWI

BsaWI

PstI
BsaWI

PvuI

XmnI
BssSI

BssSI
ClaI

CtxB'

'pmpD'

'AIDA

bla

WW11 
AS 17-670 von PmpD wurden 
über NdeI und KpnI nach den 
21 AS der ctxB-Signalsequenz 
und vor den aida-I Linker 
kloniert (Maurer et al., 1997).  

N+M in pJM7

7720 bps

1000

2000

3000

4000

5000

6000

7000

NdeI
XcmI

ClaI
PstI

BbeI
EheI
KasI
NarI
PstI

HindIII
BssSI

BbvCI

DraIII

AccIII
BsaWI
XbaI

BstDSI

AflIII
BtrI

BsmI

BspHI
AvaI
XhoI

KpnI
PstI

BsaWI
XcmI

HindIII
AvaI

BsmI
BssSI
XcmI

PstI
BsaWI

BamHI
BspHI

AccIII
BsaWI

BbeI
EheI
KasI
NarI
BbeI
EheI
KasI
NarI

BspHI
BstDSI

BbeI++
SphI++

BsaWI

BbeI
EheI++
NarI

BsmI

BssSI
BsaWI
BsaWI

PstI
BsaWI

PvuI
XmnI
BssSI

BspHI
BspHI
BssSI

ClaI

CtxB'

'pmpD'

'AIDA

bla
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8.6 Abkürzungen 

 

ACP  Acyl-carrier protein 

AK  Aberante Körperchen (persistente Retikularkörperchen) 

APS  Ammonium Persulfat 

AS  Aminosäure(n) 

Bq  Bequerel 

CH  Cycloheximid 

CHAPS 3-([3-Cholamidopropyl]dimethylammonium)-1-Propan Sulfonat 

Ci  Curie 

COMC chlamydiale äußere Membran Komplex(e) 

C-pmpD C-terminaler Teil von PmpD 

2D-  zwei-dimensional(e) 

DAM  Deferoxamin-mesylat 

DH  Dehydrogenase 

DHB  2,5-Dihydroxibenzoesäure 

EF-Ts  Elongationsfaktor Ts  

DTT  Dithiothreitol 

EDTA  Ethylen Diamin Tetraessigsäure 

EK  Elementarkörperchen 

ELISA  Enzyme linked immunosorbent assay 

ESI  Elektronenspray-Ionisierung 

ET  Emetin  

FBS  Fötales Rinderserum 

HEPES N-[2-Hydroxyethyl]piperazine-N’-[2-Ethansulfonsäure] 

HPLC  High pressure liquid chromatographie 

Hsp  Hitzeschockprotein 

IDO  Indoleamine 2,3-dioxigenase  

IFNγ  Interferon gamma 

IPTG  Isopropyl-β-D-Thiogalaktopyranosid 

ITAM  Immunrezeptor Tyrosin-vermitteltes Aktivierunsmotiv 

ITIM  Immunrezeptor Tyrosin-vermitteltes Inhibierungsmotiv 

LPS  Lipopolysaccharid 

MALDI Matrix-assistierte Laser-Desorptions Ionisierung 
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MBP  Maltose-Bindeprotein 

MCP-1 Monozyten Chemoattrakt-Protein 1 

MHC  Major Histocompatibility Complex 

MOI  Multiplicity of Infektion (EK pro Wirtszelle) 

MOMP Hauptprotein der äußeren Membran 

M-pmpD Mittlerer Teil von PmpD  

2-ME  β-Mercaptoethanol 

NO  Stickstoff Monoxid 

N-pmpD N-terminaler Teil von PmpD 

NF-κB  Nuklearer Faktor-κappaB 

OM  Äußere Membran 

Opa  Kolonie Opacity-assoziiert 

PAGE  Poly-Acrylamid Gelelektrophorese 

PCR  Polymerase Kettenreaktion 

PFA  Paraformaldehyd 

PMA  Phorbol 12-Myristat 13-Acetat 

PMF  Peptide mass fingerprint (“Peptid-Fingerabdruck”) 

Pmp  Polymorphe(s) Membran Protein(e) 

PMSF  Phenylmethylsulfonylfluorid 

PVDF  Polyvinylidenfluorid 

p.i.   post Infektion 

Q-TOF Quatrupol-time of flight 

RK  Retikularkörperchen 

RNS  Stickstoff Radikale/Spezies 

ROS  Sauerstoff Radikale/Spezies 

RT  Raumtemperatur 

SDS  Natrium Dodecyl Sulfat 

SSP  standard spot number 

STF®  STRECK TISSUE FIXATIVE 

TEMED Tetramethyl-Ethylendiamin 

TFA  Tri-Fluor-Essigsäure 

TNFα  Tumor Nekrose Faktor alpha 

Tris  Tris-[Hydroxymethyl]-Aminomethan 

ü/n  über Nacht 


