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ABKÜRZUNGEN 
 

Abb.    Abbildung 

bp    Basenpaare (base pair) 

BSA    Serumalbumin (Bovine Serum Albumine) 

bzw.    beziehungsweise 

ca.    Circa 

cDNA    copy Desoxyribonukleinsäure 

cfu    colony-forming unit 

DEPC    Diethylpyrocarbonat 

DNA    Desoxyribonukleinsäure 

DNase   Desoxyribonuklease 

dNTPs   Desoxynukleotidtriphosphat 

DTT    Dithiothreitol 

EDTA    Ethylendiamintetraacetat 

ER    Endoplasmatisches Retikulum 

FCS    Kalbsserum (Fetus Calf Serum) 

g    Fallbeschleunigung, 9,81 m/s2 

g    Gramm 

h    Stunden (hour) 

kb    Kilobasen 

kD    Kilodalton 

l    Liter 

LB    Luria Broth 

µ    Mikro 

m    Milli 

M    Molar 

MCS    Multiple Cloning Site 

min    Minute 

mRNA    messenger Ribonukleinsäure 

n    Nano 

OD600    Optische Dichte bei 600 nm 

ORF    offenes Leseraster (Open Reading Frame) 
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p    Piko 

PBS    Phosphatgepufferte Kochsalzlösung 

PCR    Polymerase-Kettenreaktion 

PEG    Polyethylenglykol 

pH    negativer dekadischer Logarithmus der  

RNA    Ribonukleinsäure 

RNase   Ribonuklease 

rpm     Umdrehungen pro Minute 

RT    Reverse Transkriptase  

s    Sekunde 

Sap    Sekretorische Aspartat-Protease 

SDS    Natriumdodesulfat  

SSC    Natriumchlorid / Natriumcitrat 

Tab.    Tabelle 

TAE    Tris-Acetat-EDTA 

TBE    Tris-Borat-EDTA 

TCA    Trichloressigsäure  

TE    Tris-EDTA 

U    Enzymeinheit, Units 

UV    Ultraviolet 

V    Volt 

v/v    Volumen pro Volumen 

w/v    Gewicht pro Volumen 

Wasserstoffionenkonzentration 

z. B.    zum Beispiel 

z. T.    zum Teil  

 
BASEN: 
A Adenin 

C Cytosin 

G Guanin 

T Thymin 
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DEGENERIERTE BASEN 
 
S C, G 

W A, T 

R A, G 

Y C, T 

M A, C 

K G, T 

H A, C, T 

B C, G, T 

D A, G, T 

V A, C, G 

N A, C, G, T 

 
SYMBOLE FÜR AMINOSÄUREN 

 

A Ala Alanin 

C Cys Cystein 

D Asp Aspartat 

E Glu Glutamat 

F Phe Phenylalanin 

G Gly Glycin 

H His Histidin 

I Ile Isoleucin 

K Lys Lysin 

L Leu Leucin 

M Met Methionin 

N Asn Asparagin 

P Pro Prolin 

Q Gln Glutamin 

R Arg Arginin 

S Ser Serin 

T Thr Threonin 

V Val Valin 

W Trp Tryptophan 

Y Tyr Tyrosin

 

M1 Methionin in der Position1 in der Proteinsequenz 

 

NOMENKLATUR: 
Bezeichnung eines Wildtyp-Gens: SAP1 

Bezeichnung eines mutierten Gens: sap1 

Bezeichnung eines Proteins:  Sap1p 

Bezeichnung einer Mutante:  ∆sap1 
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