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Abkürzungsverzeichnis

ANOVA Varianzanalyse (analysis of variance)
AJ Adhaerens junction (adhaerens junction)
AK Antikörper
APS Ammoniumperoxydisulfat
AS Aminosäuren
AZ Astrozyten
BamHI Restriktionsendonuklease
BHS Blut-Hirn-Schranke
Bp Basenpaare
BSA Rinderserumalbumin
CC Coiled coil
CD Circulardichroismus
cDNA komplementäre DNA
DNA Desoxyribonukleinsäure
DMEM Dulbecco`s Modified Eagle Medium
dNTP´s 2`-Desoxynukleosid-5`-triphosphat (Mix aus äquimolaren Mengen der 

Nukleoside Adenosin, Thymidin, Guanosin und Zytidin)
DTT Dithiothreitol
E. coli Escherichia coli
EcoRI Restriktionsendonuklease 
EDC N-Ethyl-N`(dimethylaminopropyl)-carbodiimid
EDTA Ethylendiamin-N,N,N`,N`-tetraessigsäure
EZ Endothelzellen
FPLC Flüssigkeitchromatographie (flow performance liquid chromatography)
GKEZ Gehirnkapillarendothelzellen
GST Glutathion-S-Transferase
Guk Guanylatkinase-ähnliche Domäne
HMW Molekulargewichtsmarker (high molecular weight marker)
IgG Immunoglobulin G
IPTG Isopropyl-ß-D-thiogalactopyranosid
LMW Molekulargewichtsmarker (low molecular weight marker)
MBP Maltosebindungsprotein
MDCK Madin-Darby Nierenzellen aus Hund (Madin-Darby canine kidney cells)
mRNS messenger RNA
NHS N-Hydroxysuccinimid
NOS Stickstoffmonoxidsynthase (NO-Synthase)
OD optische Dichte
PAA Polyacrylamid
PBS phosphatgepufferte Kochsalzlösung
PCR Polymerasekettenreaktion
PDZ PSD-95/dlg/ZO-1-Domäne
RNase Ribonuklease
RNA Ribonukleinsäure
RU Resonanzeinheit
SalI Restriktionsendonuklease 
SDS Natriumdodecylsulfat
SDS-Page SDS-Polyacrylamid-Gelelektrophorese
SH3 src homologe 3 Domäne



Sf9 Spodoptera frugiperda 9-Zellen (Insektenzellen)
SP Säulenpuffer
SPR Oberflächenplasmonresonanz
TER transepithelialler elektrische Widerstand
TEER transendothelialer elektrische Widerstand
TFE Trifluorethanol
TEMED N,N,N´,N´-tetramethyldiaminomethan
TIR totale interne Reflexion
TJ Tight junction
Tris/HCl Tris(hydroxymethyl)-aminomethan-hydrochlorid
T-TBS Tris-gepufferte Kochsalzlösung mit Tween 20
Upm Umdrehungen pro Minute
VEGF vaskulärer endothelialer Wachstumsfaktor
wt Wildtyp
ZNS Zentralnervensystem

Zell-Zell-Kontaktproteine

AF-6 akutes lymphatisches Leukämie-Fusinsprotein 6
ASIP atypisches PKC-isotypspezifisches interagierendes Protein
Dlg discs large von Drosophila melanogaster
GKAP Guk-assoziiertes Protein
ICAM interzellulares Adhesionsmolekül
JAM junctionales Adhäsionsmolekül
JEAP junctional angereichertes und assoziiertes Protein
MAGI-1-3 Membran-assoziiertes Guanylatkinase Protein 1-3
MAGUKs Membran-assoziierte Guanylatkinase homologe Proteine 
MUPP1 Multi-PDZ-Domänen Protein 1
PAR Säugetierhomologes Protein von C. elegans
PILT Protein, daß später in TJ inkorpiert wird (protein incorporated lately into TJs)
PMP22 peripheres Myelinprotein 22
PSG-ZO-1 PDZ-SH3-Guk-Domänen-enthaltenes ZO-1
SAP Synapsen-assoziiertes Protein
TMVCF Transmembranprotein in deletiertem velviocardiofacialen Syndrom
VASP vasodilatator-stimuliertes Phosphoprotein
VCAM vaskuläres Zelladhäsionsmolekül
ZAK Zonula Occludens-assoziierte Kinase
ZO-1-3 Zonula Occludens-assoziiertes Protein 1-3
ZONAB ZO-1-assoziiertes saures Kernbindungsprotein (ZO-1-associated nucleic acid-

binding protein)

Mathematische Termini

c Konzentration des Analyten
ka Assoziationsratenkonstante
kd Dissoziationsratenkonstante
KA Assoziationskonstante
KD Dissoziationskonstante
Rt Resonanz zur Zeit t
Req Resonanz im Gleichgewicht zwischen dem gebundenen und freien Analyten



Rmax maximale Resonanz bei Sättigung der Sensorchipoberfläche
dR/dt Nettowert der Bindungsrate
dR/dtconst Bindungsrate in der Plateauphase am Beginn der Assoziation
t Zeit

Aminosäuren

Alle Aminosäuren werden mit dem entsprechenden Einbuchstabensymbol bezeichnet:

A, Alanin; C, Cystein; D, Asparaginsäure; E, Glutaminsäure; F, Phenylalanin; G, Glycin; H,

Histidin; I, Isoleucin; K, Lysin; L, Leucin; M, Methionin; N, Aspargin; P, Prolin; Q,

Glutamin; R, Arginin; S, Serin; T, Threonin; V, Valin; W, Tryptophan; Y, Tyrosin.
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