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A Ampere 
Å 1 Ångström = 0,1 nm 
aa Aminosäure 
ATP Adenosintriphosphat 
AU260 Absorptions-Einheit bei 260 nm 
CHAPS 3-((3-Cholamidopropyl)-di-methylammonio)-1-propane-sulfonate 

Cross-Link kovalente Verknüpfung von zwei Proteinen über ein bifunktionales 
quervernetzendes Reagenz (Cross-Linker) 

C-Terminus Carboxy-Terminus 
CV Säulenvolumen (column volume) 
Da Dalton 
ddH2O bidestilliertes Wasser 
DMSO Dimethylsulfoxid 
DNA Desoxyribonukleinsäure 
DNase Desoxyribonuklease 
DTT Dithiothreitol 
EDTA Ethylendiamintetraacetat 
EGD1 β-NAC Homolog in Saccharomyces cerevisiae 
EGD2 α-NAC Homolog in Saccharomyces cerevisiae 
ER endoplasmatisches Retikulum 
GDP Guanosindiphosphat 
GTP Guanosintriphosphat 
h Stunde 
HA-tag kurzes fusioniertes Peptid (Y-P-Y-D-Y-P-D-Y-A) des Hämagglutinin 
HeLa-Zellen menschliche Epithelzellen eines Zervixkarzinoms (Gebärmutterkrebs) 
Hepes N-2-Hydroxyethylpiperazin-N’-2-ethan sulfonsäure 

His-tag kurzes fusioniertes Peptid bestehend aus 6 aufeinander folgenden 
Histidinen 

Hsp Hitze Schock Protein (heat shock protein) 
IPTG Isopropylthiogalactosid 
Kryo-EM Kryo-Elektronen-Mikroskopie 
LB-Medium Luria Bertani Medium 
M mol/l 
MES 2-Morpholinoethansulfonsäure 
min Minute 
MW Molekulargewicht [g/mol] 
NAC Nascent Polypeptide-Associated Complex 

NAC-Domäne Der am höchsten konservierte Kern-Bereich, den alle NAC Proteine 
besitzen, definiert nach der CDD (Conserved Domain Database). 

α-NAC α-Untereinheit des heterodimeren NAC 
β-NAC β-Untereinheit des heterodimeren NAC 
aeNAC archaebakterielles NAC Homolog 
yNAC heterodimeres Hefe NAC 
NMR kernmagnetische Resonanz 
N-Terminus Amino-Terminus 
OD600 optische Dichte bei 600 nm 
PCR Polymerase Ketten-Reaktion (polymerase chain reaction) 
PDB Brookhaven Protein Data Bank 



PTH Phenylthiohydantoin 
RAC Ribosome-Associated Complex 
RNA Ribonukleinsäure 
mRNA messenger Ribonukleinsäure 
rRNA ribosomale Ribonukleinsäure 
tRNA Transfer Ribonukleinsäure 
RNase Ribonuklease 
RNC Ribosome Nascent Chain Complex 
rpm Umdrehungen pro Minute (rounds per minute) 
S Svedberg Einheit 
SD-Medium synthetisch definiertes Medium (Synthetic Defined) 
SDS Sodium Dodecyl Sulfat 
sek Sekunde 
SR SRP Rezeptor 
SRP Signal Recognition Particle 
TF Trigger Faktor 
Tm Schmelztemperatur (temperature of melting) 
Tris Tris(hydroxymethyl)-aminomethan 
U Einheit (unit) (Die Definition 1 U ist abhängig vom Enzym) 
UBA-Domäne Ubiquitin-Associated Domain 
UV Ultraviolett 
V Volt 
wt Wildtyp 
X xg X-faches der Erdbeschleunigung 
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