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Abkurzungen

A Ampere

Ay Absorption bel x nm

Abb. Abbildung

Agpl Agrobacterium Phytochrom 1

Agp2 Agrobacterium Phytochrom 2

Amp. Ampicilin

APS Ammoniumpersulfat

ATP Adenosin-5'-triphosphat

BHLH basic helix-loop-helix

BLD Bilin Lyase Domane

Bp Basenpaar(e)

BphP Bakterielle Phytochrome

Bq

BSA Rinderserumalbumin

BV Biliverdin

bzw. Beziehungsweise

Cam Chloramphenicol

CBD Chromophor-Binde-Doméne

CD Circular dichroism

Cphl Cyanobakterielles Phytochrom 1

Cry Cryptochrome

C-Terminus Carboxylende einer Polypeptidkette

Da Einheit fir Molekilmasse (Dalton)

DMSO Dimethylsulfoxid

DNA Desoxyribonucleic acid (Desoxyribonukleinsdure)
DNTP Gemisch aus 2" -Desoxyribonukleotiden dATP, dCTP, dGTP,

dTTP

DR Dunkelrot (red)

DTNB 5,5’ -Dithiobis(2-nitrobenzoic acid), Ellmans Reagenz
DTT 1,4-Dithiotreitol

E.coli Escherichia coli L.

EDTA Ethylendiamintetraessigsaure, Dinatriumsal z
EtOH Ethanol

E Extinktionskoeffizient

G Erdbeschleunigung

GAF GM Pc-spezifische Phosphodiesterase; Adenylatcyklase;

formatel yase Transkriptionsaktivator FhlA

GDP Guanosin-5’-diphosphat

GFC Gelfiltrationschromatographie

GFP Green Fluoreszent Protein

GTP Guanosin-5'-triphosphat

GUS (3-Glucuronidase

H Stunde(n)

HisK, H Histidinkinase Doméne



HKRD
HMW
H,O
HPLC
HR
Imi
IPTG
Kb
KDa

LB
LC
LMP
LMW
M

M

M
Mes
Mops
Mg
Min
Mm
MS
MW
Ni-NTA
NGE
NLS
Nm
N-Terminus
ODy
ORF
PAGE
PAS
PCB
PCR
PEB
POB
Pfr
Phot
PHY
PLD
PMSF
PNK
Pr
PSM
PVDF
Rpm
RT

Histidinkinase-verwandte-Doméne
High Molecular Weight
Milli-Q-Wasser

High Pressure Liquid Chromatography
Hellrot (farred)

Imidazol

Isopropy! 3-D-thiogalactosid
Kilobase(n)

Kilodalton

Liter

Luria-Bertani

Liquid Chromatography

Low Melting Point

Low Molecular Weight

Mikro

Milli

Molar
2-[N-morpholino]ethanesulfonic acid
3-(N-morpholino)propane sulfonic acid
Milligramm

Minute

Millimeter

M assenspektrometrie

Molecular Weight (Molekulargewicht)
Nickel-Nitrilotriacetic acid

Native Gel Elektrophorese
Kernlokalisationsaktivitét

Nanometer

Aminoende einer Polypeptidkette
Optische Dichte bei x nm

Open reading frame
Polyacrylamidgel el ektrophorese
Per-Arnt-Sim-Domane
Phycocyanobilin

Polymerase Chain Reaction
Phycoerythrobilin

Phytochromobilin
Dunkelrotlicht-absorbierende Form des Phytochroms
Phototropine

Phytochrom Doméne

PAS like Doméne
Phenylmethylsulfonyl Fluorid
Polynukleotide Kinase
Rotlicht-absorbierende Form des Phytochroms
Prestained Marker

Poly(vinylidene difluoride)

rounds per minute

Raumtemperatur
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S.

SAR
SDS
SLB

TAE-Puffer
Tan
TBE-Puffer
TCEP
TEMED
TGM-Puffer
Tris

U

U.N.

uv

V

VIviv

W/v

Wiw

Siehe

Soecific absorbance ratio

Sodium dodecyl sulfate (Natriumdodecylsulfat)
Sample Loading Buffer: Proben-Auftragspuffer fur
Gelelektrophorese

Tris-Borat-EDTA-Puffer
Annealing-Temperatur
Tris-Borat-EDTA-Puffer
Tris-(2-carboxyethyl)phosphinehydrochloride
N,N,N’,N’-Tetramethylendiamin
Transfer-Puffer zum Blotten
Tris(hydroxymethyl)aminomethane

Unit ; Enzym...

Uber Nacht

Ultra Violet

Volt

Volume per volume

weight per volume

weight per weight
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