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Cld   Claudin 
C. perfringens  Clostridium perfringens  
CPE   Clostridium perfringens Enterotoxin 
Da   Dalton  
DAPI    4`,6-Diamidino-2-phenylindol 
DMEM   Dulbecco’s modified Eagle’s medium 
DMSO    Dimethylsulfoxide 
DNA    Desoxyribonukleinsäure 
dNTP    Desoxynukleotide 
DOC    Desoxycholsäure  
DTT    1,4-Dithiothreitol 
E. coli   Escherichia coli 
EDC    1-Ethyl-3-(3-Dimethylaminopropyl)-Carboiimid 
EDTA    Ethylendiamintetraacetat  
E-face    exoplasmatische Hälfte der Plasmamembran 
ER   Endoplasmatisches Retikulum 
EZS    extrazelluläre Schleife 
FCS    Fötales Kälberserum  
FHHNC   familial hypomagnesemia with hypercalciuria and nephrocalcinosis 
FRET   Fluoreszenz-Resonanz-Energy-Transfer 
G418    Geneticin 
GFP   grün fluoreszierendes Protein 
GKEZ    Gehirnkapillar-Endothelzellen  
GST    Glutathione-S Transferase  
GUK    Guanylat-Kinase  
HEK-293  humane embryonale Nierenzelllinie 
HEPES    N-2-Hydroxyethylpiperazin-N`-2-Ethansulfonsäure 
HPLC    high performance liquid chromatography 
HRP   horse radish peroxidase 
IPTG    Isopropyl-β-D-thiopyranosid 
JAM    junctional adhesion molecule  
Ka    Assoziationskonstante 
Kanr    Kanamycinresistenzgen 
Kav   Verteilungskoeffizient in der Größenausschluschromatographie 
Kb    Kilobasenpaare 
KDa    Kilodalton 
LB    Luria-Bertani 
MAGUK   Membran assoziierte Guanylat-Kinase 
MAPK    Mitogen-aktivierte Protein Kinase 
MBP    Maltosebindeprotein 
MDCK   Madin-Darby canine kidney Zellen 
Mw   Molekulargewicht 
MWCO   moleculare weight cut off 
Neor    Neomycin-Resistenzgen 

NHS   N-Hydroxysuccinimid 
NP-40    Nonidet P40 
Occ   Occludin 
OD    optische Dichte 
PBS    Phosphat-gepufferte Kochsalzlösung 
PBS-CM   PBS mit Ca2+ und Mg2+  
PCR    Polymerase-Kettenreaktion 



Abkürzungsverzeichnis 
 

 

 XI

PDEA    4-(2-Hydroxyethyl)-piperazin-1-ethan-sulfonsäure  
PDZ   PSD-95/Dlg/ZO-1 Domäne  
P-face    protoplasmatische Hälfte der Plasmamembran 
PMSF    Phenymethylsulfonylfluorid 
PVDF   Polyvinylidenfluorid 
RU   Resonanzeinheit 
RT   Raumtemperatur 
SDS    Natrium-Dodecylsulfat 
SDS-PAGE  SDS-Polyacrylamidgelelektrophorese 
SH3    Src oncogene homology region 3 
TBST    Tris-gepufferte Kochsalzlösung mit Tween-20 
TBSTM   Tris-gepufferte Kochsalzlösung mit Tween-20 und Magermilchpulver 
TEER   Transepithelialer elektrischer Widerstand 
TJ    Tight junction 
Tris    Tris(hydroxymethyl)aminomethan 
U    Einheit (Units) 
ÜN    über Nacht  
upm   Umdrehungen pro Minute 
UV   Ultraviolett 
V0   Ausschlussvolumen 
Ve   Elutionsvolumen 
Vt   Totalvolumen 
wt   Wildtyp 
YFP    gelb fluoreszierendes Protein  
ZO   Zonula Occludens 
λexc   Anregungswellenlänge 
λem   Emissionswellenlänge  
 
Abkürzungen von Nukleotiden:  
A   Adenin 
C   Cytosin 
G   Guanin 
T   Thymin  
 
Abkürzungen von Aminosäuren: 
A   Alanin (Ala) 
C   Cystein (Cys) 
D   Asparaginsäure (Asp) 
E   Glutaminsäure (Glu) 
F   Phenylalanin (Phe) 
G   Glycin (Gly) 
H   Histidin (His) 
I   Isoleucin (Ile) 
K   Lysin (Lys) 
L   Leucin (Leu) 
M   Methionin (Met) 
N   Asparagin (Asn) 
P   Prolin (Pro) 
Q   Glutamin (Gln) 
R   Arginin (Arg) 
S   Serin (Ser) 
T   Threonin (Thr) 
V   Valin (Val) 
W   Tryptophan (Trp) 
Y   Tyrosin (Tyr) 


