6 Zusammenfassung

In der vorliegenden Arbeit sollte die Expression idasse-1I-Tumorsuppressorgene H-rev107.1
und H-rev107.2 in hAmatopoetischen Zellen untertsweinden. Klasse-II-Tumorsuppressorgene
sind in malignen Zellen genomisch intakt, aber Hurdnterdriickung der Expression
funktionslos. H-rev107.1 und H-rev107.2 (synonynG3¥] RARRES3 und RIG1) sind auf
cDNA-Ebene zu 65% identisch.

Die Expressionsanalysen dieser Arbeit wurden atsicgeantitave RT-PCRs durchgefiihrt. Die
zu untersuchenden Leukozytensubpopulationen wumderlilfe monoklonaler Antikérper und

eines Magnetsaulensystems separiert.

Die Expression von H-rev107.1 und H-rev107.2 konntder Gesamtpopulation mononuklearer
Blutzellen nachgewiesen werden. Im Gegensatz dahueg Hinweise, dass beide Gene in den
untersuchten CD34Vorlauferzellen nicht exprimiert waren. Die Exps@s der Gene in
differenzierten Subpopulationen mononukleérer Zellear heterogen. Experimente zur
Regulation der Gene zeigten eine Induktion von ¥-0&.2 durch IFN in CD34-Zellen. H-

rev107.1 liel3 sich nicht spezifisch regulieren.

Die gezeigte differenzierungsabhangige Expressiam H-rev107.1 und H-rev107.2 in
hamatopoetischen Zellen kénnte auf Tumorsupprasskibnen der beiden Gene in der
Hamatopoese hindeuten. Dabei konnte H-revl07.2 Ziehtiproliferativer oder
differenzierungsférdernder Signale durch iNBein. Nachfolgende Versuche zeigten eine
Korrelation zwischen der IFNinduzierten Expression des Gens und einer Waclsttemmung

in malignen hamatopoetischen Zelllinien.
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