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Abkilrzungen

androgenetisch
5-Brom-4-chlor-3-indolyl-phosphat
Bindungsprotein
Rinderserumalbumin
Beckwith-Wiedemann-Syndrom
komplementére DNA

Curie, 1 Ci =37 MBq

counts per minute

Dalton
Desoxyadenosintriphosphat
Didesoxyuridintriphosphat
Diethylpyrocarbonat
Digoxigenin

differentiell methylierte Region
Dimethylsulfoxid
Desoxyribonukleinséure
Desoxyribonuklease

Mischung aus den vier Desoxynukleo-
sidtriphosphaten
doppletstrangige DNA
1,4-Dithioerythrit
1,4-Dithiothreit
Ethylendiamintetraessigsaure
Endkonzentration

far upstream element

Gramm, Fallbeschleunigung
Stunde(n)

HEPES 2-[4-(2-Hydroxyethyl)-1-piperazinyl]-ethan-

hnRNP
IMP
IPTG
kb

LB
LOH
LOI

sulfonséure

heterogeneous nuclear ribonucleoprotein
IGF2-mRNA-Bindungsprotein
1-1sopropyl-b-D-1-thiogal aktopyranosid
Kilobasen

Luria-Bertani, Lennox-Broth

Verlust der Heterozygotie

Verlust des Imprinting

molar (mol/l)

MCS
min
Mb
mMRNA
NBT
oD
ORF
PAA
PAGE

PEG

PP
PTB
PWS
RACE
RNA
RNase
INTP

rpm
RT
SDS
TAE
TBE
TdT
TE
Tris
tRNA
UN
us
UTR
viv

wiv
X-Gal

multiple Klonierungsstelle

Minute

Megabasen

Boten-RNA
Nitroblautetrazoliumchlorid
optische Dichte

offener Leserahmen
Polyacrylamid
Polyacrylamid-Gelel ektrophorese
Polymerase-K ettenreaktion
Polyethylenglycol
parthenogenetisch

Probenpuffer

polypyrimidine tract-binding protein
Prader-Willi-Syndrom

rapid amplification of cDNA ends
Ribonukleinsiure

Ribonuklease

Mischung aus den vier Ribonukleosid-
triphospaten

Umdrehungen pro Minute
Raumtemperatur
Natriumdodecylsulfat
Tris-Acetat-EDTA
Tris-Borat-EDTA

terminal e Desoxynukleotidyltransferase
TrisEDTA
Tris(hydroxymethyl)-aminomethan
transfer-RNA

Uber Nacht

Uberstand

nichttrand atierte Region

Volt

Volumen pro Volumen

Gewicht pro Volumen
5-Brom-4-chlor-3-indolyl-b-D-
galaktopyranosid
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Préfixe vor Einheiten: f, femto (10™), p, pico (10™), n, nano (10°%), m mikro (10°%), m, milli (10°®), c, zenti (10°?), d, dezi (10),

k, kilo (10%), M, mega (10%), G, giga (10%)
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