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Abkürzungen 
 
abs.   absolut 
BAC bacterial artificial chromosome = künstliches Bakterienchromosom 
BC1   1. Rückkreuzungsgeneration (1st backcross generation) 

BC1S1   1. Selbstungsgeneration der BC1-Generation 
bidest. H2O  zweifach destilliertes Wasser 
bp   Basenpaare 
BSA   bovine serum albumin = Rinderserumalbumin 
CaCl2   Calciumchlorid 
cDNA   complementary DNA = (zur mRNA) komplementäre DNA 
µCi   Mikrocurie 
CTAB   Hexacetyldimethylammoniumbromid 
cM   centi Morgan (1 cM = Rekombinationsfrequenz von 1%) 
cv.   cultivar (Sorte) 
dest. H2O  destilliertes Wasser 
DNA   Desoxyribonukleinsäure 
λ-DNA  DNA des Bakteriophagen λ 
dNTPs   Desoxynukleosidtriphosphate 
dpg   days past germination = Tage nach der Keimung 
dpi   days after inoculation = Tage nach der Inokulation 
E. coli   Escherichia coli 
EMBL   European Molecular Biology Laboratory 
et al.   et alii (lat.) = und andere 
F1   1. Filialgeneration 
g   Erdbeschleunigung (9,81 m s-2) 
iPCR   inverse Polymerasekettenreaktion 
IPTG   Isopropyl-ß-thiogalactosid 
KAc   Kaliumacetat 
kb   Kilobasenpaare 
KCl   Kaliumchlorid 
LB   Luria-Bertani 
M   Molar 
MATDB  MIPS Arabidopsis thaliana database 
Mb   Megabasenpaare 
MgCl2   Magnesiumchlorid 
MIPS   Munich Information Center for Protein Sequences 
mM / µM  Millimolar / Mikromolar 
MnCl2   Manganchlorid 
MOPS   3-(N-Morpholino)propanesufonic acid 
mRNA   messenger RNA = Boten-RNA 
N   Normal 



 

 

NaCl   Natriumchlorid 
Na2EDTA  Ethylendiamintetraessigsäure (Natriumsalz) 
NaOH   Natronlauge 
OD800   Optische Dichte, gemessen bei einer Wellenlänge von 800 Nanometern 
P   Parentalgeneration 
32P   radioaktives Phosphorisotop 
Pa   Pascal 
PCR   Polymerasekettenreaktion 
PFGE   Pulsed-Field-Gel-Elektrophorese 
pH   negativer dekadischer Logarithmus der Wasserstoffionenkonzentration 
pv.   pathovar (Pathovar) 
RAPD   random amplified polymorphic DNA 
RFLP   Restriction Fragment Length Polymorphism 
RNA   Ribonukleinsäure 
RNAse  Ribonuklease 
RT   Raumtemperatur 
upm   Umdrehungen pro Minute 
SDS   Natriumdodecylsulfat 
ssp.   subspecies = Unterart 
Tris   Tri-(hydroxymethyl)-aminomethan 
ü. N.   über Nacht 
UV   ultraviolet 
Vol.    Volumen 
v/v   volume / volume = Volumen / Volumen 
V/cm   Volt pro Zentimeter 
w / v   weight / volume = Gewicht / Volumen 
X-Gal   5-Chloro-4-bromo-3-indolyl-ß-D-galaktopyranosid 
YAC   yeast artificial chromosome = künstliches Hefechromosom 
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